Sequence of LpFTL1/2/3
>LpFTL1
ATGCCGAGAGAAAGGGATCCATTGATTGTTGGACGTGTAATAGGCGATGTTCTTGATAGTTTCACCAAGTCTATCAGCCTCTCTGTCTCTTATAATGATAGGGAAGTGTACAACGGGTGTGAGCGAAAACCCTCTCAAGTTGTGAACCAACCGAGAGTTGATATTGGAGGTGACGATTTGCGCGCTTTTCACACATTGGTGATGGTGGATCCTGATGCTCCAAGTCCAAGTCACCCTAACTTAAGGGAATACTTGCATTGGCTGGTTACTGATATCCCAGCGACCACAGGAGCACGATTTGGTCAAGAAATCGTGTGCTATGAAAGCCCAAGACCATCAATGGGAATCCATCGCATGGTTTTTGTTCTATTCCGGCAATTGGGTCGACAAACTGTGTACGCCCCAGGATGGCGCCAGAACTTCAACACCAAAGACTTTGCGAAGCTCTACAACCTCGGATCTCCAGTAGCCGCGGTTTATTTTAACTGTCAACGCGAAAGTGGATTTGGTGGACGACGAAGATAGGATATAAGGCATGTCCATG
>LpFTL2
ATGCCGAGGGAAAGGGATCCATTGATTGTTGGACGTGTAATAGGCGATGTTCTTGATAGCTTCACCAGATCTGTCAACCTTTCTGTCTCCTATAATGATAGGGAAATTAATAACGGGTGTGAGCGAAATTCCTCTCAAGTTGTGAACCAACCCAGAGTTGATATTGGAGGTGACGATTTGCGCGCTTTTCACACATTGGTTATGGTGGATCCTGATGCTCCAAGTCCAAGTCACCCTAACTTAAGGGAATACTTGCATTGGCTGGTTACTGACATCCCAGCCACCACGGGAACACGATTTGGTCAAGAGATCGTGTGCTATGAGAGCCCAAGACCAACAATGGGAATTCATCGCATGGTTTTTGTTCTATTCCGGCAATTGGGTCGACAAACTGTGTACGCCCCAGGATGGCGCCAGAACTTCAACACCAAAGACTTCGCGGAACTCTACAATCTCGGATCTCCAGTAGCCGCGGTTTACTTTAACTGTCAACGTGAAAGTGGATTTGGTGGACGACGAAGATAAGATATATAAGGCATGTCCATGGCATGCATGCACATGACGTTACAAATGCATAT
>LpFTL 3
ATGCCGAGGGAAAGGGATCCATTAGCTGTTGGACGTGTAGTAGGCGATGTTCTTGATAGTTTCACCAAGTCTATCAACCTCTCTGTGTCCTACAATGATAGGGAAGTTAGCAACGGGTGCGAGCTAAAACCCTCTCAAATTGTCAACCAACCGAGAGTTGATATAGGAGGTGATGATCTGCGCGCTTTTCACACATTGGTGATGGTGGATCCTGATGCTCCAAGTCCTAGTGAGCCTAACTTAAGGGAATACTTGCATTGGCTGGTTACTGATATCCCAGCTACCACTGGAGCACGGTTTGGTCAAGAAATCGTGTGCTATGAGAGCCCAAGGCCATCAATGGGAATTCATCGCATGGTTTTTGTGCTATTCCGTCAATTGGGGCGACAAACTGTGTACGCCCCAGGATGGCGCCAGAACTTCAACACCAAAGACTTTGCGGAGCTCTACAACCTCGGATCTCCAGTAGCCGCGGTTTACTTTAACTGTCAACGCGAAAGTGGATTTGGTGGACGACGGAGATAAGAGTTAATGCGTGTTCATGGCATGCAGATGACGTTACAA
qPCR primer sequence
Left primer of qLpFTL1: GTTTCACCAAGTCTATCAG
Right primer of qLpFTL1: TTGGTGTTGAAGTTCTGGCG
Left primer of qLpFTL2: GCTTCACCAGATCTGTCAA
Right primer of qLpFTL2: TTGGTGTTGAAGTTCTGGCG
Left primer of qLpFTL3: CTATTCCGTCAATTGGGGCG
Right primer of qLpFTL3: CGTCATCTGCATGCCATGAA
[bookmark: _GoBack]Left primer of qCmFTL1: AATCGTGTGCTATGAGAGCC
Right primer of qCmFTL1: GCTTGTAACGTCCTCTTCATGC
Left primer of qCmFTL2: ATGTGTTATTCCGGCAATTGGGTCG
Right primer of qCmFTL2: AAATATGCATTTGTAACGTCATGTG
Left primer of qCmFTL3: CTATGAGAGCCCAAGGCCATCAATG
Right primer of qCmFTL3: TGATGTTCGTGCTTTCAATATGTAT

PCR conditions:
SYBR Premix Ex Taq Ⅱ 10.0 µl
Forward primer(10μM)    1.0 µl
Reverse primer(10μM)    1.0 µl
cDNA template          5.0 µl
ddH2O                3.0 µl
 Total                  20.0 µl

