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GTTTGGGCTATCTTTGTTACAGCTATTCTACTGCTACTATCACTACCAGTACTAGCTGGT
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GTTTGGGCTATCTTTGTTACAGCTATTCTACTGCTACTATCACTACCAGTACTAGCTGGT
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ATCCTAATTATCCCTGGATTTGGAATGGTTAGTCACATCGTAAGTGCATTCTCAGGTARA
ATCCTAATTATCCCTGGATTTGGAATGGTTAGTCACATCGTAAGTGCATTCTCAGGTAAA
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CCAGTATTTGGATACCTAGGAATGGTTTATGCTATGTTCAGTATTGGAATCCTAGGATTC

CCAGTATTTGGATACCTAGGAATGGTTTATGCTATGTTCAGTATTGGAATCCTAGGATTC

39
37
60
28

99
97
119
88

159
157
179
148

219
217
239
208

279
277

299
268

339

337



SRZ2ExX5-9
X112Ex5-Ex9

XI12EX5-Ex9
XI3EX5-EX9
SRZ2Ex5-9
X112EX5-EX9

X12Ex5-Ex9
XI3EX5-EX9
SRZ2Ex5-9
X112ExX5-Ex9

X12ExX5-Ex9
X13Ex5-Ex9
SRZ2Ex5-9
X112ExX5-Ex9

X12ExX5-Ex9
X13ExX5-Ex9
SRZ2Ex5-9
X112Ex5-Ex9

X12EX5-Ex9
X13EX5-Ex9
SRZ2Ex5-9
XT12EX5-EX9

X12EX5-Ex9

CCAGTATTTGGATACCTAGGAATGGTTTATGCTATGTT [AGTATTGGAAT [CTAGGATTC

CCAGTATTTGGATACCTAGGAATGGTTTATGCTATGTTCAGTATTGGAATCCTAGGATTC

nnnnnnnnnnnnnnnnnnn R R R e e e e S S e e

CTAGTATGGAGTCACCACATGTATGCTGTAGGACTAGATGTTGATACTCGAGCTTACTTT
CTAGTATGGAGTCACCACATGTATGCTGTAGGACTAGATGTTGATACTCGAGCTTACTTT
CTGGTATGGAGTCACCACATGTATGCTGT [ GGACTAGATGTTGATACACGAGCTTACTTT
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ACAGCTGCTACAATGATTATTGCTGTTCCTACAGGAATTAAAATCTTCTCATGGCTAGCT
ACAGCTGCTACAATGATTATTGCTGTTCCTACAGGAATTAAAATCTTCTCATGGCTAGCT

ACAGCTGCTACAATGATTATTGCTGTTCCTACAGGAATTAAAATCTTCTCATGGCT TGCT

ACAGCTGCTACAATGATTATTGCTGTTCCTACAGGAATTAAAATCTTCTCATGGCTAGCT

AEEAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAXAAAAAAAXAAAALAAAAAAALAAAXAAAXALAAXAAKXK - KXk

ACACTATACGGTGGTTCTCTACGAATCACTACACCTATGCTATTTGCTCTTGGGTTTATT
ACACTATACGGTGGTTCTCTACGAATCACTACACCTATGCTATTTGCTCTTGGGTTTATT
ACACTATACGGTGGTTCTCTACGAATCACTACACCTATGCTATTTGCTCTTGGGTTTATT
ACACTATACGGTGGTTCTCTACGAATCACTACACCTATGCTATTTGCTCTTGGGTTTATT
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GCTCTATTTACAATTGGAGGTCTAACAGGAGTAATTCTAGCTAATGCTTCACTAGATGTT
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GCTCTACACGATACATACTACGTTGTTGCTCACTTCCACTATGTTCTATCAATGGGTGCA
GCTCTACACGATACATACTACGTTGTTGCTCACTTCCACTATGTTCTATCAATGGGTGCA
GCTCTACACGATACATACTACGTTGTTGCTCACTTCCACTATGTTCTATCAATGGGTGCA
GCTCTACACGATACATACTACGTTGTTGCTCACTTCCACTATGTTCTATCAATGGGTGCA
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AACGAGAACCTAGGACGAATCCATTTCTGGACACTATTTGTAGGAGTTAACCTAACATTT
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AACGAGAACCTAGGACGAATCCATTTCTGGACACTATTTGTAGGAGTTAACCTAACATTT
AACGAGAACCTAGGACGAATCCAT-TCTGGACCCTATTTGTAGGAGTAA-CCTAACATTT

nnnnnnn FErAAKXAKA KHAAXAAAXAAAXAdhkx -k *hdhihhiiik

TCCGCAAACAT TTTAAA - - - — - o e e
TCCCCAAACNT T T === = — o o
TTCCCGCAACATTTTCTAGGTCTTGGTGGTATGCCACGGCGGATTCCAGACTATCCAGAT
TTCGCC-ACCATTTTAT TA- — == —m oo

* * * * *kx

697
719
688

759
757
779
746

776
770
839
764



CLUSTAL 0(1.2.4) multiple sequence alignment

SRZ2Ex5-9
XI12EX5-Ex9
X13Ex5-Ex9
X112

SRZ2Ex5-9
X12Ex5-Ex9
X13ExX5-Ex9
X122

SRZ2Ex5-9
X12EX5-Ex9
X13EX5-Ex9
X112

SRZ2Ex5-9
X12EX5-Ex9
X13Ex5-Ex9
X122

SRZ2Ex5-9
X12Ex5-Ex9
X13ExX5-Ex9
X112

--------------------------------- AITMLLTDRNFNTSFYDPAGGGDP ILY
RNPQMTLHKLPLFVWAIFVTAILLLLSLPVLAGAI TMLLTDRNFNTSFYDPAGGGDPILY
~TPRMTLHKLPLFVWAIFVTAILLLLSLPVLAGAI TMLLTDRNFNTSFYDPAGGGDPILY
————MTLHKLPLFVWAIFVTAILLLLSLPVLAGAI TMLLTDRNFNTSFYDPAGGGDPILY

B R e e e e R e e e e

QHLFSFFGHPEVYIL1 IPGFGMVSHIVSAFSGKPVFGYLGMVYAMFS1G I LGFLVWSHHM
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