
LFQ intensity BS01_1LFQ intensity BS01_2LFQ intensity BS02_1LFQ intensity BS02_2LFQ intensity BS04_1LFQ intensity BS04_2LFQ intensity BS05_1LFQ intensity BS05_2LFQ intensity BS06_1
33,0193 33,0264 30,3544 30,3463 31,9541 31,9598 33,6724 33,7177 33,2035
33,7688 33,8073 33,7185 33,75 33,7575 33,8208 33,7615 33,771 33,9755
26,1431 26,0706 24,7158 24,7114 23,251 22,5798 27,0192 26,9795 29,1581

NaN 15,9436 21,6321 22,1505 NaN NaN 17,4549 17,4925 17,7381
27,3857 27,346 27,8957 27,8715 26,9468 26,9997 26,8075 26,8035 27,3367
25,2595 25,2774 26,4676 26,5517 26,0329 25,9563 26,028 25,9896 25,733

NaN NaN 22,5578 22,5439 NaN NaN 19,6882 18,9781 20,7976
27,8316 27,8986 28,7702 28,799 28,4665 28,4737 28,3654 28,3972 28,2818
29,3412 29,2754 29,8731 29,8821 28,8626 28,8436 29,2424 29,2379 29,5997
29,3396 29,305 27,4761 27,5264 28,4641 28,445 28,2626 28,2919 29,8733

NaN 18,0987 20,5414 20,5875 NaN NaN NaN NaN NaN
35,778 35,7257 33,165 33,1787 36,4592 36,4553 35,644 35,6412 34,1033
32,983 32,9856 31,3507 31,3673 32,6555 32,6525 31,9841 32,0719 32,163

28,7706 28,7934 27,9579 27,9778 28,1259 28,167 29,6968 29,5607 29,7663
25,042 25,0697 26,2017 26,138 26,0864 26,0113 25,9721 25,8761 25,5071

28,1377 28,0681 27,3809 27,3832 26,1327 26,1288 27,3743 27,3165 26,4908
27,1622 27,1634 28,2471 28,2381 27,323 27,4146 26,7724 26,6804 27,1807
27,0975 27,078 26,2183 26,2329 26,4169 26,4677 26,9382 27,0181 27,0506
25,8883 25,7281 27,8422 27,8155 26,264 26,3544 26,4233 26,4113 26,7954
22,1936 20,99 24,2378 24,3852 23,2853 23,494 23,5572 23,3692 23,3914
27,1591 27,1527 27,5385 27,5442 26,9548 26,9763 27,3486 27,333 27,4651
25,4267 25,4124 26,5618 26,4836 25,1872 25,274 24,8837 24,8669 25,0716
28,7729 28,7728 26,6951 26,6802 28,6457 28,67 28,5287 28,5929 28,4032
25,7782 25,8147 27,1076 27,122 26,0623 26,2034 25,279 25,1745 25,9691
27,5988 27,6753 26,1796 26,1552 26,5707 26,5463 28,5978 28,6845 28,2703
25,8427 25,6995 26,3733 26,3254 25,1407 25,1709 25,6218 25,628 25,4921
25,9619 26,044 25,9169 25,8851 26,0707 26,2213 27,6093 27,6093 27,5725

21,298 NaN 24,509 24,3164 21,5612 23,3628 23,1897 23,0144 23,2931
26,1613 26,4258 25,7967 25,7115 25,7143 25,831 27,2324 27,2266 27,4987
24,7508 24,6545 26,9911 26,8923 25,9928 25,9795 25,7512 25,448 26,2662
26,6644 26,6772 27,8968 27,9157 25,6905 25,8748 25,4949 25,6081 25,6927
27,6646 27,4891 26,6192 26,8209 27,9171 27,7735 27,3591 27,3604 26,8822
27,0338 27,0967 28,8365 28,8069 26,8005 26,8069 26,3672 26,4411 26,2775
25,1512 24,9981 25,769 25,7573 25,2238 25,1407 26,0775 26,0638 24,4754
21,3107 21,3306 23,9974 23,9888 22,847 23,3065 23,3148 23,393 23,2843
26,9467 26,9312 27,7473 27,7342 26,8515 26,7981 26,6466 26,6521 26,5461
29,0249 29,0694 29,2163 29,1877 28,3526 28,4415 28,0886 28,086 28,0218
25,4321 25,4631 27,3801 27,3235 25,8134 25,7314 25,0483 25,0842 26,1563
25,6687 25,721 27,3926 27,4425 26,3367 26,2846 26,2516 26,1956 26,8336
27,2722 27,2643 28,024 27,9924 26,9116 26,8019 26,2555 26,2377 26,6542
27,7727 27,7195 27,4569 27,5137 27,3712 27,159 28,3839 28,4412 29,0787
26,4244 26,3579 26,8515 26,7977 26,0333 26,0626 26,2354 26,2473 25,5098
25,9343 25,9989 27,2906 27,263 25,5815 25,6092 26,7299 26,7688 26,0046
26,4098 26,482 27,3235 27,341 26,4381 26,579 25,3504 25,401 25,8722
24,7841 24,8396 25,7376 25,6981 25,0573 25,0264 24,5967 24,565 24,4464

26,856 26,7854 27,792 27,8781 26,7437 26,8564 26,5855 26,5871 26,6891
25,6466 25,7624 25,5792 25,5768 24,6556 24,7023 25,0302 24,9663 24,5298
23,2144 23,0972 24,9346 24,6949 23,2324 23,2478 23,529 23,3566 23,7489
29,9878 29,9163 28,6174 28,6373 31,2346 31,2671 30,3644 30,4097 30,7253

NaN NaN 20,5266 21,0083 NaN NaN 17,7273 18,5546 20,3146
24,6374 24,7109 24,3825 24,383 24,6908 24,7898 25,0443 25,0249 24,3986



25,8627 26,0328 27,3615 27,3043 26,4192 26,3609 25,8512 25,8784 26,2879
33,6522 33,704 32,0813 32,0285 33,1977 33,2052 32,6668 32,6671 32,6793
21,7409 23,2488 20,3261 20,6639 18,7234 NaN 18,5684 18,954 19,1367
25,7042 25,7225 26,6899 26,6315 25,4612 25,1535 24,7079 24,6159 25,1698

NaN NaN 18,0872 18,0942 NaN NaN NaN NaN NaN
25,8682 26,034 26,4438 26,416 25,266 25,32 25,5095 25,465 24,9904
24,5223 24,5324 24,6839 24,6488 22,7426 22,7691 23,9183 23,6935 22,1058
27,1972 27,1575 27,6461 27,6039 26,7915 26,8127 26,4519 26,4354 26,2006
26,8011 26,8342 26,8927 26,8137 26,575 26,4251 27,5683 27,6007 27,3852
24,4023 24,3262 22,3383 22,3691 24,8239 24,6723 23,3403 23,2938 23,6941
21,7785 22,2063 24,2139 24,0206 23,14 22,9945 24,5057 24,5877 24,3342
24,9015 24,8411 24,0567 24,0829 23,4127 23,4614 23,8243 23,7605 23,1346
25,6626 25,8485 26,5131 26,6223 26,371 26,5901 27,9008 27,9431 27,4965
23,9232 23,8922 25,2555 25,3039 24,5054 24,7361 24,2151 24,387 24,0728
24,4181 24,3952 24,9396 25,0283 23,8128 23,6906 24,0714 23,9785 24,1925
23,7914 23,7662 25,0322 25,0388 23,7711 23,7491 24,7611 24,9593 24,9127
27,0986 27,1861 28,1456 28,2341 26,9037 26,7314 26,6393 26,6211 26,4877
20,9565 NaN 24,079 24,049 22,5021 22,5264 23,4485 23,6918 22,5452
29,6695 29,7329 31,445 31,4399 30,679 30,6629 30,0383 30,1342 30,1781
23,7383 23,9482 24,4813 24,5588 23,4114 23,4122 23,064 23,015 23,1056
22,4398 22,3173 23,7631 23,6342 22,8776 22,7881 22,8109 22,7286 22,6745
22,7607 23,1464 25,0066 24,7466 24,6189 24,7427 24,1558 24,149 24,0768
24,6092 25,015 25,428 25,4221 24,9506 24,9111 24,5311 24,6155 24,9801
29,3666 29,321 27,6091 27,5787 28,6702 28,6843 29,0259 29,0598 29,3308

25,243 25,2006 23,0905 23,0966 24,5784 24,6587 24,7559 24,7249 24,2201
27,8055 27,738 26,8862 27,0083 27,2947 27,3052 27,1547 27,1948 24,8529
23,6076 23,8012 25,0703 25,1037 24,3335 24,3637 24,4146 24,2888 23,5831
24,4821 24,5209 25,4179 25,4143 24,3175 24,3791 23,9194 23,8489 24,121
27,5523 27,5469 28,276 28,2851 27,0961 27,0574 26,5097 26,5098 26,7255
25,5869 25,4595 26,6193 26,6433 25,853 25,8258 25,597 25,6696 26,1595
27,0359 27,0917 25,9223 25,7892 26,8811 26,8697 26,4177 26,3929 26,4984
17,2637 16,5203 17,4151 18,2029 NaN 16,2192 16,8802 15,8936 17,1065

NaN 21,5806 23,8687 23,8737 23,2285 23,358 22,978 22,8511 24,0695
25,8877 25,8115 27,5128 27,5984 26,2256 26,3193 26,5532 26,4807 27,0887
24,2611 24,7858 22,9162 22,5211 24,0096 24,0734 24,7622 24,8206 24,6865

NaN NaN 21,1608 21,4764 NaN 21,1732 22,5683 22,5365 22,108
27,4156 27,3934 29,439 29,3552 28,2038 28,1117 27,4143 27,3494 27,8981
20,9626 20,293 26,557 26,5367 24,9222 23,9975 24,9122 25,0825 24,5615
27,1286 26,926 25,8987 25,945 28,063 28,1244 29,2437 29,2621 28,02
21,4877 23,0223 22,7174 23,1861 20,2007 19,9232 22,9544 22,7783 23,9126
29,0175 28,9645 30,3338 30,3119 29,0069 29,0195 28,6464 28,6804 29,4294

NaN NaN 22,3634 22,2356 NaN NaN NaN NaN 20,4175
25,919 25,9491 24,7095 24,5032 26,0469 26,1419 25,5782 25,5263 25,6763

22,2324 22,6624 24,1684 24,0679 23,5426 23,1008 23,0753 22,9573 22,8058
26,3553 26,0919 24,7532 24,992 26,8427 26,8311 27,3288 27,2194 26,8853
26,3103 26,2757 26,7657 26,7647 25,4767 25,3312 26,068 26,0112 25,491

27,514 27,571 28,1954 28,1869 26,2592 26,183 27,2541 27,2445 28,0683
26,2881 26,1814 27,167 27,2135 25,9325 26,0423 26,3512 26,3431 26,8522

27,818 27,9253 28,2581 28,2291 27,316 27,2363 27,1764 27,1629 26,8635
32,2244 32,1293 30,6875 30,7137 31,5589 31,5643 31,305 31,2726 31,104
31,2739 31,2045 27,4038 27,3985 32,3327 32,3585 33,8288 33,9234 33,457
26,8593 26,8797 27,5977 27,6308 26,5291 26,5042 27,3988 27,3585 25,9114



23,7467 23,9885 24,292 24,2304 23,1975 23,2062 22,6892 22,6925 22,8059
NaN 19,1128 24,4413 24,3061 20,8947 22,0061 NaN NaN 23,132

24,0315 24,0123 25,6175 25,3429 20,7709 20,1831 22,6081 22,2381 22,7539
23,0621 22,4699 24,671 24,599 23,879 23,6409 24,1999 24,0794 23,585
24,8798 24,849 24,7915 24,7922 25,06 25,0215 25,4548 25,4023 24,726
24,8291 24,9152 26,2138 26,1171 25,8509 25,8241 25,264 25,273 25,4262
22,9891 23,1038 25,1678 25,0676 24,0691 24,0976 23,7628 23,6766 23,938
26,2518 26,1776 24,143 24,0817 25,939 26,0694 26,1676 26,2273 26,2015

26,368 26,4139 27,2177 27,2936 26,009 26,0334 25,5677 25,5498 25,5837
27,2474 27,2646 27,2016 27,1413 27,6402 27,5632 26,5691 26,5699 28,1377

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,284 20,0815 23,1074 23,0779 23,5279 23,4643 24,8273 24,7901 25,092

27,0335 26,9787 27,5362 27,5089 26,2513 26,274 26,2529 26,1908 26,1255
25,2157 25,2203 26,078 25,9935 23,9703 24,0833 25,2348 25,2783 24,7989

23,775 23,9594 25,0907 25,0003 24,6935 24,7373 24,0481 24,1342 23,8984
27,9613 27,9471 25,3461 25,3305 27,0734 27,0957 27,0992 27,0482 27,0393

21,725 21,7692 23,4895 23,7703 21,6173 21,0147 21,8784 22,7565 22,0981
22,5185 22,5178 23,4478 23,5526 22,4096 22,8468 23,1903 23,1876 21,2296

NaN 20,3516 24,1648 24,1544 22,8778 22,9874 23,1026 23,1957 23,2961
22,67 22,5711 24,0189 23,9187 21,3052 22,6975 22,7468 22,9338 22,7183

22,2574 22,379 23,6185 23,4831 20,8285 22,3231 23,013 23,1508 22,5392
25,0261 25,0623 24,214 24,1776 25,117 25,1625 24,6074 24,4154 24,6272

NaN NaN 19,6596 20,4183 NaN NaN NaN NaN NaN
26,151 26,1266 28,4305 28,4292 26,7439 26,7242 27,1283 26,9958 26,7676

23,6917 23,7728 25,3218 25,2932 21,8708 22,2923 22,6095 22,0714 22,8993
24,8155 24,7189 24,4686 24,4041 24,2005 24,2841 24,6009 24,7996 23,8601
25,9657 25,9484 27,6218 27,4994 26,6476 26,6768 26,1731 26,1912 26,5997

NaN NaN 20,8487 19,843 NaN NaN NaN NaN NaN
23,6141 23,7896 23,1789 23,1719 21,2303 22,1294 22,2177 22,116 21,0307
22,8007 22,8114 25,7661 25,8245 23,7862 23,5826 24,3989 24,5443 24,8392
23,3809 23,3117 24,1044 24,0622 23,9116 23,9578 23,7635 23,736 23,5831
30,7829 30,7968 29,1531 29,2277 30,502 30,5094 29,9745 30,0522 30,0283
24,4043 24,2822 25,7851 25,7476 24,6854 24,6664 25,0504 24,8759 25,6486
25,3589 25,2677 26,5688 26,4706 25,6279 25,4248 25,3892 25,2429 24,9773
24,7952 24,625 25,1958 25,2374 24,3492 24,4631 24,8351 25,0304 23,8264
23,1544 22,5637 23,3746 23,514 23,5931 22,6234 23,3781 23,5147 22,8993
25,0971 25,089 24,7005 24,5954 24,2617 24,2516 24,7168 24,669 23,8844
29,8212 29,8004 28,8555 28,9116 29,8102 29,9331 30,4708 30,5497 30,4429
29,2225 29,2697 27,21 27,297 28,384 28,3479 30,101 30,1439 30,2582

NaN NaN 21,254 21,7512 NaN NaN 22,6235 22,8025 NaN
23,9976 23,9644 21,782 22,1889 23,2027 23,3485 25,5365 25,5088 25,6344
27,6867 27,7618 27,1716 27,1538 26,9549 26,981 30,2261 30,1208 25,415
25,6154 25,5401 22,4668 22,5535 24,2459 24,2549 24,2042 24,127 25,0992
22,9765 22,9677 24,6449 24,7255 23,6839 23,7326 23,1449 23,2339 23,2701
24,1471 24,0923 23,6576 23,7 24,3977 24,4087 23,0354 23,1632 23,8855
30,5008 30,4874 25,6328 25,3561 32,1168 32,1747 32,4693 32,3001 32,3866
23,5904 23,5012 23,877 23,8964 23,4383 23,4821 24,3318 24,459 24,5117
23,7207 23,7733 18,8618 NaN 20,6606 20,553 20,7724 20,6373 NaN
23,3609 23,4178 24,8552 25,069 21,8711 23,4251 23,6768 23,5591 23,4578
22,9032 23,2636 24,1908 24,0266 NaN 21,9959 22,393 22,6551 21,6764
25,6828 25,7007 23,8068 23,8048 23,7464 23,6447 24,6078 24,4669 22,3838
22,1265 21,394 24,1279 23,9875 23,0763 22,6198 22,7069 22,788 21,5987



21,8663 22,0686 23,6099 23,5311 21,6432 21,8592 21,9983 22,1198 21,2123
27,6431 27,4777 28,43 28,4017 28,3192 28,4885 28,8576 28,8225 29,2367
20,6292 NaN 21,1964 21,2513 20,6217 20,9592 20,6293 19,9635 20,3817
23,3225 23,1846 21,7868 21,8456 22,7202 22,9017 22,9225 23,1469 22,9392

22,514 22,5075 22,8603 22,6653 22,3275 22,2727 22,229 22,7638 22,3032
NaN NaN 22,6706 22,5444 21,4272 21,295 21,1682 21,0115 21,5701

26,6938 26,6971 26,6757 26,5983 28,2919 28,3391 28,2055 28,2545 30,7101
26,6411 26,7698 27,1492 27,1602 26,6266 26,8945 27,1747 27,0963 26,2444
23,2674 23,3515 25,2105 25,3528 24,3479 24,4065 23,953 24,4966 24,8429
32,1232 32,1052 30,876 30,8513 32,5484 32,5843 33,4853 33,5516 33,4724

23,215 22,8561 20,9542 20,6004 22,7414 22,7344 23,4435 23,4457 23,5317
24,3344 24,1774 23,1108 23,2267 23,7497 23,7065 23,4907 23,8521 22,2967
29,0172 29,0361 25,6703 25,7206 30,0532 30,0599 30,9232 30,9546 30,9492
24,9372 24,8696 24,4543 24,4841 23,5881 23,9127 23,9277 23,8525 23,6991
24,0542 24,5943 21,7146 21,9421 23,4524 23,875 23,6651 23,7564 23,337
30,9789 31,0987 29,1686 29,2746 29,9666 29,9631 29,7567 29,7826 29,6946
23,2587 23,5867 24,4731 24,6284 23,9518 23,7892 23,4614 23,5491 23,8717
21,7872 21,359 23,6628 23,7407 22,952 22,8325 22,6141 22,602 22,3813

NaN NaN 20,1003 20,4693 NaN NaN NaN NaN 20,9245
NaN NaN 19,4187 19,3431 NaN NaN NaN NaN NaN

21,7798 22,1239 23,6905 23,5484 NaN 20,181 NaN NaN NaN
21,7311 21,8048 23,3961 23,3541 21,675 21,1292 22,3263 22,1647 20,7139
22,5475 22,7098 24,367 24,2592 23,3992 23,561 23,0138 23,188 23,2918

20,431 21,1548 23,8533 23,9238 19,1624 21,0409 NaN NaN 21,074
24,3275 24,0521 20,0297 20,3547 22,7922 23,0235 24,8059 24,8253 24,5726
24,0242 24,3848 23,7442 24,3535 24,8652 24,7631 24,1693 24,0668 24,754
22,0979 22,3378 24,3246 24,3738 23,098 23,297 23,8245 23,4769 23,4948
28,4737 28,3692 26,4235 26,5819 30,4055 30,5789 30,1482 30,1012 29,1452
23,5091 23,6952 24,7134 24,7477 24,408 24,3672 24,1625 24,0634 23,8541
22,4024 21,8534 23,9233 24,014 22,4123 22,2571 22,6037 23,0522 23,1294
25,9354 26,0672 30,6379 30,7054 29,6548 29,6871 27,5131 27,5575 29,7481
24,4511 24,6116 24,9732 25,0385 23,9901 23,7759 23,6146 23,5077 23,5352

26,835 26,6939 28,9083 28,9373 27,4623 27,5192 27,0757 27,1451 27,4607
27,2949 27,2071 28,2189 28,1502 27,1786 27,1613 27,4532 27,295 26,742
25,5054 25,6646 27,727 27,6353 26,885 26,9167 26,013 26,0639 26,6079

22,616 22,8945 24,2738 24,4124 23,7671 23,4205 23,056 22,8368 23,0605
21,7808 22,3665 24,4251 24,419 21,6694 NaN 21,8281 22,0161 21,6497
21,4342 22,4823 23,5473 23,4811 22,6584 22,0759 22,6023 22,8237 22,6034
22,0001 21,7642 24,1799 24,2748 22,3088 22,5011 22,5321 22,7928 22,5573
21,6668 22,1135 23,0825 23,1898 22,26 22,694 22,9231 22,7461 23,2266
22,1183 21,7964 25,4276 25,626 23,3329 23,1688 23,4775 23,2894 23,7218
23,2349 23,2143 27,6153 27,6294 26,0403 25,9611 20,8004 NaN 21,8061
25,8825 25,8896 25,3656 25,319 24,7435 24,9438 24,5928 24,704 24,4303
27,0213 27,1415 26,2407 26,2805 27,9299 27,8634 27,8608 27,9917 28,1174
22,7473 22,6734 24,9227 25,0574 22,2307 22,241 23,8359 23,715 20,5647

NaN NaN 19,722 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,923 23,4004 24,9456 24,9786 23,2947 23,2905 23,4902 23,7274 24,0685

22,4554 22,1517 24,6757 24,7448 22,3858 23,0772 22,2054 22,3046 23,0618
NaN NaN 19,684 19,8302 NaN NaN 21,6793 20,7159 21,1642

25,8039 25,7616 24,0576 23,9521 26,1757 26,2029 25,4082 25,3356 25,7096
23,4118 23,4972 24,8332 24,7207 23,0652 23,1288 23,2432 23,2684 23,0518
20,7021 NaN 22,5986 22,6748 21,6838 20,8942 21,9334 22,3644 21,1133



23,8821 23,9707 23,3661 23,3582 22,3211 22,5735 22,49 22,3708 22,3739
21,3749 21,6242 24,2534 24,3219 22,5952 22,4453 NaN 21,7099 21,9651
23,9819 23,9714 22,2809 22,5229 21,8368 21,471 22,8383 23,0094 21,8238
21,8818 21,3089 23,8192 23,8156 22,7026 22,5732 22,1642 21,9355 22,6594

NaN NaN NaN NaN 22,0939 22,4789 22,8849 23,1671 22,057
21,5314 21,9249 23,1864 23,1133 21,5477 20,8754 22,6796 22,4081 NaN

NaN NaN NaN 20,319 NaN NaN 22,5367 22,9686 20,7507
NaN NaN 21,6032 21,5067 20,9051 NaN 20,5316 21,1533 20,4935

31,2253 31,1877 29,6322 29,6502 31,2003 31,2864 33,0265 32,9253 33,0563
25,7527 25,7928 24,3482 24,4214 26,9273 26,9328 26,8767 26,8258 27,9014

NaN NaN 23,1826 22,9417 21,9874 21,6652 21,8465 22,2916 22,0507
22,5995 22,7499 23,0022 22,9431 21,7158 21,0579 21,3015 21,3037 21,5102
26,4889 26,5075 27,9479 27,9664 26,5396 26,4851 26,5789 26,5545 26,2773
26,5411 26,5403 24,8525 24,8549 24,5012 24,7656 27,3558 27,353 26,1825
21,5643 21,4684 22,4548 22,6519 21,4287 21,0869 NaN 20,8328 21,1549
21,3104 NaN 23,2977 23,4611 NaN NaN 22,1107 22,3378 22,0528
24,2918 24,4171 24,0595 24,0619 24,3097 24,4072 24,3945 24,3367 23,9572
23,0014 23,0087 23,878 23,9371 23,5101 23,0776 22,925 22,8378 22,7588
21,0664 NaN 21,7214 21,7441 NaN NaN NaN NaN NaN
21,1462 21,7276 NaN 18,1832 NaN NaN 23,5322 23,4819 NaN
22,7535 22,7274 24,2184 24,3377 NaN 23,6716 24,5884 23,4663 23,6443
26,5338 26,6391 30,8285 30,8761 29,9246 30,0274 27,5659 27,6434 30,258

23,203 23,2198 23,4356 23,4175 24,6529 24,688 24,4116 24,4923 24,0033
25,5195 25,4775 25,0615 25,1225 24,8539 24,7079 25,1633 25,1561 24,1314
24,2055 24,0341 24,712 24,756 24,3745 24,4209 24,3452 24,2954 24,4088
16,5634 NaN 26,4187 26,599 17,9575 18,0695 NaN 16,8449 17,3534
21,5478 21,1849 21,6299 22,0802 NaN NaN NaN NaN NaN
25,2449 25,1949 25,4029 25,338 24,2423 24,0172 24,0648 24,263 23,918
22,7418 22,8266 24,8866 25,04 23,4598 23,4823 24,3844 24,5466 23,5285
22,1654 22,1837 23,966 23,7978 21,4522 21,8952 22,0169 22,1471 22,4189
24,6793 24,7476 24,9564 25,0262 23,6474 23,641 23,7024 23,5331 22,8111
21,9613 23,0595 23,9178 23,9238 22,5783 22,5281 22,5529 22,5233 22,325
21,6216 21,8709 21,5695 21,6261 21,8942 21,7984 21,8289 22,3523 22,3847
27,4679 27,5639 26,2412 26,1185 26,3022 26,2153 26,2367 26,1224 27,5349
20,3152 21,0489 25,6501 25,7651 NaN NaN 22,2827 21,9695 20,9147
22,9757 22,7631 24,0871 24,2105 23,4676 23,113 22,699 22,593 23,0629

NaN 21,3673 23,5518 23,4477 21,7547 21,8977 22,3317 22,1844 22,604
23,4356 23,0575 21,9516 21,8911 23,6293 23,7964 23,7038 23,6872 23,2741
22,8728 22,8777 24,0869 24,0763 22,3929 22,5069 21,9944 22,0609 21,8411
22,4893 22,9857 24,1021 24,0854 23,0748 23,1141 NaN NaN 23,0557

NaN NaN 21,5686 21,184 NaN 20,8933 20,5195 20,9233 20,5499
21,7375 21,9192 22,2149 22,2048 22,3424 22,4626 22,5335 22,5823 22,1289
24,0519 23,9275 22,7731 22,7147 24,0115 23,7374 23,2555 23,0338 23,1651
21,6595 21,776 22,8371 22,9221 21,7744 22,1358 22,312 22,1806 22,6426

NaN NaN NaN NaN NaN NaN 18,6136 19,3276 NaN
27,6541 27,6566 28,3601 28,2837 26,838 26,8555 27,1138 27,2414 26,5497

NaN NaN 22,3556 22,3598 NaN NaN NaN 21,1521 20,4848
NaN NaN 21,0368 20,9043 21,3386 21,5596 22,3696 22,5224 22,3322

30,2286 30,1945 23,4201 22,364 30,1955 30,2269 31,958 31,9377 31,097
28,0324 28,0319 26,5251 26,4867 27,3691 27,3474 27,8421 27,9196 28,0945
22,2949 22,297 22,9349 22,9112 21,7295 NaN 22,1093 22,2728 20,3252
23,7928 23,6375 23,5218 23,5728 22,2387 21,5211 23,438 23,4623 22,3383



21,5748 21,6649 23,7104 23,5633 23,1452 23,374 21,9091 22,475 23,0459
21,7011 21,7366 22,2793 22,2959 NaN 20,8737 21,0529 20,8411 20,6867

NaN NaN NaN 21,4949 21,7898 22,8615 23,3414 23,5198 23,5055
23,077 23,0945 25,4795 25,7358 22,1031 21,9253 23,1288 23,3224 22,9187

31,7061 31,7023 29,1032 29,0444 30,1701 30,2278 30,3069 30,4055 29,4187
21,5897 21,6977 23,3554 23,3105 NaN 21,7772 NaN 21,6089 21,9789

NaN NaN 20,5289 20,293 NaN NaN NaN NaN NaN
22,4294 22,4257 23,3452 23,1801 22,7113 22,576 22,7368 23,002 22,0374
21,0254 NaN 23,2826 22,8237 NaN NaN NaN 20,694 21,5602
22,0265 21,9922 NaN NaN 22,652 23,0946 22,3335 21,4445 22,1718

NaN NaN 22,0613 22,5301 NaN NaN 22,5296 21,5066 22,1505
22,5811 22,6338 22,9992 23,1888 22,2461 22,2425 22,2905 21,9653 21,6667

NaN NaN 22,0598 22,2948 20,9389 21,015 NaN NaN NaN
NaN 21,2181 21,1284 20,798 21,2379 21,2432 20,7431 20,7846 21,1985

26,7769 26,7007 26,084 26,0526 26,2926 26,3689 29,6112 29,5486 24,4596
26,0251 25,9728 28,1078 28,2286 26,8321 26,9703 26,6081 26,6366 27,0154

NaN NaN 26,7054 27,1191 NaN NaN 23,1809 23,6126 23,6127
25,0063 24,888 23,9618 23,9136 25,0371 25,1112 26,0621 26,0118 26,1461
23,4221 23,1018 21,0175 21,3293 23,5401 23,6383 22,0486 21,9814 23,0491
22,8227 22,9612 22,7989 22,6802 23,9075 23,7475 22,5445 22,4832 22,1393

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,7187 NaN
NaN NaN 21,2565 21,608 NaN NaN NaN NaN 21,9482

22,3859 23,456 24,84 24,9127 23,9316 24,3221 25,4765 25,4762 26,0644
NaN NaN 21,4494 21,2851 20,9061 21,1447 21,5093 21,6129 21,0812

23,4415 23,4964 24,5381 24,6463 NaN 21,2741 22,9626 23,4293 23,1989
21,1721 21,0928 22,0912 22,1704 23,1873 23,2616 22,3537 22,1288 24,1091
24,7409 24,7818 27,8262 27,8003 23,2784 23,5228 24,5134 24,4182 23,2411
22,4266 23,416 22,4102 22,5499 22,2829 21,4714 23,383 23,521 21,5434
23,9652 23,9995 24,1418 24,2049 23,7087 23,969 23,97 23,8777 23,3233
23,0483 NaN 23,1303 22,9864 22,3128 NaN 22,3269 22,1758 21,4735
23,4135 23,2663 25,0406 25,1533 23,9947 23,678 23,2297 22,9784 23,7084

NaN NaN 21,5345 21,3217 NaN NaN NaN NaN NaN
24,1497 23,641 22,5239 22,2162 23,7362 23,3969 22,6284 23,1614 23,6172
21,7393 21,6016 21,7434 21,4154 21,6931 NaN 21,5792 21,1842 21,4942
22,4292 22,1413 23,3202 23,5316 22,7263 22,768 22,3592 22,3996 22,098

22,769 22,7677 23,7316 23,6178 NaN 21,0536 20,8851 21,2082 20,5806
22,0411 20,5059 22,6116 22,7289 21,9242 21,9472 22,0792 22,1668 22,0401
23,3445 23,3178 21,6208 21,3587 NaN NaN 22,6 21,914 NaN
21,0233 20,9332 21,8922 22,1269 20,964 20,9053 20,8741 NaN NaN
22,5504 22,3761 24,2024 24,2253 23,3248 23,3264 22,9498 22,9086 22,795

NaN 20,7056 20,8784 20,6692 NaN NaN NaN 20,2111 20,564
20,413 20,9097 24,5345 24,5668 NaN NaN 19,9253 19,8475 NaN
23,348 23,0793 NaN NaN 23,1873 22,9027 23,07 23,124 23,9203

NaN NaN 21,8399 21,89 20,4613 21,1339 20,8073 20,7319 20,5623
NaN NaN 20,6655 20,6706 21,254 20,8682 NaN NaN 21,0309

21,2096 NaN 22,906 22,8815 22,7431 22,5563 21,7704 21,9634 22,4545
NaN NaN 23,6042 23,6777 NaN NaN NaN 20,755 NaN

22,8606 23,0324 21,6019 21,4316 22,2135 22,1061 23,5034 23,5676 24,2267
21,2541 20,9106 22,6313 22,6016 21,8926 21,7334 21,3054 21,638 21,3695
22,5075 22,676 23,7933 23,7275 22,2809 22,4842 21,9865 21,418 22,3262
24,8956 25,013 25,379 25,2957 22,1917 22,1456 22,095 21,9601 22,3334
21,6567 NaN 22,2385 22,2322 21,937 21,7674 22,1502 22,1307 21,8413



NaN NaN 22,3725 21,5057 NaN NaN NaN NaN NaN
26,3758 26,3574 26,5656 26,547 25,6366 25,6052 25,1243 24,9913 25,2317

NaN NaN 20,302 20,3375 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,3258 20,2343 21,6821
NaN NaN 23,5011 23,273 NaN NaN 21,1014 21,0986 21,1141

21,9029 21,8563 22,9794 23,0122 22,9102 22,7055 22,6671 22,8296 22,3357
23,4581 23,3412 24,3523 24,295 24,0336 23,9332 24,4246 24,4244 23,9959
21,8204 NaN 23,4822 23,4499 22,4672 22,7137 22,5241 22,2518 22,8015
21,4044 NaN 22,3272 22,4008 20,8014 20,975 21,0545 21,1158 21,135
25,6538 25,6125 26,0674 26,1326 25,8454 25,9349 25,2882 25,2838 26,5543
23,3748 23,3838 21,7354 22,2949 25,6061 25,7799 25,811 26,0572 27,0559
25,4633 25,3072 25,6024 25,5479 22,538 22,7979 23,2995 23,1374 23,6123
22,8347 22,5519 24,1084 24,2827 23,5194 23,3181 25,3155 25,2393 25,6453

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,8462 21,4662 22,8231 22,9226 NaN 21,4566 22,78 22,5668 20,8664
26,6786 26,6547 24,7615 24,7512 27,7312 27,6223 29,4106 29,381 29,4088
23,5638 23,6246 24,7649 24,6732 24,1741 24,3144 24,0523 24,1242 23,881
21,8003 21,1695 21,7478 21,7673 21,5606 21,3492 21,3914 21,0571 21,5098

NaN 19,0129 23,2275 23,4216 19,4108 NaN 23,0664 22,7729 23,7473
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,977 20,8541 NaN

24,0028 23,7961 24,9253 25,0907 22,9484 23,8302 23,5499 23,4056 23,5689
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,6136 21,5394 21,4233

22,9245 23,1767 21,777 20,0946 22,9083 23,1261 21,4112 21,6248 22,7056
NaN NaN 21,4059 21,3377 NaN 20,9877 21,114 21,2377 21,036

20,9091 NaN 22,6868 22,2062 20,1738 NaN NaN NaN NaN
23,3992 23,5826 23,3437 23,2585 23,7423 23,3577 22,3354 22,2738 23,022
22,6783 21,9114 23,9084 23,8713 22,4739 22,1949 21,9988 22,3594 22,3337

NaN NaN 21,736 21,8526 NaN NaN 20,8726 NaN 21,1497
20,5055 20,4338 20,9093 20,9573 NaN NaN 20,5253 20,3897 20,4706
22,9756 23,0217 24,8003 24,7911 23,9565 23,8182 23,9662 23,8914 23,7738

NaN NaN 21,7416 21,8648 NaN 20,5764 20,705 NaN 20,9368
26,7636 26,7617 26,4137 26,3253 25,5185 25,4992 25,9055 25,9592 24,9571
20,5545 21,1749 21,0878 20,9586 21,3336 21,2075 20,6867 NaN NaN
21,4589 21,3164 22,6598 22,5217 21,5368 21,6749 NaN 21,4347 21,3887

NaN NaN 21,2786 21,4268 NaN NaN 21,8249 21,696 21,5562
22,8834 22,8947 22,5502 22,4905 23,1857 23,4575 23,8657 23,803 24,2285
21,3655 NaN 22,8021 22,4101 NaN NaN 21,1346 21,4128 21,1372
20,4717 NaN 22,4729 22,7369 21,1816 NaN 20,2476 NaN 20,8738
23,6548 24,1378 22,4527 22,4926 25,8679 25,4825 24,6269 24,6317 24,6549

NaN NaN 21,7049 21,7545 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,4087 NaN NaN NaN NaN NaN

22,682 22,7284 24,0687 24,0687 22,7422 22,6734 22,5916 22,6218 22,704
23,0637 23,6427 24,1744 24,2651 23,7491 23,9317 23,7331 23,7836 24,1006

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,1611 23,3312 24,5185 24,4871 23,7419 23,565 23,3218 23,246 23,3423
NaN NaN 22,9361 23,3184 NaN NaN 20,2747 20,4245 21,0537
NaN 21,1379 19,719 20,2238 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 23,8511 24,1377 22,2085 21,9157 22,0118 22,0038 22,2368

20,3684 NaN NaN NaN NaN NaN 20,9763 21,2563 21,7658
NaN NaN NaN NaN 21,5975 NaN 21,2333 21,517 NaN



NaN 20,1652 19,9915 19,8026 NaN NaN 20,2154 20,2148 NaN
24,0181 23,7779 24,834 24,8375 25,3166 25,4349 23,9795 23,9939 24,8615

NaN NaN 20,0242 20,246 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,8721 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,5009 23,4408 21,1939 21,3648 22,8457 22,9585 22,9659 23,0568 22,4802
NaN NaN 20,646 20,8121 20,8134 20,5044 21,1408 NaN 21,2996

25,765 25,8648 23,9613 23,8356 24,7394 24,7281 24,2106 24,2901 23,7867
23,285 23,2008 20,5485 20,3975 22,9994 22,8189 21,1847 20,9803 20,9292

NaN NaN 20,0398 20,0799 NaN 20,7088 20,732 20,6198 NaN
NaN NaN 22,8331 22,8577 22,2387 21,9386 NaN 21,533 NaN
NaN NaN 21,9633 21,9643 22,337 22,3171 22,8552 22,3749 23,3823

20,7097 21,2676 23,7786 23,5718 22,2546 22,0997 20,8975 21,0871 21,7091
NaN NaN 21,9691 22,2705 NaN NaN 21,6424 21,9433 21,3535
NaN NaN 20,6425 21,3944 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,6444 21,5861 NaN NaN NaN 19,6862 NaN
NaN NaN 20,1763 20,3353 NaN NaN NaN NaN NaN

23,0012 23,1459 24,7143 24,788 23,6082 23,6206 23,6913 23,6269 23,5563
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

26,7313 26,8782 25,0295 25,0574 26,1456 26,4321 25,8882 25,9376 25,8557
25,5729 25,5456 27,494 27,5153 26,803 26,5276 26,1936 26,3545 26,7354

NaN NaN 22,4134 21,8633 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,7313 20,6789 NaN NaN NaN NaN NaN

25,5296 25,7266 22,6817 23,5545 25,8167 26,1177 26,5567 26,613 27,62
21,9223 21,7906 23,4777 23,6253 22,0482 21,9786 22,0666 22,2139 21,9317

NaN NaN 18,7488 19,2075 NaN NaN 20,8868 NaN 19,9482
NaN NaN 21,1721 20,1468 NaN NaN NaN NaN NaN

23,0236 22,9572 21,4172 21,6177 22,4271 22,4379 22,2737 21,9538 22,5188
NaN NaN 21,3279 20,8335 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,0346 20,6694 20,5271 20,8906 NaN 20,1034 19,9713
NaN NaN 21,1535 21,2661 NaN NaN 20,4803 NaN NaN
NaN NaN 20,6495 20,651 NaN 20,2923 20,0929 NaN 20,251
NaN NaN 20,1129 20,3505 NaN NaN 19,8221 NaN 19,7668
NaN 20,8143 NaN NaN 21,8523 22,036 20,9361 21,1355 20,7792
NaN NaN 19,907 19,905 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8404 20,947 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,6116 20,3896 20,7706 20,6844 20,36 20,4143 20,5145

21,1863 21,2982 22,5431 22,387 NaN 21,7475 22,3081 21,9452 22,1096
21,8169 21,8854 21,0217 20,9025 21,2326 21,1265 21,0366 21,1809 20,98

NaN NaN 20,8608 21,1239 NaN NaN NaN NaN NaN
22,1884 22,3888 22,5097 22,5864 21,3614 21,2895 20,8235 20,6235 20,921
20,9342 21,2173 NaN NaN 20,2715 NaN 20,4964 20,0447 20,4261
21,0622 21,0558 22,5853 22,6155 20,5605 20,8424 20,1901 NaN 20,2731

NaN 21,0334 21,035 21,535 20,9674 21,546 21,2121 21,205 20,8672
21,8443 NaN 21,871 21,788 NaN NaN NaN NaN NaN
23,1308 23,3604 20,605 20,1309 20,9857 21,3356 21,5079 21,7067 21,3657

NaN NaN 18,2242 20,3063 NaN NaN 24,3172 24,3125 NaN
NaN NaN 21,2292 21,5769 20,2922 NaN NaN NaN 20,6137
NaN NaN 22,2041 22,2277 22,0663 22,287 21,9006 21,7229 21,6576

22,5112 22,9694 21,3149 21,3024 23,1915 23,0362 22,9006 22,6595 22,8796
NaN NaN 20,874 20,2832 NaN 19,8587 NaN NaN NaN

22,026 21,9426 NaN 19,3503 22,233 21,8669 22,1876 22,4291 22,2353
NaN NaN 19,9767 20,0636 NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN 22,4726 21,9491 NaN NaN NaN NaN 21,6507
22,0893 22,3678 21,5307 21,4543 NaN NaN 21,3272 21,2374 NaN

NaN 21,199 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,4327
25,1533 25,1877 26,3318 26,34 24,6346 24,6348 24,7796 24,7562 24,0023

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,0257 21,9923 20,848 20,7312 21,5378 21,9337 21,4298 21,4801 21,2873
24,6398 24,7191 27,7798 27,813 26,1747 26,0138 26,3552 26,4555 27,1959
21,2133 21,601 22,311 22,2282 21,7268 21,1985 21,8079 21,3004 21,3883

22,886 21,8677 23,1522 23,0561 21,6952 NaN 21,8705 21,8845 NaN
NaN NaN 21,0509 20,7008 NaN NaN NaN 19,6497 NaN

20,7861 21,0196 21,8269 21,5086 NaN NaN 21,0648 21,1884 21,469
28,3219 28,2665 27,1177 27,1147 25,383 25,4406 25,9193 26,0583 25,092

NaN NaN 23,1149 22,9963 22,1903 22,5195 22,7807 22,9541 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,9536 20,7422 22,1744 22,2656 20,4159 NaN 20,5223 20,6374 NaN
21,1483 21,2137 21,3178 21,193 NaN NaN NaN 20,296 20,6444
21,3608 21,7601 23,5835 23,7329 NaN 21,2492 20,3542 NaN 21,6047

NaN NaN NaN NaN 23,4359 22,4873 NaN NaN NaN
NaN NaN 23,2199 22,7611 21,6877 22,4019 23,0202 22,5184 21,8185

20,7218 NaN 23,1804 23,0644 20,7694 NaN 20,2934 19,9781 20,8238
24,372 24,3992 25,9342 25,9301 24,4592 24,5045 23,453 23,413 24,3751

21,8436 21,4944 22,4222 22,7068 20,7002 20,9958 NaN 20,8873 NaN
26,5468 26,8082 26,9804 26,6305 26,7491 26,761 26,3412 26,3726 26,0084

NaN NaN 24,3541 24,2996 25,5568 25,5479 24,2304 24,0827 25,2266
NaN NaN 21,6652 21,3987 NaN NaN NaN NaN 20,3223

21,4756 NaN 22,5517 22,403 22,9803 23,2693 23,7624 23,9277 22,5779
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,0142 23,1094 24,2142 23,8684 23,2562 NaN 23,1006 23,22 23,6765
27,0276 27,0128 22,4081 22,569 25,0422 24,9237 26,7108 26,75 26,1182

NaN 21,8826 22,7909 22,7024 NaN 21,5911 22,9343 22,8297 21,0113
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

25,387 25,3439 24,4439 24,3437 23,4858 23,5315 26,5 26,37 25,532
23,3652 23,3403 22,8976 22,8152 22,6193 22,5697 22,8442 22,783 22,0737
24,0404 24,2746 23,5283 23,5898 23,717 23,9946 23,7787 23,564 23,466

NaN NaN 20,1818 20,8691 21,2795 NaN 20,8676 20,8858 NaN
NaN NaN 22,346 21,4839 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 22,9987 23,2388 21,4788 21,9881 NaN 21,2698 21,9838

21,6467 21,3154 20,4615 20,5418 21,1544 20,6994 20,6601 20,7332 20,5184
20,1788 20,0095 22,9259 22,9534 21,0424 21,2842 20,7434 20,8569 21,5893

NaN NaN 20,8864 20,9891 20,8678 21,3847 20,3295 20,3375 NaN
26,3827 26,4733 23,0608 23,1865 23,0055 22,8773 25,6522 25,7242 24,0586

NaN NaN 22,4784 22,5545 NaN NaN 21,2531 NaN 21,0665
NaN NaN 21,5736 21,6602 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,4602 21,5014 NaN NaN 20,6639 21,3724 NaN

21,084 21,1407 21,4333 22,417 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,1576 20,9176 NaN 20,3784 NaN NaN 21,4187
NaN NaN 21,4205 21,8389 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,3387 21,4236 NaN NaN NaN 20,78 20,5707
NaN NaN 20,9302 20,6447 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,2576 20,101 NaN NaN NaN NaN NaN

23,2874 23,2727 23,2466 23,3098 22,6983 22,3159 22,6303 22,4501 21,3764
21,4074 21,3725 21,6278 21,1794 NaN NaN NaN 20,5135 20,4451



NaN NaN 21,0993 20,8418 NaN NaN NaN NaN NaN
23,6377 NaN 24,4912 24,4666 24,0165 23,8723 23,7027 23,68 21,3743
27,7182 27,68 25,9416 25,8947 26,5129 26,4963 26,4741 26,4182 26,3756
26,1608 26,2002 24,7427 24,8942 25,4707 25,4824 24,8046 24,7052 24,1877
25,6668 27,5189 25,4697 25,4484 25,7333 26,0759 25,465 25,4691 25,1289
25,3673 25,2524 25,9814 25,9711 24,2186 24,0221 24,2282 24,3338 24,3799

NaN NaN NaN 20,7565 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,2402 20,0442 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,69 20,7326 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 19,9357 22,21 21,8819 20,7804 20,8171 NaN NaN 20,2414
NaN NaN 20,5968 20,8381 NaN NaN NaN NaN 20,3113
NaN NaN 21,2879 21,8267 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,8214 NaN NaN 20,532 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8651 20,7143 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,4067 21,1237 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,243 21,1391 21,2455 20,8073 20,5735 21,6514 21,8167 21,6823
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,1227 NaN 21,5776 21,6155 NaN NaN NaN 20,0721 NaN
22,4156 22,4426 21,1923 21,1675 NaN NaN 21,8034 21,8783 20,5706

NaN NaN NaN 18,7353 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 22,6792 22,738 NaN NaN 21,474 NaN NaN
NaN NaN 21,238 21,1848 NaN NaN NaN NaN 21,334

22,13 22,1091 19,9401 20,871 21,2043 21,1819 21,7598 21,5276 21,4012
20,5451 NaN 21,6047 21,9203 20,6727 20,4856 20,6509 20,7402 20,7677
22,1041 22,3865 24,0444 24,0222 NaN NaN 23,0647 22,942 22,333

NaN NaN 21,1733 20,8784 NaN NaN NaN NaN NaN
24,2638 24,1609 24,1597 25,0628 24,4336 24,4471 23,7971 23,8528 24,098

NaN 20,6627 21,2161 21,3962 NaN NaN NaN NaN NaN
20,5304 20,3663 21,632 21,6468 NaN NaN 21,1673 20,7352 NaN
21,9071 20,9053 23,6959 23,679 21,9897 22,4115 21,9952 22,1842 22,4899

NaN NaN 21,3565 20,9538 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,7447 21,6953 NaN NaN 20,8727 21,1674 20,3281
NaN NaN 20,773 20,2806 NaN NaN NaN 20,5441 20,0528
NaN NaN 21,0293 21,0282 NaN NaN 20,6581 NaN NaN
NaN NaN 21,5515 21,1047 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,5842 22,4135 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8925 21,0816 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 22,1097 21,0315 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 18,7993 18,0389 NaN NaN NaN NaN NaN

22,5581 22,5633 21,5872 21,5649 21,61 21,6327 22,1547 22,3576 22,3126
NaN NaN 20,0593 20,4733 21,0192 21,0048 NaN NaN NaN

21,9345 NaN 22,2462 22,1066 NaN NaN 22,3286 NaN 22,1908
21,7601 22,1066 22,9396 22,925 NaN 20,9716 20,851 21,0689 NaN

NaN NaN 19,1669 19,9114 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,7808 21,8643 20,6606 NaN 20,6268 20,7263 20,6666
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,5896 21,5239 NaN NaN 22,5711 22,1978 NaN
NaN NaN 21,1373 21,3061 20,4023 20,6245 21,5281 21,555 21,5602



NaN NaN 23,8728 23,7984 NaN NaN 20,2045 20,6594 NaN
NaN NaN 20,3951 20,4951 20,9224 NaN 20,5402 NaN NaN
NaN NaN 22,2706 22,3402 NaN NaN NaN 20,6489 20,8674
NaN NaN 21,6863 21,7449 20,4622 NaN 20,0855 NaN 20,5222
NaN NaN 22,4549 22,4751 20,8877 20,4395 20,6308 20,9765 20,4071
NaN NaN 21,4201 21,1811 NaN NaN 20,9644 20,6584 20,5033
NaN NaN 20,8895 21,3084 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,5134 21,3337 NaN NaN 21,9144 22,1708 21,414
NaN NaN 20,1795 19,9809 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,5007 20,5397 NaN NaN NaN 20,5463 20,001
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,4664 23,4563 23,2797 23,2467 23,9348 23,9579 23,2784 23,2686 23,717
NaN NaN 21,4266 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,5214 20,882 21,1526 21,0245 NaN NaN 20,433 20,5025 20,4616
NaN NaN 23,0321 23,0033 NaN NaN NaN NaN 21,4885

26,5146 26,663 24,3617 24,1683 25,4537 25,3194 27,155 27,2904 27,1248
NaN NaN 22,8435 22,5672 NaN NaN 21,0389 21,7053 20,6541

23,1984 NaN NaN 21,7977 24,0278 24,2104 23,4502 23,5335 23,5308
20,9187 NaN 21,0248 21,5944 NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,6795 NaN
23,7464 23,2943 20,764 21,0689 NaN NaN 20,2946 20,0367 21,4751

NaN NaN NaN NaN 20,8329 21,1226 21,1864 21,2545 21,086
26,6859 26,5863 23,3948 23,526 24,6415 24,6829 24,1188 24,2181 23,8954

NaN NaN 20,9436 21,6025 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,5118 20,7978 NaN NaN NaN 20,7598 NaN
NaN NaN 22,0925 22,3052 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,0155 20,5197 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,3738 20,8278 21,5346 NaN 21,6014 NaN NaN

20,7112 20,9549 22,201 21,9417 NaN NaN NaN NaN 21,1041
20,3337 20,5611 22,1113 22,0902 20,6634 NaN 20,5005 20,4805 20,4901

NaN NaN 20,8842 20,239 NaN NaN NaN NaN 19,5302
19,3594 NaN 19,9393 19,6399 NaN 18,9333 NaN NaN 18,3714

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,4097
21,6971 21,5487 NaN 20,5082 22,7539 22,6961 21,0288 21,3614 21,7636

NaN NaN 20,364 20,5364 NaN NaN 20,045 20,2915 NaN
NaN NaN 20,7805 20,8229 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8467 20,4432 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 21,2145 NaN 20,5223 NaN 21,8549
NaN NaN 19,9869 19,6768 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 21,1666 21,981 21,8448 22,0633
NaN NaN 20,6468 20,5076 NaN NaN NaN NaN 20,8491

22,6201 22,6009 23,6576 23,6785 22,9988 22,4536 22,4989 22,6266 22,5341
NaN NaN 21,7856 21,7866 NaN NaN 20,4523 20,5624 NaN
NaN NaN 21,4151 21,5871 NaN 20,7569 NaN NaN NaN
NaN NaN 21,8985 21,4844 23,2805 23,4121 21,9727 21,6885 23,5967
NaN NaN 20,0169 19,1536 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,1908 21,3488 NaN NaN 20,5648 NaN 19,9086
NaN NaN 20,3873 20,2579 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 22,1643 22,3259 22,6985 22,6233 21,6122 21,8022 20,933

24,8208 24,879 24,2623 24,3213 23,6091 23,1481 23,9849 24,2651 23,5238



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 18,9059 18,8831 19,8326 NaN 20,2815 20,3627 20,7685
NaN NaN 19,1043 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,0977 21,0878 NaN NaN 20,2074 20,2056 NaN
NaN NaN 19,7908 19,5882 NaN NaN 21,4457 20,9414 21,4736
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,3892 23,3264 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
24,2116 24,0352 25,0083 25,0177 23,2469 23,3062 23,5766 23,0875 23,6122
21,3156 NaN 20,3614 20,2834 20,8309 NaN 21,4692 21,4645 21,6372
23,3745 23,4 22,5626 22,4993 22,6064 22,7509 22,9374 22,9479 23,1706

NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,06 NaN NaN
26,1892 26,1996 23,5329 23,4328 25,6395 25,4522 25,7461 25,6993 25,6703

NaN NaN 19,5081 19,1715 20,6387 20,1807 20,7314 20,0628 20,1841
NaN 20,6078 21,7739 21,7613 20,9828 20,6382 20,7441 20,6426 20,0649

21,4473 NaN 23,6492 23,6998 23,3312 23,6804 21,9431 22,2254 23,014
NaN NaN 20,1371 19,816 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,9214 20,8988 25,7733

23,4828 23,536 24,8722 24,7882 23,4225 23,2697 22,8035 22,6796 23,8478
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,5286 22,9244 24,2074 24,2816 22,8465 22,9905 22,8948 23,0968 22,8276
NaN NaN NaN NaN 22,0809 23,0966 NaN NaN 21,577
NaN NaN 20,1819 20,9814 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,9919 22,3028 23,9161 23,9472 22,6574 22,5661 22,0286 21,8306 23,335
23,6652 23,6641 23,8774 23,9919 NaN 23,2008 23,1701 23,1144 23,2707

NaN NaN 21,5161 21,6073 NaN NaN NaN NaN NaN
19,9105 20,0113 19,277 19,6111 19,1802 19,0758 20,1911 NaN 19,6429

NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,0847 NaN 19,9675
20,3066 NaN 21,8398 22,0006 19,969 19,8706 NaN 19,8938 NaN
21,3533 21,8995 23,2508 23,0336 20,9229 20,7429 22,2207 22,1518 21,3718

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,7253 23,065 22,3354 21,8568 21,8715 23,7417
NaN NaN 24,6135 24,5684 NaN NaN 21,6944 22,1363 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 23,0503
NaN NaN 21,3077 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,2476 21,1715 20,721 20,505 20,6121 20,6582 20,3915

25,8044 25,9387 28,5897 28,611 29,1767 29,3253 29,1872 29,1841 29,6002
NaN NaN 23,2628 23,0441 21,4032 NaN 21,0786 NaN 21,1334
NaN NaN 20,6824 21,4933 NaN NaN 20,4075 20,57 20,3529

22,9486 22,8911 20,4262 20,3685 NaN NaN 22,8887 23,1425 23,2925
20,7238 20,6511 20,3759 21,0473 NaN 20,3979 NaN NaN 20,9123

NaN NaN 21,9176 22,0824 21,6802 NaN 21,5636 21,5027 21,259
NaN NaN 20,3776 20,105 NaN NaN NaN NaN NaN

25,007 25,1052 NaN 22,426 23,2707 23,261 23,4096 23,6764 23,8639
21,7925 22,1633 22,6244 22,6842 NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,2519
24,4504 24,1223 20,2876 20,4977 22,1469 22,1019 22,985 23,6677 NaN

NaN NaN NaN NaN 23,2153 23,7712 23,4125 22,9744 24,9475
NaN NaN 26,844 26,8775 29,1971 28,9636 28,1729 28,2878 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN 20,916 21,1738 NaN NaN 20,4733 NaN 20,6648
21,9854 21,9338 23,3281 23,4636 21,9417 21,9853 22,0288 21,7683 22,5879

NaN NaN 23,2551 23,3277 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,1569 19,8082 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,6187 22,805 NaN 20,9001 NaN NaN 22,0247 22,4324 NaN
NaN NaN 19,18 19,6879 NaN NaN NaN NaN 19,655

20,4429 20,4249 21,6396 21,7173 NaN NaN 20,7924 NaN 20,6453
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,6477 21,2713 19,4585 NaN 21,1953 21,3133 21,2697 20,9637 NaN
NaN NaN 19,9388 20,115 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,1342 21,019 NaN NaN 19,9271 NaN NaN
NaN NaN 19,6095 19,8091 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 20,8872 20,8987 21,1095 20,7802 20,422
NaN NaN NaN 18,973 NaN NaN 19,4672 NaN NaN
NaN NaN 18,5129 18,342 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,8906 19,9978 NaN NaN NaN NaN NaN

19,9559 NaN 20,1782 20,176 NaN NaN 20,3482 NaN 19,8117
NaN NaN 20,2117 19,8671 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8583 20,334 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,534 20,0839 NaN NaN NaN NaN NaN

19,9446 NaN 21,726 21,5384 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,3954 NaN NaN NaN NaN NaN

21,6502 NaN 22,3563 22,489 NaN 21,9406 25,4932 25,5417 NaN
NaN NaN 21,0179 20,5851 NaN NaN NaN NaN NaN

23,3586 23,605 21,8087 NaN 23,1856 23,1961 NaN 22,147 22,3011
22,4571 22,4231 20,8696 20,9381 21,525 21,6247 21,4392 21,8535 20,8989

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,726 22,0001 NaN NaN NaN NaN NaN 21,3485 21,2077

NaN NaN 19,6183 20,0624 NaN NaN NaN NaN NaN
22,6356 22,401 25,5346 25,4765 22,9847 23,1665 22,0285 21,9218 23,7281

NaN NaN 20,655 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,1501 21,439 NaN NaN NaN NaN NaN

26,1117 25,7977 NaN 23,577 NaN NaN NaN NaN NaN
23,2835 24,0646 NaN 21,1519 22,6936 22,3182 22,2332 22,7425 NaN

NaN NaN NaN 20,6702 NaN NaN NaN NaN NaN
26,5631 26,441 23,2215 23,209 24,7336 24,6196 23,5416 23,6805 24,6112

NaN NaN 20,0942 19,9831 NaN NaN 19,8623 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,9922 NaN NaN NaN NaN NaN

21,2437 21,4565 22,4358 21,8232 20,7662 NaN NaN NaN 20,676
22,9262 23,2627 NaN NaN 22,6137 23,1317 NaN NaN NaN

NaN NaN 20,431 20,3981 NaN NaN NaN NaN NaN
23,4948 23,4876 22,4162 22,3204 21,6084 NaN 22,2434 22,1057 21,4977

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,3549 22,4505 21,4103 21,3362 22,6729 22,7014 22,696 22,7815 21,8111
25,9935 26,0343 24,4646 24,2675 24,9523 25,1298 25,1583 24,8224 24,0833



NaN NaN 21,272 21,3983 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,3226 23,0789 21,4061 21,4713 NaN 22,4173 22,9269 22,9478 22,1687
NaN NaN 20,5893 21,2883 20,6887 20,3698 20,6772 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8612 20,5331 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,4385 19,5534 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,3882 21,3366 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,2649 NaN NaN NaN 20,4046 NaN NaN
NaN NaN 19,5148 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,0953 19,8074 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,85 21,6479 21,9112 22,0061 NaN NaN NaN 20,915 21,2436
NaN NaN 21,6281 21,8049 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,7698 20,5303 NaN 20,7729 NaN NaN NaN
NaN NaN 21,6352 21,5985 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,9203 20,7345 20,8999 21,2266 20,8275 21,1817 21,1799

20,7492 20,837 19,6687 19,6469 NaN NaN 20,6867 20,7418 NaN
22,5075 21,8515 22,8478 22,8473 NaN NaN NaN NaN NaN

NaN 20,8362 21,3562 20,828 21,2768 NaN NaN 21,6877 21,0149
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 20,9163 20,778 21,6888 21,6476 21,8878
NaN NaN 19,7718 20,3764 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,8731 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,7881 19,7983 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,3772 20,0764 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,5619
NaN NaN NaN 21,5369 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 22,0397 22,1739 22,2494 21,8739 21,5108 21,3138 21,9665
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,3357 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,2134 21,3864 NaN NaN NaN NaN 21,1538

21,7988 21,5868 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,2766 NaN 22,1715 22,846 22,2791 21,55 23,9457 23,9129 23,1082

NaN NaN NaN NaN 29,1943 29,8226 27,811 28,0848 30,1681
24,1022 NaN 24,712 24,6755 NaN NaN NaN NaN 23,2148

NaN NaN NaN 19,2681 NaN NaN 20,2081 NaN NaN
20,0622 NaN 20,7262 20,2113 NaN NaN 20,3063 NaN NaN
25,8702 25,8032 24,202 24,2238 25,1663 25,3327 24,5896 24,5374 24,47

NaN 21,1482 23,1228 22,9796 21,6362 22,3635 NaN NaN 22,2922
NaN NaN 21,3155 20,9585 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,1951 21,1639 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,9662 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,7044 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,4623 21,8134 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,3688 21,5871 21,0284 21,355 21,1071 21,1321 21,1785
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN 18,9121 19,0672 NaN NaN NaN 18,8906 NaN
NaN NaN NaN 23,2438 21,3776 21,7848 NaN 21,97 21,5121
NaN NaN 19,5848 19,4325 19,8872 NaN NaN NaN NaN

20,5234 20,5677 20,6659 20,4657 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 22,485 22,1723 22,6249 22,9814 22,2579 NaN 21,7215

22,2148 22,4867 21,728 NaN 23,2106 NaN 22,4225 22,4959 21,9265
25,4732 NaN 25,5405 25,6886 24,607 24,5997 25,3493 25,3623 25,3034

NaN NaN 19,1269 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,5895 24,2484 22,3969 22,1866 NaN NaN 22,2056 21,9469 23,2094
23,9119 NaN 22,4521 21,6999 NaN NaN 23,6725 23,6499 22,5465

NaN NaN 19,3277 19,6338 NaN NaN NaN NaN NaN
24,0182 NaN 22,8542 22,8511 NaN NaN NaN NaN 23,1603

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
26,3092 26,2893 24,0577 23,8947 23,7669 23,6767 23,7435 23,6824 23,2628

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,4831 20,5629
NaN 20,4809 NaN NaN NaN NaN 20,7902 20,8932 20,2853
NaN 25,7046 23,3001 23,1624 23,9687 24,0465 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,998 21,3851 21,5028 21,7738 20,4717 NaN NaN 20,6563 20,5101
23,3836 23,5342 21,4522 21,6757 NaN NaN 23,3627 NaN NaN

NaN NaN 24,4113 24,3398 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 22,0655

21,1637 21,2615 20,0197 19,9181 20,9942 20,9408 20,4671 20,7002 20,3008
23,2469 21,9327 NaN 20,9992 NaN 21,0594 20,9442 21,1615 NaN
23,7228 23,6751 21,5697 21,7699 23,8616 23,6321 22,7123 22,788 23,4975

NaN NaN 22,1573 21,7376 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,5463 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,2233 19,3963 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,3091 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,7733 20,5974 NaN NaN 20,8858 20,8229 20,7772

21,5286 22,1416 19,227 19,2573 NaN NaN NaN 21,668 21,0321
NaN NaN 19,4596 19,4341 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,6624 21,6038 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,6637 NaN
NaN NaN 19,7994 19,9611 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,2457 22,3187 20,3001 20,2659 21,5524 21,6205 22,2512 22,1593 21,4163
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 18,9138 18,9737 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,259 20,7934 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,0653 20,7965 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 23,1418 23,1767 NaN NaN NaN 21,6655 21,39



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,7243 19,8926 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,6547 19,6334 NaN NaN NaN NaN NaN

24,0678 24,6428 21,0457 NaN NaN 23,4558 23,0244 22,8775 NaN
NaN NaN 21,8268 20,6676 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,1257 21,2996 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,4178 20,08 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,9448 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 17,4505 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,4665 19,0272 NaN NaN NaN NaN NaN

23,7021 23,3545 22,2014 22,0366 23,1753 23,0526 NaN NaN 22,6909
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 18,4467 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,9131 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,2588 21,0727 NaN NaN NaN NaN 20,0009
NaN NaN 19,7305 19,8478 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,096 20,9124 20,9465 20,9219 NaN NaN 20,6226 20,6508 20,4417
NaN NaN 20,8895 20,8115 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,4974 19,4196 20,6594
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,147 22,9643 NaN NaN 22,8438 22,2184 23,1661 22,6915 21,2521
21,6047 21,296 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN 20,6822 21,0314 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,1183
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,1048 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

25,6632 25,4698 23,5422 23,5463 24,0952 24,062 23,6388 23,5156 23,3669
22,2118 22,276 21,0719 21,0784 21,6007 21,4489 20,7585 20,8568 20,5394

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,7141 22,8526 21,7167 21,9568 23,0618 23,0163 21,8184 21,685 21,1664
23,1311 20,6105 19,293 19,1263 NaN NaN NaN NaN 21,2206

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,1993 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,6927 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,389 20,4506 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,458 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

26,8181 26,96 25,4355 25,4337 26,5537 26,72 26,3086 26,2335 25,8547
NaN NaN 20,7832 20,6954 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,6683 19,2957 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,6535 NaN NaN NaN NaN NaN

23,0867 23,1216 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,5562
24,6243 24,6889 23,8555 23,8389 23,1238 23,174 23,1504 23,2165 23,512
22,0506 21,1345 NaN 21,3177 NaN NaN NaN NaN NaN

NaN 21,5775 22,7715 22,7662 21,2448 21,4812 20,9826 20,9727 20,9146
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 22,7722 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,821 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 23,0616 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,7639 22,0267 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,5934 23,7592 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,7022

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,7739 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,2388 21,2565 19,9969 NaN 20,7905 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,5406 19,7895 NaN NaN 20,2218 20,2344 22,3708
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,4592 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 18,99 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,3347 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,6453 21,3988 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,2274 20,1756 NaN 19,8037 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,9322 22,0975 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,5243 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,62 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,284 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,3397 19,1479 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,314 21,4534 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 17,5307 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,6922 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,9073 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,3658 20,0979 NaN NaN NaN NaN 19,6726
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,1852 22,0824 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 23,1786 NaN 25,7032 25,83 NaN NaN 23,5095
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,7013 NaN 23,0045 23,1572 NaN NaN NaN NaN 21,0824
NaN NaN 19,4963 19,4611 NaN NaN NaN 20,9 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,5594 22,5137 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,5224 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,8053 NaN 22,5727 22,4821 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,2717 23,304 NaN NaN 25,586 25,5444 23,7726 23,9704 20,1587
NaN NaN 19,9813 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,6923 22,9818 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,5841 20,5744 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,5188 20,319 NaN NaN NaN NaN 20,1043
NaN NaN 19,7334 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,9166 19,533 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,0715 19,3143 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,2265 NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN 20,7792 NaN NaN NaN NaN NaN 20,7103
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 26,4838 26,5789 NaN NaN NaN NaN NaN

22,5846 23,2112 28,9249 28,89 32,3253 32,2495 28,6086 28,5539 30,5886
NaN NaN 20,2035 20,2126 20,5441 NaN NaN NaN NaN

21,1381 20,9913 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 22,795
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,3765 19,5901 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,5086 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,1564 NaN NaN NaN NaN 20,3619 20,0053

25,3222 25,567 23,2626 23,3391 24,2654 24,3064 24,0742 24,0713 23,7452
21,4884 22,3287 19,65 NaN NaN 20,5606 20,4795 20,4398 NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 28,9603 28,882 25,9204 26,1159 29,5455
NaN NaN 25,5522 25,6506 NaN NaN 22,9641 23,2628 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 18,6475 18,6308 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,4902 22,1369 22,0759 NaN NaN 20,5221 20,628 20,2093
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 20,9381 20,9489 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,3527 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 18,2147 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,0807 21,2443 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,0898 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

25,912 25,9499 24,3266 24,2741 26,0123 26,0903 25,6572 25,622 25,6335
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 23,2977 23,2995 NaN NaN NaN NaN 21,4731
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 28,6993 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,5014 21,0497 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,8641 20,6588 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
24,8212 24,6333 21,861 21,6801 23,3362 22,4425 22,1734 22,7566 22,3422

NaN NaN 26,3045 26,2672 NaN NaN NaN NaN 25,2228
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,3811 19,5036 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

26,0156 26,1877 NaN 24,4838 NaN NaN 25,6932 25,6408 24,8102
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,1438 24,3129 NaN NaN 21,5333 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,9777 22,0348 20,48 20,4633 22,0652 NaN 23,6638 23,8937 NaN
21,6763 21,62 22,2218 22,2854 23,0939 22,6725 21,4733 21,9483 21,3923
21,0294 20,9511 NaN NaN NaN NaN 21,3808 21,3824 21,6643

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,8986 21,8771 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,7409 NaN 19,5249 NaN 22,9707 25,3401
NaN NaN 23,3221 23,4481 21,5961 22,1282 21,6479 21,4085 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,313 19,878 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

26,861 26,939 25,6406 25,7016 26,4474 26,453 25,7071 25,7659 25,5183
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,8148 22,9064 NaN NaN NaN 22,6557
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,647 21,7848 NaN NaN NaN NaN NaN

23,4371 23,2971 NaN NaN 22,7883 22,8352 22,6309 22,682 24,1061



LFQ intensity BS06_2LFQ intensity BS07_1LFQ intensity BS07_2LFQ intensity BS08_1LFQ intensity BS08_2LFQ intensity BS09_1LFQ intensity BS09_2LFQ intensity BS10_1LFQ intensity BS10_2
33,2006 32,9135 32,9089 32,2506 32,2263 31,5489 31,5501 33,0077 32,9861
33,9226 33,0735 33,0669 33,4079 33,419 34,0825 34,0837 34,1996 34,1787

29,102 25,7909 25,9465 27,3665 27,4509 24,9506 25,0743 25,3188 25,2745
18,784 27,6709 27,7925 21,272 21,1925 17,2266 NaN 17,0169 17,428

27,4747 26,8148 26,8187 26,7227 26,7264 27,8957 27,9214 27,9141 27,8937
25,6633 26,1272 25,9558 25,5741 25,4963 25,4062 25,4434 25,8861 25,9148
20,7956 26,7089 26,6724 23,0053 22,8967 22,0051 21,1371 NaN NaN
28,2595 27,8807 27,9134 27,2619 27,2388 28,211 28,1929 27,9864 27,9136
29,6303 29,1749 29,2051 28,7441 28,695 29,8291 29,8673 29,5365 29,6899
29,8845 28,9693 29,0217 29,1185 29,1129 29,0623 29,0757 28,5225 28,5438
16,8417 26,5597 26,491 19,9632 18,3952 15,9013 NaN NaN NaN
34,1327 34,8415 34,8729 34,9987 34,9684 34,4169 34,3995 35,6707 35,7251

32,145 31,0141 31,0117 33,0165 32,9316 32,5038 32,5246 31,4684 31,436
29,7523 30,3832 30,3771 30,0802 30,0291 28,4044 28,398 30,1273 30,1173
25,3116 26,2427 26,3189 25,9857 26,0568 25,5147 25,1938 25,76 25,796
26,4897 27,2099 27,2163 27,5492 27,5427 28,4843 28,4875 27,1957 27,0421
27,2262 26,4029 26,4056 27,4963 27,4443 27,6007 27,8053 28,0295 27,9641
26,9593 32,9334 32,8681 29,2801 29,1935 25,7302 25,6775 26,1465 26,0005
26,7672 30,8305 30,785 27,9691 28,0005 25,9497 25,9113 26,4564 26,4779
23,5525 23,6831 23,629 23,0493 22,9266 22,9052 22,746 23,7926 23,1453

27,519 32,6946 32,7292 29,5118 29,4502 26,271 26,1617 26,636 26,6542
25,1482 24,6566 24,651 25,4794 25,4989 25,438 25,4871 25,4912 25,4024
28,4166 27,5767 27,5869 28,0066 27,9746 27,7426 27,6875 28,5995 28,612
25,9043 25,1718 25,1424 26,2808 26,3014 26,1914 26,2084 25,9062 25,9518
28,2372 28,4265 28,3901 28,4933 28,4286 26,8644 26,9952 28,6618 28,685
25,5582 25,8479 25,8316 25,405 25,3214 25,9602 25,8971 25,416 25,4336
27,6325 27,5911 27,5868 27,9075 27,8519 26,3508 26,3565 28,0453 28,1058
23,4556 22,9147 23,2768 23,372 23,3602 23,1386 23,2819 23,3981 23,5513

27,494 27,2962 27,2188 26,8994 26,8286 25,0592 25,1465 27,332 27,3119
26,2215 28,5929 28,6048 27,1753 27,2036 25,3438 25,3383 25,774 25,8764
25,7898 25,6353 25,6511 26,7797 26,7604 26,478 26,5138 26,1548 26,1953
26,7081 28,2456 28,1814 27,327 27,32 28,2666 28,2581 27,3171 27,5958
26,3641 26,6678 26,5744 26,5513 26,5925 27,2061 27,2219 26,8865 26,8872
24,4499 27,2558 27,2959 26,0421 25,9105 25,2052 25,1542 24,8908 24,9774
23,4022 24,7557 24,7205 23,4142 23,6043 23,0676 23,3022 22,5232 22,65
26,4314 26,6211 26,6157 26,844 26,8235 27,3122 27,3041 26,5286 26,6726
27,9931 27,8965 27,8704 28,545 28,4957 29,0567 29,0842 28,121 28,1394
26,2177 25,5325 25,4868 26,705 26,7112 26,3193 26,3108 26,0445 25,8992
26,8471 26,3671 26,3448 25,7137 25,7728 26,5382 26,5151 25,9656 25,8779
26,5956 26,2109 26,1726 27,0427 26,9156 27,2194 27,1785 26,7886 26,9187
29,0657 28,4511 28,458 29,3527 29,3029 27,674 27,6785 29,4316 29,4444
25,4328 26,3363 26,2668 26,3977 26,4404 26,7864 26,7144 26,1711 26,0267
25,9428 25,9298 25,936 26,3713 26,439 26,5278 26,499 25,8664 25,864
25,8744 25,4905 25,4521 26,181 26,2289 26,5666 26,4444 26,3129 26,2906
24,5117 24,7297 24,689 25,1217 25,0668 25,4107 25,4782 25,0325 24,928
26,6129 26,189 26,2624 27,1352 27,0645 26,9365 26,9554 26,8545 26,858
24,5722 24,9695 25,0015 25,2884 25,2867 25,4502 25,4743 25,0728 24,8291
23,6476 23,472 23,5621 23,2219 22,8592 22,6141 22,6221 21,7233 22,8648
30,7304 28,8243 28,8065 29,9535 29,8944 29,9468 29,9935 29,6226 29,6469
19,7145 26,7206 26,7677 22,0101 22,19 NaN NaN 20,0539 17,298
24,5226 23,982 24,0227 24,3218 24,2842 24,3745 24,3741 24,4811 24,5509



26,2673 25,8357 25,8515 26,5053 26,5503 26,4463 26,4138 26,259 26,3084
32,7001 31,4649 31,4635 33,6702 33,6217 33,3396 33,4065 32,0403 31,9665
21,1581 18,9031 20,7261 21,7796 21,8015 28,1532 28,2487 22,3004 22,4232
25,1425 24,29 24,3337 25,6842 25,6419 25,8269 25,8695 26,4164 26,3524

NaN 25,2945 25,7162 19,2453 18,2033 NaN NaN NaN NaN
25,1709 25,3452 25,3026 25,7343 25,8228 26,0742 26,0492 25,3462 25,5156
23,1479 23,8524 23,9224 24,1356 24,0992 24,8279 24,67 23,3195 23,421
26,2318 26,2818 26,1984 25,9951 25,9037 27,0042 26,9795 26,8185 26,7128

27,468 30,8967 30,9496 27,7958 27,8284 26,5946 26,5894 25,9121 25,8533
23,781 25,0337 25,0714 25,8898 25,7766 23,4689 23,656 23,7185 23,6744

24,4095 25,0984 25,1283 23,787 23,9371 23,4777 23,6067 23,1474 23,2859
23,1437 24,0204 24,0303 25,2419 25,2359 24,9144 24,8565 23,4841 23,7427
27,5304 27,1793 27,2602 25,679 25,694 26,7075 26,6668 27,6707 27,6857

24,004 24,1149 23,9752 24,0115 23,8165 24,3483 24,4574 24,3548 24,4315
24,1309 24,1234 24,0322 24,2907 24,379 24,557 24,5213 24,2372 24,415
24,8923 28,5114 28,488 25,8675 25,8457 23,8995 23,9011 24,982 25,2743
26,4271 26,6503 26,7161 26,7562 26,7679 27,759 27,8292 26,8043 26,7617
22,4228 25,2445 25,008 23,0916 22,8638 21,6844 22,1104 20,8953 NaN
30,1799 29,979 29,9749 30,4711 30,5019 30,4096 30,4882 29,9254 29,9879
22,7423 23,2177 23,0236 23,6447 23,6751 24,252 24,4248 23,0655 22,7345
22,7107 23,0086 22,647 22,3782 22,7152 22,8391 22,6169 23,2176 22,9548
23,9222 23,9323 23,7011 24,3753 24,5776 23,8273 23,891 24,567 24,4763
25,0206 24,5857 24,5867 24,9742 24,9362 24,9571 25,1281 25,1297 25,1931
29,2856 27,8538 27,8728 28,8543 28,852 28,7482 28,818 28,8025 28,7321
24,2035 24,4191 24,2987 23,8796 24,008 24,217 24,3572 24,9985 25,0423
24,9674 28,7533 28,6592 26,9964 27,04 27,7474 27,772 27,2595 27,174
23,5983 24,6571 24,6163 24,2916 24,3047 24,2569 24,2118 23,9072 23,7167
24,0205 23,9012 23,9423 24,4269 24,4267 24,4694 24,6206 24,355 24,2925
26,7631 26,6569 26,5865 27,3138 27,1905 27,7138 27,6651 26,8831 26,91
26,1175 25,9156 25,9837 25,4 25,5017 25,8565 25,8797 25,6877 25,5622

26,472 26,5673 26,5948 27,1334 27,1196 27,3123 27,2999 26,5472 26,5183
16,9849 27,9344 27,7792 22,6559 23,4418 NaN 16,4872 17,1871 15,8524
23,8251 23,2832 23,2601 22,8175 22,7051 23,2698 23,1056 23,5312 23,6639
27,0294 26,7025 26,5882 25,9421 25,8875 26,8272 26,7624 26,1497 26,3145
24,7419 23,6801 23,6311 23,7655 24,1206 23,9802 24,0095 23,5718 23,7952
22,3781 21,357 21,3167 NaN 21,6138 22,7836 22,8098 21,7691 21,7673
27,9326 27,5131 27,4871 27,7533 27,7237 28,7974 28,7872 27,8143 27,8088
24,7265 24,6137 24,4331 25,6009 25,5685 25,4172 25,2503 24,7885 24,8668
28,0681 28,1952 28,1581 27,5486 27,514 23,3918 23,2845 28,3304 28,3654
24,0562 27,8006 27,8458 24,4054 24,5357 22,5882 22,6179 19,7389 19,2329
29,4804 28,468 28,4067 29,0532 29,0803 29,9646 29,9757 29,3768 29,3516

NaN 24,1908 23,77 21,3506 21,1695 NaN NaN NaN NaN
25,7552 24,5362 24,4902 25,1685 25,1555 25,7678 25,664 25,1388 25,1962
22,9242 20,5935 21,0622 23,019 23,1248 23,4713 23,414 23,1959 23,0144
26,8747 25,4534 25,4659 25,7823 25,8421 26,0492 25,9627 26,5033 26,555
25,5173 25,3714 25,3371 26,1661 26,1794 26,2062 26,2478 25,5371 25,4521
28,1015 26,7648 26,6242 26,5258 26,5631 28,1002 28,0579 27,341 27,2832
26,7317 25,8024 25,8577 25,9522 25,9273 26,8606 26,9695 26,8628 26,8488
26,8132 26,7985 26,87 27,1776 27,1342 28,0734 28,0334 27,1408 27,0929
31,0854 30,0129 30,082 32,0748 32,1043 32,0172 32,1437 30,9972 30,9028

33,47 31,2771 31,3009 32,3094 32,3526 33,5309 33,5203 31,7852 31,8191
25,8907 27,4845 27,528 26,9086 27,0055 27,2728 27,2628 26,5704 26,6539



22,7518 22,4177 22,8743 23,3295 23,2518 23,8246 23,7471 23,8653 23,5355
22,7012 25,6855 25,6344 24,8696 24,9397 NaN NaN NaN NaN
22,6045 20,458 20,4886 25,2057 25,05 NaN NaN 23,473 23,7675
23,3467 23,9465 23,8222 23,4672 23,5135 24,0015 24,0683 23,4942 23,3801
24,7033 25,4058 25,245 24,7372 24,9491 25,8105 25,9664 24,5107 24,312
25,4429 24,8967 24,9118 25,4213 25,4272 25,3807 25,3033 25,3471 25,1925
24,0165 24,1134 23,9748 23,4925 23,5754 24,2008 24,1931 23,5846 23,6348
26,1591 24,2101 24,0901 25,9431 25,992 25,0247 24,9217 25,1278 25,1969
25,5542 25,3028 25,327 26,2713 26,332 26,549 26,5517 26,1276 26,0717
28,1582 27,7709 27,7755 28,8011 28,8442 29,2418 29,2245 27,2983 27,3813

NaN NaN NaN NaN NaN 24,9672 24,9044 NaN NaN
24,9696 24,0292 24,0606 24,1305 24,0781 22,5221 23,0248 24,1338 24,2458
26,0565 25,8622 25,8006 26,7843 26,7434 27,193 27,2205 26,2302 26,247
24,7829 24,607 24,5012 25,3775 25,2791 25,595 25,6146 24,8274 24,8639
24,0419 24,2498 24,2229 24,1777 24,0666 23,8994 23,9669 24,1485 24,3816
26,9198 25,8343 25,7956 26,9539 26,9283 27,1179 27,0199 26,6181 26,6875
22,2652 23,2037 23,5337 22,7321 22,5504 21,9342 22,1711 22,1411 22,194
21,5224 23,8831 23,7232 23,1154 22,9983 24,0089 23,938 22,4487 20,9456
23,1959 23,3781 23,2864 22,2373 22,1629 22,6037 22,3235 21,5664 22,9567
22,6579 22,6584 22,7181 22,5434 22,1444 20,4468 20,321 20,7479 20,7975
22,3118 23,6217 23,6686 22,4538 22,7084 23,2897 23,1024 22,7915 23,0345
24,5353 23,8613 23,6821 24,6527 24,8478 25,2465 25,3082 24,3661 24,2653

NaN 24,4089 23,7631 18,4009 19,3572 NaN NaN NaN NaN
26,7179 26,7777 26,6898 26,01 26,0321 28,0388 27,9751 27,2827 27,2783
22,8117 NaN NaN 23,7625 23,6391 22,5114 22,8105 NaN NaN
23,8468 25,2642 25,1713 24,6972 24,5961 25,2387 25,2483 23,9035 24,1595
26,6085 25,7886 25,6977 26,4165 26,4362 26,6558 26,7367 26,6962 26,8445

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,7284 23,2213 23,2068 22,3711 22,2141 23,3757 23,5725 22,5284 21,5197
24,8943 26,5011 26,7178 25,3073 25,2726 23,7692 23,7939 24,4991 24,1532
23,6202 23,8986 23,8222 23,9465 23,9011 24,3877 24,5133 22,8455 23,3022
29,9686 28,8129 28,732 30,8719 30,8592 30,816 30,7818 29,4494 29,4319
25,6137 25,2302 25,2366 24,4445 24,4748 25,322 25,3231 24,5589 24,4403
25,2221 25,0262 25,0618 25,2978 25,3082 25,604 25,3618 25,2447 25,4227
23,9774 24,906 24,832 24,1185 24,1079 25,587 25,4794 24,781 24,6955

23,007 24,714 24,729 23,5591 23,4558 22,805 22,9591 21,8718 21,6856
23,8969 25,4775 25,3962 24,3543 24,4451 25,3166 25,3269 24,7216 24,7169
30,4247 28,0224 27,9545 30,5825 30,5618 29,4318 29,4031 29,1952 29,208
30,1454 29,6799 29,6553 28,6228 28,5861 28,3798 28,4111 29,7937 29,8068

NaN 24,9304 25,0948 21,1782 20,7234 NaN NaN NaN NaN
25,7808 24,5156 24,4906 23,82 23,9057 23,5807 23,4945 24,9686 24,9686
25,3363 26,5527 26,5322 25,6029 25,6788 29,3572 29,3678 33,7934 33,876

25,133 24,6419 24,6198 24,7059 24,4963 25,0671 25,1444 25,3879 25,4345
23,4078 23,5478 23,6681 23,3329 23,4653 23,4997 23,2198 23,6537 23,6049
23,9576 23,3019 23,372 23,7222 23,6642 24,3608 24,3717 24,5906 24,6291
32,2851 30,119 29,863 31,1087 31,1851 31,4478 31,84 30,9295 30,9968
24,5157 25,0932 24,8709 22,7587 22,688 23,3357 23,2203 23,2412 22,9829

NaN 20,9618 20,4898 23,0956 23,0562 21,0158 20,1126 21,1796 21,7679
23,2282 24,098 24,0124 24,1887 24,0124 23,1449 23,4983 23,7339 23,233
21,5104 21,6211 21,6886 23,4749 23,3126 22,6871 22,5988 NaN 21,7198

22,163 23,8023 23,826 24,5003 24,5867 24,16 24,1037 24,0972 23,8537
21,8003 23,0955 23,1567 23,2723 23,0539 22,4444 22,4886 21,7949 22,0328



21,6549 22,9674 22,6391 22,184 22,2301 22,8187 21,9778 22,0143 22,0707
29,2617 28,4977 28,6196 28,6956 28,5977 24,4415 24,2656 29,191 29,2785
20,1882 23,7527 23,4343 21,3271 20,8046 20,4647 20,2724 NaN 20,5442
23,0896 NaN NaN 23,1447 23,1185 23,6561 23,6078 NaN 21,6557
22,4147 23,0682 23,0124 23,9 23,923 22,9084 23,3439 21,7048 21,8283
21,4905 21,1285 20,7144 20,5552 21,0329 21,3343 21,0596 20,9865 20,8208
30,7487 29,4017 29,3575 29,5924 29,6221 25,2022 25,429 27,0174 27,3217
26,4261 27,3133 27,3253 27,085 27,0749 27,1234 27,0768 26,6843 26,6594
24,9817 25,0014 24,8567 24,4239 24,4706 24,2862 24,1822 23,37 23,0964

33,517 31,6366 31,6873 32,5706 32,4563 32,4295 32,3035 32,3739 32,4431
23,3915 22,085 22,0276 23,1836 23,1621 22,2083 22,3394 23,1212 22,9433
22,3219 23,3541 23,4433 23,8 24,0107 24,2605 23,9562 22,915 23,0641
30,8989 29,5002 29,4826 28,1994 28,1551 29,2834 29,2621 30,6334 30,6567
23,8244 24,2217 24,3137 24,6051 24,7246 25,0063 25,0716 23,4849 23,5787
23,0147 23,3117 23,2763 22,5418 22,9383 22,7141 23,1447 23,8885 24,0924
29,6488 28,5089 28,5402 30,3972 30,3579 30,8424 30,7329 29,771 29,6816
23,7258 23,6585 23,622 23,6614 23,6866 23,9008 23,883 23,7698 23,5418
22,3467 22,1421 22,4149 22,4538 22,6173 22,6785 23,0146 22,7293 22,8342
21,3261 NaN NaN 20,7547 NaN 21,4478 21,1669 22,0769 22,0766

NaN 25,0284 24,9712 19,9502 19,9202 NaN NaN NaN NaN
20,1737 21,193 20,8893 21,8678 21,9623 22,5669 22,7536 20,4038 NaN
21,6496 21,89 22,3349 21,603 21,542 22,7002 22,8663 22,0248 21,9047
23,2755 23,1463 23,1389 23,473 23,5803 23,3265 23,362 23,6291 23,6594

NaN 22,1505 21,4447 20,8542 20,4134 22,2132 22,5144 NaN NaN
24,6181 23,7465 23,5725 23,0619 22,9011 23,5694 23,4545 24,5265 24,7473
24,7616 23,7458 23,9706 24,1018 24,2182 24,0646 24,3182 24,2133 24,4023
23,5289 23,635 23,6977 22,11 22,3775 23,4248 23,5633 24,376 24,1758
29,0179 29,7719 29,6495 28,8336 28,8009 28,3619 28,2626 30,1425 30,0397
23,9614 24,4066 24,4146 24,061 24,1658 24,1231 24,209 24,0923 24,1829
23,6212 23,0383 23,0295 21,9714 22,3126 22,8943 22,8411 22,2773 22,7745
29,8127 28,2879 28,2565 29,7855 29,8053 26,3525 26,3751 27,5648 27,6504
23,4378 23,3918 23,3655 24,0184 23,9776 24,618 24,5238 24,2049 24,3504
27,5116 26,9125 26,9425 27,1713 27,1797 27,8349 27,8686 27,5735 27,4805
26,7057 26,9617 26,9094 27,3115 27,2195 28,3209 28,2335 27,0874 27,154
26,5793 26,0792 26,081 26,742 26,7584 26,2798 26,2603 26,4882 26,5855
23,2591 23,104 23,0717 23,0099 23,0676 23,176 23,1814 22,9901 23,3632
21,6674 22,9899 23,0813 22,7831 22,8504 23,2132 23,2133 20,2865 20,2259
22,4252 22,5326 22,5573 23,0513 22,9382 23,4148 23,1377 22,8259 21,9355
22,4502 22,6677 22,9102 22,2312 22,4973 23,2422 22,9824 21,9544 22,5558
23,1594 22,1713 22,5149 20,7721 20,92 22,754 22,8806 23,7361 23,5918
23,7629 23,0245 23,3184 23,1491 23,2857 24,3439 24,3496 23,5124 23,3087
21,9352 22,8899 22,8259 23,7947 23,7612 23,7459 23,5046 20,9516 20,7153
24,3803 24,1224 24,0078 25,3377 25,3922 26,0425 26,0073 24,6957 24,8231
28,1279 26,8098 26,8191 27,072 27,0844 27,2744 27,153 25,9036 25,9756
21,5155 23,1441 23,1334 22,8968 22,5789 23,3367 23,5658 22,5417 22,5002

NaN 23,9137 23,1585 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,8282 23,8171 23,8615 23,6463 23,3847 24,0833 24,1469 24,0634 24,1202
22,7494 22,1562 22,024 22,5919 22,8881 22,6256 22,7271 22,1046 22,9783
21,6594 24,4794 24,2577 21,6521 21,9034 19,0973 21,0643 NaN NaN
25,7129 24,589 24,5555 24,4944 24,2768 25,8877 26,0037 25,309 25,3287
23,0582 23,472 23,3905 23,2459 23,4322 24,3611 24,0906 23,4154 23,5015
21,1385 23,1714 23,6344 21,4475 21,2094 20,1964 20,9355 21,8115 21,6041



22,3641 23,5933 23,7589 22,5312 22,5541 22,7949 22,9261 22,3682 22,5335
22,4399 21,444 20,3325 22,0396 22,162 22,5668 23,008 22,5249 22,019
22,0906 22,6517 22,4014 23,2259 23,303 24,0398 24,1031 22,8508 22,9492
22,6711 22,2575 21,7503 22,804 22,7061 22,909 23,0188 22,6173 22,689
22,3199 21,4175 21,2637 21,6248 21,6902 21,8199 22,2762 21,7774 21,53
21,8939 23,1782 23,2689 21,9794 22,3134 22,354 22,398 21,5527 21,7813
21,2248 22,123 23,1024 20,2958 NaN 22,9481 22,2061 NaN NaN
21,1346 22,0797 21,8646 21,2014 21,6648 21,1551 21,3819 NaN NaN
33,0295 31,6196 31,5266 31,1411 31,1575 31,0801 31,1709 31,5056 31,5276
27,8229 25,9409 25,8384 26,1438 26,282 26,8371 26,8252 27,2772 27,444

21,86 22,5696 22,3369 21,7842 21,9095 22,3584 22,637 21,3051 21,5979
21,4199 21,6122 21,3045 22,5131 22,6154 21,7382 22,2432 21,8192 22,1621

26,235 26,0954 26,0034 26,7369 26,7985 26,9346 26,9178 26,4832 26,4521
26,1077 28,2428 27,9973 26,3771 26,3369 24,1424 24,0621 25,6665 25,6641

20,935 21,2442 20,7647 21,8576 21,9504 21,6118 21,3357 21,4391 NaN
21,6993 21,8026 21,858 20,4482 NaN 22,4401 22,4796 22,696 22,5875
23,9465 25,087 25,0528 24,2613 24,34 24,1682 24,1259 23,8166 23,9578
22,6321 22,2228 22,3452 22,9637 22,9962 23,598 23,5304 23,51 23,3881

NaN NaN NaN 21,0407 20,7969 21,0817 21,2933 20,7021 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 23,4275 23,5527 27,8289 27,7713

23,8391 26,9796 26,8554 24,4946 24,3404 24,5942 24,7166 NaN 20,6372
30,3095 28,4099 28,2995 30,1706 30,1581 26,3329 26,5133 27,0855 26,9018
23,9702 24,2662 24,0984 24,4626 24,3853 23,6947 23,6475 24,2084 24,1223
24,3019 25,6298 25,6254 25,7236 25,6997 25,5244 25,468 24,5473 24,5006

24,24 24,2211 24,2084 23,9016 23,652 24,6076 24,6466 24,2531 24,4347
17,7127 NaN NaN 17,9186 NaN 16,6665 NaN 16,994 17,0824

NaN NaN NaN NaN 21,0603 21,261 21,2165 NaN NaN
23,9602 23,9038 23,9675 24,6139 24,4506 25,629 25,5435 24,6441 24,6272
23,4333 26,1647 26,1711 23,8275 23,8518 23,2345 23,2215 23,0643 22,6696
22,4511 22,5496 22,5865 22,4769 22,7642 22,729 22,9219 22,4872 22,0649
23,1047 23,541 23,5136 23,4863 23,4616 24,3369 24,4449 23,7626 23,8669
22,3551 22,3993 22,5145 21,6483 21,549 22,8761 23,5291 NaN NaN
22,4036 21,195 21,4452 21,6089 21,5219 22,0045 21,9377 22,1499 22,3134

27,422 25,9119 25,8682 27,9151 27,9972 27,885 28,0392 26,642 26,5392
21,7067 21,2905 21,4129 23,1377 23,4419 21,3004 21,5134 19,5201 19,1555
23,1349 22,5422 23,0023 22,8804 22,8177 22,7978 22,9693 23,2437 23,0545
22,3308 22,8886 22,635 22,5745 22,3706 NaN NaN 20,9479 NaN
23,2326 22,744 22,4254 22,7646 23,0463 23,418 23,7994 23,2462 22,751
22,0086 22,084 21,8044 23,0386 23,1114 23,5949 22,8234 22,1987 22,4576
22,9474 22,8897 22,6878 22,9695 22,9668 23,0578 23,2393 23,14 23,1066
20,5504 NaN 21,2659 20,1489 19,6916 22,9879 22,7339 20,0188 19,9967
21,8421 21,7276 21,7406 21,8524 21,8748 21,7577 22,1458 21,9014 21,9884
23,0228 22,52 22,6766 24,0705 23,9213 23,6828 23,8403 23,3327 23,3992
22,4004 21,9201 21,6141 20,8106 NaN 21,7957 22,1997 23,009 22,7822

NaN 22,7248 22,7521 19,335 19,4361 NaN NaN NaN NaN
26,4663 26,96 26,8651 27,1369 27,1306 28,2867 28,2798 26,8976 26,7959

NaN 21,7292 21,8753 20,6407 NaN NaN NaN NaN NaN
22,1925 NaN 20,8312 20,767 20,8424 21,9444 21,697 22,0803 21,8353
31,1128 28,3429 28,308 28,6691 28,6062 30,1032 30,1349 28,3682 28,3365
28,0252 26,5369 26,5573 27,547 27,514 27,3836 27,3726 26,8266 26,8341
21,1822 22,0619 21,8688 22,0882 22,1735 22,5907 22,3904 21,8408 22,2468
22,3919 23,5039 23,6379 22,4159 22,1468 23,5799 23,5968 22,6385 22,597



22,7337 21,7429 21,5607 23,0427 23,4098 23,0408 22,9062 23,0669 23,0556
20,7437 20,8777 21,139 21,4721 21,5666 21,2784 21,7909 NaN 21,034
23,2488 22,2325 21,7501 21,2837 22,2132 22,4271 22,4984 22,7248 22,65

23,154 24,6692 24,7076 22,5065 22,3541 23,9126 23,7087 23,6091 23,8093
29,4902 28,6761 28,5805 31,1039 31,097 31,4767 31,487 29,9457 29,9342
22,1316 21,4195 21,8228 22,2638 22,0303 21,7725 21,6632 22,1511 22,697

NaN 20,3491 20,2347 NaN NaN NaN NaN 21,0472 NaN
22,9546 22,6848 22,7047 23,0264 22,9249 22,7135 23,0118 22,1708 22,1597

NaN 21,4596 NaN NaN NaN NaN 20,7282 NaN 20,7564
22,1023 NaN 20,8539 22,0516 22,0344 21,8455 21,9905 22,759 23,027
22,2791 20,4376 20,9719 20,6348 20,3394 20,525 20,7931 NaN NaN
21,8679 21,9966 21,834 22,5647 22,5446 22,0579 22,5092 22,0351 21,9488

NaN NaN 20,2063 20,8445 20,856 21,2059 20,8307 NaN NaN
21,2566 20,7271 20,6317 21,6426 21,7083 20,8133 20,6736 NaN NaN
24,3286 25,6176 25,7397 24,7035 24,6549 28,6021 28,5909 33,0514 33,0397
26,9807 26,0601 26,0141 27,1247 26,897 27,1818 27,0621 26,8676 26,973
22,8805 25,3937 25,8368 24,0068 23,825 22,8152 22,989 NaN NaN
26,2274 25,0856 25,1097 25,6537 25,5644 25,005 25,0062 25,8406 25,6025
22,8071 20,9759 21,513 22,4395 22,2555 22,3694 21,7258 23,1817 22,7115
21,9297 22,3728 22,3647 22,9352 23,0053 22,8291 22,6425 22,911 22,5535

NaN 22,0186 22,1571 NaN 21,7766 NaN NaN NaN NaN
21,0876 20,5201 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
25,9962 26,0488 25,812 24,2059 24,2681 23,9538 24,0666 24,595 24,6215
20,6434 22,1092 21,9939 20,7832 20,4987 21,5495 21,5881 NaN NaN
23,3291 24,0098 23,5735 23,2792 23,3318 NaN 22,4294 NaN 23,0813
24,1896 22,958 22,8766 21,8647 21,836 21,14 21,1887 22,0567 21,7613

23,146 26,1375 26,3112 24,5346 24,5086 25,2116 25,1051 23,8559 23,9556
21,6762 23,011 23,1395 22,2686 22,3308 23,7348 23,7289 25,569 25,4039
23,1627 24,023 23,9799 24,2134 23,8746 23,9173 23,9726 23,6823 23,7397
21,6775 22,0801 22,0727 22,6302 22,8709 23,2477 23,0642 22,0916 NaN
23,7324 22,4299 22,4874 23,9619 23,9774 23,7946 23,9786 23,9374 24,1954

NaN 21,9898 21,5984 21,4214 21,1257 NaN NaN NaN NaN
23,5195 22,2658 21,9228 24,1316 24,0256 NaN NaN 22,0792 22,2904
21,4787 21,6223 21,9583 21,413 21,655 22,261 22,2466 22,2332 22,3113
22,6498 22,5403 22,3007 22,6295 22,8117 23,2331 23,1915 22,6959 22,6076
20,7624 20,7596 20,7714 21,1854 21,8755 21,3736 21,5159 21,6251 21,0543
21,5993 22,442 23,0646 22,1264 21,9195 21,827 21,4936 NaN 21,7876

NaN NaN NaN 21,8503 NaN 22,5786 22,1998 22,3397 22,5522
20,2674 20,6304 NaN 20,3745 21,2222 20,8776 20,7225 21,6367 20,9269
22,8344 23,0127 22,8258 23,0572 22,9029 22,9665 23,3612 22,7984 22,584

NaN 21,827 22,0012 19,8527 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,0335 21,02 20,7544 20,4262 20,0858 NaN NaN

24,1299 21,1704 21,1064 23,4775 23,3167 23,0199 23,043 22,0604 22,3326
20,6714 21,6163 21,6392 20,5727 20,6187 21,5483 21,5232 21,1091 20,9734
21,3725 20,5346 20,7799 22,4152 22,5638 NaN NaN 20,7457 NaN
22,4676 22,5722 22,3953 22,7382 22,8951 22,4201 22,5096 22,929 22,9351

21,095 20,8051 20,7353 20,9295 20,9609 21,4481 21,231 NaN NaN
24,1135 22,9643 22,7443 22,5976 22,6072 22,7674 22,6614 23,3542 23,4731
21,0711 21,3258 21,6597 21,3394 21,5343 22,6301 22,6964 21,9983 21,707
22,1794 21,6946 22,3962 21,7567 22,2186 22,2823 22,2349 22,0332 22,3483
21,9544 23,5022 23,4193 23,0207 22,672 23,2406 23,3012 22,4525 22,1488
22,3339 21,9277 21,5875 21,6012 21,6993 NaN 21,5894 22,3332 21,8097



19,7128 NaN NaN NaN NaN NaN 19,9777 NaN NaN
25,4196 25,1627 25,2231 26,0537 26,0696 26,3567 26,1992 25,721 25,7161

NaN 23,6257 22,7312 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,8188 24,9256 24,8373 NaN 20,013 NaN 18,4234 27,4241 27,4765
21,0642 23,8652 23,8978 23,2829 22,913 21,2584 21,178 21,743 21,6413

22,557 23,1189 22,9846 22,0431 21,9303 22,4755 22,4269 22,377 22,4605
23,8933 24,5186 24,5834 24,2552 24,1021 23,7119 23,8255 23,7708 23,8086
22,7064 22,5162 22,3674 22,0434 22,3971 22,0292 22,0132 21,4178 22,0047
20,9781 21,3397 20,7754 21,5178 21,3298 21,5439 21,6385 NaN NaN
26,5969 24,1481 24,1871 26,2559 26,2115 26,1168 26,094 25,7924 25,7937
27,2731 25,9583 25,8974 25,6123 25,572 23,3632 23,4702 23,5892 23,1462
23,7368 23,4315 23,4485 24,3609 24,7564 25,4521 25,2538 23,8534 23,9162
25,4839 25,8201 25,7676 23,3094 23,3766 22,3708 22,632 24,4854 24,3479

NaN 25,5533 24,5371 22,2179 22,2793 NaN NaN NaN NaN
20,9981 21,9719 21,8487 22,0732 21,4749 22,8001 22,8935 NaN NaN
29,4962 27,0966 27,024 27,0062 27,0331 28,5395 28,6755 29,267 29,2721
23,8202 24,0184 24,1429 24,0907 24,1174 24,3554 24,3058 23,9901 24,1216
21,6893 21,3894 21,5099 20,6483 20,5419 21,4858 21,5617 21,5441 22,092
23,8009 25,2268 25,268 21,9522 21,9268 NaN 21,1678 21,1699 21,2322

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 24,3395 24,192
23,8671 23,1163 23,1784 24,2332 24,1781 24,1692 24,0918 23,7989 23,5822

21,613 NaN NaN 21,9085 22,0689 NaN NaN NaN NaN
22,7486 21,9516 22,0338 22,7506 22,6562 23,5483 23,3187 22,0188 NaN
21,2607 21,6791 21,6329 21,182 21,189 21,4455 21,1226 NaN NaN

NaN NaN 19,9142 20,8378 20,6448 NaN NaN 20,6363 20,3215
22,9106 22,5188 22,465 24,9321 25,0293 25,0803 25,0858 23,4574 23,4386
22,4362 22,4649 22,3192 22,7571 22,8663 22,9509 22,7779 22,0821 22,1412
21,0367 NaN 19,9753 20,5966 20,6876 20,8642 20,5785 20,7349 21,1547
20,6387 20,8026 20,6857 NaN 21,1541 21,028 21,6779 NaN NaN

23,749 23,2967 23,4712 23,8399 23,8683 23,356 23,4749 23,1476 23,6096
20,9478 22,4511 22,4037 20,52 20,3041 NaN NaN NaN NaN
24,8512 25,7055 25,7092 26,2241 26,2099 27,0964 27,1437 25,6588 25,7962

NaN 20,5259 20,6472 NaN 21,4519 NaN 20,7284 NaN NaN
21,114 21,7457 21,2335 21,5718 21,8923 NaN NaN NaN NaN

21,56 22,1638 22,1221 20,9758 21,0476 NaN 20,2683 20,9512 NaN
24,0853 23,1637 23,2527 22,8818 23,0813 22,6823 22,5754 23,9282 23,7403
21,5002 21,1758 20,5665 21,794 21,3143 21,5033 21,7456 20,5843 NaN
20,0471 19,6515 19,4915 20,9637 20,2787 19,9243 20,4532 20,4292 20,5063
24,6766 23,1881 23,1906 23,9562 23,9853 23,9372 23,8946 25,0694 24,7934

NaN NaN 20,9346 NaN 21,3661 21,8335 NaN NaN NaN
NaN 22,1185 21,7928 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,6887 22,6606 22,6826 22,8671 22,831 23,3377 22,9909 23,1008 23,0513
24,181 23,5052 23,4896 23,2038 23,1813 23,9842 23,9831 24,8621 24,603

NaN NaN NaN NaN NaN 25,2671 25,2647 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 24,9596 24,934 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 23,901 23,923 NaN NaN

23,2644 23,4244 23,3906 23,2562 23,3689 23,3902 23,5124 23,6174 23,6332
NaN 20,9457 20,7804 20,7479 20,9016 21,3612 21,9805 20,7149 21,6009
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,0013 NaN 21,8187 22,4543 22,832 22,904 23,0943 22,3821 22,538
21,8586 20,6379 NaN 20,6488 20,2838 NaN NaN NaN NaN

NaN 21,5319 21,1207 NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN 18,4785 NaN 18,9517 18,5533 20,0234 20,486 25,3582 25,0601
24,8509 24,3356 24,3336 24,0995 23,9538 24,661 24,4482 24,6369 24,5195

NaN 21,5071 21,3924 NaN 20,6495 NaN 20,3076 NaN NaN
NaN 22,7479 22,7009 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,1894 22,6153 22,8783 22,1742 22,0732 22,335 22,1914 23,2454 23,0302
21,0053 21,9083 22,059 20,7866 20,4717 NaN NaN 20,0144 NaN
23,7758 23,8239 23,6629 25,83 25,2263 26,092 25,899 24 24,1081
21,1129 NaN 20,3777 21,4421 21,4087 21,4628 22,1512 21,1918 21,4588

NaN 20,788 20,1219 20,4341 19,7563 22,1873 22,2229 NaN NaN
21,379 22,2522 22,147 NaN 21,7017 21,645 22,0018 NaN NaN

23,1692 22,8758 23,3878 NaN NaN 21,7084 22,5832 22,7045 23,0776
21,5875 21,0795 21,5166 22,1899 22,3424 21,8928 22,0088 21,2352 21,3451
21,1241 22,6134 22,7823 21,1911 21,5816 21,1552 NaN NaN NaN

NaN 21,0248 21,0283 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
19,9519 19,7713 19,9109 20,3445 20,5892 20,6674 20,4828 NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN 20,2055 NaN NaN NaN
23,6926 23,4862 23,342 23,6612 23,574 24,0872 24,0768 23,9572 23,9279

NaN NaN NaN 23,2557 23,5032 NaN NaN NaN NaN
25,8905 25,1335 25,0571 26,5155 26,5696 26,6161 26,6633 25,5529 25,3051
26,6433 25,2667 25,2348 26,6169 26,5922 26,8413 26,8502 25,7914 25,8036
21,0738 21,3547 20,9713 21,8147 21,9652 NaN NaN NaN NaN
21,0072 20,7594 20,9614 NaN 21,2354 NaN NaN NaN NaN
27,5409 25,3191 25,2663 26,2452 26,1112 25,5517 25,1491 23,7667 24,6061
21,9904 23,0466 22,5075 22,1445 22,4761 22,097 22,5927 NaN 22,2303
19,7446 25,5123 25,1264 20,0803 NaN NaN NaN NaN NaN

NaN 23,0321 23,1301 NaN 21,721 NaN NaN NaN NaN
22,6496 NaN 21,2313 23,1854 23,0595 23,6768 23,9616 21,9897 22,821
19,5002 20,576 20,6605 NaN 20,1181 21,0528 21,2509 NaN NaN

20,692 20,7969 20,7996 21,0569 20,6076 NaN NaN NaN NaN
NaN 21,241 21,5109 20,9902 20,9501 NaN NaN 20,8589 NaN

20,5119 21,6962 21,8396 20,462 20,4004 20,5844 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,8011 19,8526 19,7326 19,9388 NaN NaN

20,8318 19,9403 20,2745 20,4508 20,2934 20,8252 NaN 21,0213 20,9643
NaN NaN 19,7611 NaN NaN NaN 19,9485 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,454 20,2103 19,935 20,274 20,343 NaN 20,1693 20,3464 20,1993
22,4666 22,1367 21,8336 20,94 20,8849 21,0154 21,11 20,7172 21,0162
21,1513 20,1518 NaN 20,662 20,7764 20,857 20,8135 21,234 21,0486

NaN 21,8128 21,4918 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,7521 21,0958 21,4567 21,917 21,6907 21,5092 21,4028 21,2703 21,3994

NaN NaN NaN NaN 20,7153 20,1614 20,3939 NaN NaN
20,4348 19,9902 20,2042 20,916 20,3549 21,0399 21,6298 21,6781 21,5018

20,595 21,5133 21,6278 20,8135 20,5513 21,6425 20,7639 20,9142 NaN
NaN NaN 21,3277 21,3532 NaN 20,9562 NaN NaN NaN

21,1084 21,6888 21,7178 20,9146 21,8723 20,5772 20,9287 22,228 21,6981
NaN 18,8168 18,9694 NaN NaN 20,661 21,4541 28,0723 27,9647
NaN 20,9011 20,6179 20,9783 20,8757 20,9164 20,3288 NaN 20,8248

21,228 21,325 21,6519 21,8918 21,4426 21,497 21,2017 NaN NaN
22,8233 21,6759 21,7479 23,0708 23,2011 22,4707 22,4034 23,295 23,2284

NaN 19,8684 19,9951 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,36 22,3035 22,0687 22,4555 22,6604 21,3485 21,6397 22,4663 22,3378

NaN NaN NaN 20,1982 NaN NaN NaN NaN NaN



21,2681 20,5677 20,5777 21,3051 20,8513 20,3275 20,8063 NaN NaN
NaN 22,5497 22,3421 21,8309 22,1436 21,6981 21,5199 NaN NaN
NaN NaN NaN 20,5337 20,5844 NaN NaN NaN NaN

23,8874 25,5337 25,5643 25,5841 25,4753 25,9489 25,8801 24,8836 24,8658
NaN 21,7888 21,8587 NaN NaN NaN NaN 24,8956 24,9216

21,7136 20,9775 21,0031 21,0586 21,186 22,0864 22,0946 22,045 21,8614
27,286 26,3955 26,3535 25,8018 25,7175 26,0333 25,8895 25,8915 25,9691

21,8027 21,3407 NaN 21,9788 22,0111 22,5574 22,3237 NaN NaN
NaN 21,3948 NaN 22,0029 22,2758 21,7772 21,9288 20,6272 NaN

19,997 18,7997 NaN 20,5345 21,2455 NaN NaN NaN NaN
21,4324 21,2145 20,9009 NaN 21,0119 20,6046 21,1998 22,2253 21,5424

25,133 26,3405 26,2769 26,7469 26,669 27,9651 27,9828 26,1468 26,1968
NaN NaN NaN 22,408 22,7915 23,6516 23,2761 NaN NaN
NaN 21,8375 21,925 NaN NaN NaN 20,01 NaN NaN
NaN 20,2437 20,4379 20,6545 20,3062 21,1958 21,1276 NaN NaN

20,2747 20,1289 20,0575 21,5525 21,7672 20,7326 20,6892 NaN NaN
21,5914 20,8913 20,7342 23,766 23,6392 22,1301 21,9415 20,6101 NaN

NaN 23,3693 22,9694 22,4506 22,4272 NaN NaN NaN NaN
21,8344 23,1806 23,5436 22,3185 23,0152 22,2383 22,6371 22,3749 22,0311
20,6768 20,4975 20,5094 20,942 21,4108 20,4133 21,7375 NaN NaN
24,2762 25,0316 25,0058 24,7748 24,9135 24,9162 24,7189 24,3034 24,4628

NaN 21,3745 21,0642 21,7355 21,6014 21,8024 21,5565 21,2386 21,2827
26,0539 26,2415 26,0401 25,9803 26,0308 26,0608 26,0052 26,6077 26,5808
25,1878 24,5609 24,4755 25,6451 25,4866 NaN NaN 22,8951 22,7874
20,0784 NaN 20,1391 20,8404 20,4603 20,3906 21,2089 20,4805 20,1739
22,5119 24,1554 24,0891 22,7448 23,1062 22,7762 22,8361 21,579 21,7601

NaN 20,9833 20,8033 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,0681 NaN 23,0876 24,167 23,5321 24,636 24,3503 22,6341 22,4805
25,9953 26,3941 26,3638 25,8127 25,5636 NaN NaN 25,8247 25,756
20,7367 23,4154 23,3502 21,4889 21,3909 22,3322 22,4242 21,9573 21,8495

NaN 22,1146 21,8689 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
25,5226 27,2919 27,2889 25,3102 25,1973 22,3349 22,5347 24,015 24,1666
22,4526 23,0081 22,5804 22,3661 22,0449 23,5861 23,4371 22,5532 22,422
23,5679 23,5953 23,6338 24,0727 23,7898 23,9287 23,7876 23,5919 23,8104
21,4788 NaN NaN 20,8225 20,6829 20,7072 NaN NaN 20,6223

NaN 20,7771 NaN 20,9383 NaN 21,3962 21,5031 21,5814 NaN
20,9026 21,2984 20,988 22,7626 22,2735 21,7698 21,7774 NaN 21,1284
20,6446 20,5604 NaN NaN 20,7302 20,6312 20,828 21,1039 20,8438
21,4468 20,9185 20,7485 20,7964 NaN 20,8333 21,2459 21,999 20,4571
20,5223 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,0849 21,1385
23,7369 26,5464 26,5772 25,04 25,1665 22,3168 22,6163 23,9026 23,7509

20,843 21,399 21,34 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 19,4495 19,8042 NaN 19,5455 19,7321 19,7656 NaN NaN

21,7798 23,406 22,9134 20,9971 21,0408 20,7719 21,5757 NaN NaN
NaN NaN 21,0358 21,4119 21,4774 21,1478 21,0496 NaN NaN

21,287 NaN NaN 20,3184 19,7193 NaN NaN NaN 19,7496
NaN 21,5046 21,4107 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,5886 20,7068 20,8781 NaN NaN 20,9858 21,114 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,5441 20,7579 NaN

21,4317 22,4496 22,5033 22,943 23,0163 23,3593 23,5311 22,4419 22,6525
20,2959 20,807 20,665 21,1981 21,2387 NaN 20,8639 NaN 21,1125



20,3967 NaN NaN 20,1336 NaN NaN NaN NaN NaN
21,4913 23,9238 23,8819 23,045 22,9182 24,9136 24,8726 21,7303 21,742
26,2847 24,8181 24,7966 27,9413 27,7839 26,8158 26,7939 26,6811 26,7443
24,1483 22,7444 22,8553 25,4558 25,427 25,9093 25,9007 24,405 24,5503
25,4541 23,8067 23,8151 26,627 26,6443 26,7394 26,924 24,9067 NaN
24,3953 24,6423 24,3789 25,5928 25,3891 25,3026 25,4604 24,4415 24,3324

NaN 21,8883 21,7336 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,4021 20,7618 NaN NaN NaN 20,8852 NaN NaN
NaN 20,5509 20,4854 20,8451 20,9636 20,8042 21,2718 NaN 20,8203

20,4124 20,5039 20,5836 NaN NaN NaN 20,6622 NaN NaN
NaN 19,7281 NaN 19,9644 NaN NaN NaN NaN NaN

20,4107 23,2086 23,5858 NaN NaN NaN 20,5806 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,9016 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,9056 NaN 20,036 NaN 20,7573 20,7321 NaN NaN

21,6046 21,7203 21,9457 21,0552 20,8119 20,6123 20,9068 20,8372 NaN
NaN NaN 21,2997 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,5026 NaN NaN NaN 20,55 NaN 20,7214 NaN NaN
20,4645 22,6196 22,6784 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN 22,4247 21,2341 NaN 19,5863 NaN NaN NaN NaN
21,0263 NaN NaN 22,2632 21,7728 21,7446 21,725 21,8548 NaN

21,34 22,5539 NaN NaN NaN 21,7369 NaN NaN NaN
21,1226 21,5593 21,3793 21,314 20,7979 21,3597 21,5231 22,5418 22,319
20,8379 21,3661 21,6061 20,6216 20,735 20,5654 20,5091 21,1163 NaN
22,6074 23,7869 23,8244 22,2318 22,1428 NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN 20,7124 20,5403 20,1493 NaN NaN
24,1899 23,9184 23,8897 24,391 23,6896 24,4315 24,3178 NaN NaN

NaN 19,9872 NaN 20,2337 20,1124 20,6883 20,4231 NaN NaN
NaN 20,0246 NaN 20,5884 NaN 21,6701 21,4498 23,9776 23,6044

22,2636 22,1098 21,9226 21,7218 21,779 22,4842 22,4033 22,2502 21,6937
NaN 20,8801 20,5697 NaN 21,1651 20,8397 21,3364 NaN NaN

20,3835 20,4212 NaN NaN NaN 20,7359 NaN NaN NaN
NaN 20,7242 21,0841 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,1843 21,3615 20,3587 NaN 21,2186 20,8447 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 20,8638 NaN NaN NaN NaN
NaN 20,9496 NaN 20,5844 20,8147 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,3097 20,1476 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 20,1865 20,7374 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,0867 24,6616 25,2691 21,2064 NaN 19,2291 19,2196 NaN NaN
22,2272 20,7734 20,9162 22,2284 22,5596 NaN 21,6607 NaN 21,8727
20,3927 NaN NaN NaN NaN 21,6554 21,8481 NaN NaN
22,2013 23,1124 23,2893 21,6916 21,6952 21,8397 21,879 NaN 21,7832

NaN NaN 21,1172 21,4835 21,8868 22,0537 22,1886 22,5231 NaN
NaN NaN NaN 19,1273 19,0554 NaN NaN NaN NaN

20,8671 20,5544 20,3864 20,8861 20,5074 20,8906 21,1829 NaN 20,0312
NaN 21,418 21,5085 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,5985 21,2101

21,0832 21,2561 21,2934 20,3115 NaN NaN NaN NaN NaN



NaN 21,8306 21,7299 19,7906 19,3286 19,9389 NaN NaN NaN
20,6381 20,4402 20,4405 20,5413 20,6775 NaN NaN NaN NaN
21,1763 NaN 20,2704 21,7425 22,183 21,1462 21,2235 NaN NaN

20,283 NaN NaN 20,0687 NaN 20,3547 20,1846 NaN NaN
NaN 20,5462 20,6034 20,8014 NaN 22,0375 21,1071 NaN NaN

20,6616 20,9064 21,1373 20,4748 20,6209 20,9533 20,7182 20,9906 NaN
NaN 20,7454 20,7315 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,6456 21,619 21,3116 20,4441 20,564 21,0071 21,024 NaN NaN
20,6527 21,5237 21,7037 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,3656 21,5803 21,5079 20,055 19,9462 20,5587 20,5714 NaN NaN

NaN 21,8601 21,6472 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,8588 22,6903 22,6023 24,0913 25,0178 24,047 23,9745 NaN 23,8931
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,0381 21,4136 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,3464 19,8419 NaN 21,2316 21,4008 20,2289 20,3103 NaN 20,1613
22,053 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

27,1144 26,5574 26,5151 26,0207 25,9245 25,4454 25,3245 26,7542 26,5835
20,7183 20,8771 20,9594 20,8642 20,8842 21,0819 21,0692 NaN NaN
23,4753 22,4192 22,4295 22,9536 23,152 NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN 20,4299 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,1246 NaN NaN 26,3506 26,3537 NaN NaN NaN NaN
21,062 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,9849 23,2781 23,3015 25,7217 25,6157 24,5289 24,8228 24,6768 24,6629
NaN 20,6261 NaN NaN NaN 20,6176 20,7325 NaN NaN

19,2824 20,5557 20,2482 20,3443 20,4592 21,5514 21,5499 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,9158 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,9269 20,7903 20,8025 21,2605 20,9622 20,9602 21,1456 NaN NaN
21,0491 20,836 20,5805 20,0948 20,2118 20,5964 21,1536 21,2154 21,2129

NaN NaN NaN NaN 19,8228 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,6974 NaN NaN

20,8667 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,8611 20,4727 20,4576 22,2435 22,1634 22,0577 21,9355 22,2075 22,4497

NaN 20,6086 20,5831 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,92 21,5097 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,3922 NaN 19,6296 NaN NaN NaN NaN

22,135 20,705 20,7105 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,0695 19,932 21,6257 21,3026 20,9565 20,2797 20,1929 NaN

22,5218 22,4841 22,784 21,8217 NaN 22,2617 22,345 22,385 22,7046
20,7569 20,6566 NaN 20,7383 21,5635 21,3095 20,859 21,2766 21,504
21,0889 21,319 21,1598 21,0939 NaN 21,4977 21,563 21,3174 NaN

23,587 21,1674 20,8691 22,9869 23,1376 21,1896 21,4546 22,3409 22,4161
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,2241 20,9044 20,8174 19,793 NaN NaN 20,4682 NaN 20,5373
NaN NaN NaN 19,8767 NaN 20,1393 NaN NaN NaN
NaN 22,4119 21,8314 20,8878 NaN 22,1283 21,9787 21,5559 21,3277

23,4585 23,5216 23,7405 24,4385 24,2386 25,1465 25,2376 23,4082 23,4598



NaN 20,8733 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,0824 NaN 19,6719 NaN NaN 19,4458 NaN 20,3239 20,2512

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
19,4923 20,6149 20,6172 19,4838 NaN NaN 19,8019 NaN NaN
21,4099 26,8515 26,9038 NaN 19,6598 NaN 19,9366 26,4298 26,1491

NaN 24,0733 23,6838 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 23,6976 23,7564 NaN NaN
NaN NaN 22,0037 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,4387 22,4976 22,6959 24,5702 24,2613 24,2671 24,7665 22,9411 23,9732
21,5411 NaN NaN NaN NaN 21,2122 20,855 NaN NaN
23,1451 22,8809 22,5424 23,0361 22,9349 23,3665 23,3001 22,4725 22,5275

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
25,9957 24,9516 24,9768 25,3668 25,3404 25,8562 25,7894 25,2215 25,2339
20,0182 19,6225 19,6444 19,769 19,8761 19,9295 19,8132 19,8644 NaN

20,436 NaN NaN NaN 20,7379 20,9128 20,9516 20,6252 20,7427
22,8678 22,6596 22,7287 22,4433 22,3384 22,2301 22,2383 22,2344 22,138

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
25,7047 NaN 20,8462 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,9932 22,7313 22,7046 24,2381 24,3385 23,6398 23,5057 23,5902 23,6857

NaN 22,1095 21,7968 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,9369 22,0166 22,1514 23,6808 23,5692 23,655 23,6508 23,0467 23,1058

NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,613 NaN NaN
19,4133 NaN 19,6196 NaN NaN 19,784 19,7468 NaN NaN

NaN 21,014 21,2816 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,2099 22,4337 22,6141 23,2259 23,6697 22,9181 23,0033 22,6279 22,6699
23,2897 22,3264 22,0693 23,734 23,8085 23,9874 23,6582 24,0261 24,1126

NaN 20,4566 20,4694 20,1088 19,8067 NaN NaN NaN NaN
NaN 23,1313 23,1225 19,4243 20,5008 NaN NaN NaN NaN

20,1854 NaN NaN NaN NaN 20,7895 20,7439 20,5115 20,7273
NaN NaN 19,4704 19,8554 19,7099 NaN 19,7877 NaN NaN

21,1684 24,1084 24,1061 22,1466 22,0535 22,3659 22,3448 21,1393 21,1171
NaN 21,3526 21,0877 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,9196 22,3293 22,4864 21,5235 21,2937 NaN NaN NaN 21,2765
NaN 23,0154 22,8754 21,7399 21,8605 22,6284 22,0694 NaN NaN

22,8618 NaN NaN 20,7842 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,5529 20,6843 20,6219 20,2467 20,5991 NaN 20,5586 NaN NaN
29,6372 28,8174 28,7364 27,6373 27,6518 26,2855 26,4197 28,4091 28,3952
21,2989 21,0513 21,0676 NaN 21,4009 21,5974 21,8015 NaN NaN

20,183 22,7525 22,6301 20,9532 21,1226 20,3954 20,4002 NaN NaN
23,2376 22,6937 22,6381 24,1329 24,2034 22,7486 21,5565 22,865 23,3961
20,9115 NaN NaN 20,7622 20,8855 20,0957 20,2827 NaN 20,9228
21,4957 22,5525 22,649 21,4747 21,2613 20,7516 20,8303 21,5976 21,1528

NaN 19,9456 20,4455 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,979 NaN NaN 24,1853 24,2183 24,0844 24,0945 23,3848 23,0712

NaN NaN NaN 21,4218 21,2503 NaN NaN NaN NaN
20,8735 20,3598 20,5762 21,2688 21,5514 NaN 20,4202 NaN NaN
20,4752 NaN 21,1855 21,53 23,5473 24,1349 23,6253 22,9563 22,9088
25,0128 21,8219 21,6876 20,7241 NaN NaN 21,929 NaN NaN

NaN 27,2126 27,3307 NaN NaN 28,7413 28,727 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



21,2573 NaN NaN 22,0548 NaN NaN NaN NaN 21,4422
22,5174 21,9763 21,9486 22,1226 22,1471 22,2785 21,9036 22,6164 22,7723

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,7802 21,4711 21,3752 NaN 21,1888 NaN NaN 21,5794 22,2934
NaN NaN 19,8455 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,6857 20,9765 21,0078 NaN NaN NaN 21,3777 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,5542 20,9858 NaN NaN 20,885 20,8719 21,6219 21,837
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,6613 21,0313 NaN 20,1043 19,6909 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,5691 20,7668 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,4158 NaN 20,2143 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 22,4884 22,3336 18,6309 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,9752 20,6162 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,2139 NaN 20,1998 NaN 20,0307 NaN 19,9631 NaN NaN
NaN 20,1039 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,7514 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,4539 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,8036 NaN 20,1892 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,7073 21,8485 NaN NaN 25,5339 25,3629

20,2703 NaN NaN 20,5878 20,3104 NaN NaN NaN NaN
NaN 21,9775 21,5405 23,2189 23,089 24,0748 24,024 22,5861 NaN

21,2675 NaN NaN 22,2314 22,1936 22,4637 22,5672 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,1081 NaN NaN 21,7227 21,8181 21,8253 21,1762 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,709 28,5292 28,6091 25,2595 25,3113 22,8449 22,8444 22,4484 23,0856
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,8917 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 24,3288 25,1962 24,7654 24,5516 NaN NaN
NaN NaN NaN 23,7447 22,634 22,9052 NaN NaN NaN

20,7018 NaN NaN 20,7233 NaN NaN NaN NaN NaN
24,5511 23,7158 23,665 25,3108 24,9899 24,8731 24,9283 23,3491 23,5463

NaN NaN NaN NaN NaN 20,2106 20,1104 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,2004 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,5906 21,1879 21,1772 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 22,2431 22,1008 NaN 23,1627 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,3047 22,4759 22,125 22,2706 22,3981 22,0935 22,1061 22,7119 22,0369
NaN 21,2218 21,2185 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,9108 22,4542 22,3127 22,2079 22,3964 21,8705 NaN NaN NaN
24,2124 24,1446 23,8403 24,4031 24,3631 23,3884 24,4232 21,2414 21,4519



NaN 20,423 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,4378 22,1443 21,763 22,0241 22,2563 21,6316 22,452 NaN NaN
NaN 21,6662 21,9153 19,9991 20,1987 NaN 20,4402 NaN NaN
NaN NaN NaN 21,3431 21,4456 NaN 21,9127 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,8296 20,5462 21,2361 21,1397 21,1902 21,2993
NaN 21,6145 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,5206 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,2235 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,0233 21,3171 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,9888 NaN 20,6811 21,5406 NaN 21,5328 21,3756 NaN NaN
NaN NaN 19,978 NaN NaN NaN 20,8837 NaN NaN
NaN NaN NaN 20,9205 NaN 20,1999 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,9725 21,3335 21,3439 21,1163 20,9879 20,5039 20,633 20,7275 20,4719
20,2755 NaN NaN 20,5393 20,5961 20,6579 21,0289 NaN NaN

NaN 21,1763 NaN 22,0448 21,8718 21,8252 NaN NaN NaN
21,2263 20,867 20,9404 20,4427 20,5641 NaN 21,6357 22,5491 22,8276

NaN NaN NaN NaN 21,3428 NaN NaN NaN NaN
21,3896 NaN 20,0006 NaN NaN 21,7892 NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,5109 21,4969 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,2821 20,4408 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,0626 20,1628 19,7259 NaN 20,9226 NaN NaN NaN

20,3686 NaN NaN 20,1877 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,6397 21,0915 20,9632 21,2222 21,437 21,7427 21,6125 21,7455 21,5292
NaN NaN NaN NaN NaN 20,9646 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,0234 20,3487 NaN NaN NaN NaN 19,6738 21,4908 21,2067
NaN NaN NaN NaN 21,1988 21,4627 22,0635 NaN NaN

23,0288 22,5879 22,325 21,4465 21,565 22,6647 22,7616 22,5753 23,1167
30,1213 23,4078 23,1186 23,7517 23,7345 27,3218 27,2175 25,8599 NaN
23,1733 23,7499 23,6676 23,9662 23,5057 NaN 24,213 NaN NaN
19,9435 NaN NaN NaN NaN 20,2946 NaN NaN NaN

NaN NaN 19,6215 NaN 19,6594 NaN NaN NaN NaN
24,3953 23,1733 23,4752 25,7539 25,7758 25,3062 25,3585 24,2141 24,15
22,1482 20,9714 20,7397 23,1236 23,221 NaN 21,3782 21,9105 22,2189

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,1225 20,4843 NaN NaN NaN 19,9058 NaN NaN NaN

NaN 20,1034 20,2589 NaN NaN NaN NaN 19,2158 NaN
NaN 19,8784 19,734 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,3863 21,4514 21,3876 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,9765 21,715 21,4804 21,5068 21,3394 NaN 21,3416 21,473 21,6321
NaN 20,8051 20,9227 NaN 19,4196 NaN NaN NaN NaN
NaN 21,1444 21,1648 19,8593 NaN NaN NaN NaN NaN



NaN 21,676 21,592 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,9934 NaN 22,1646 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 19,9826 NaN 19,9201 NaN 20,7013 20,429 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,497 22,2506 22,2365 NaN NaN NaN NaN 22,6861 NaN
22,0726 21,9783 21,6279 22,2424 22,4753 21,9872 22,1344 NaN NaN
25,4005 25,5171 25,652 25,0026 24,9656 25,9549 25,8967 25,5927 25,8503

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,0213 21,0668

22,7195 21,5897 21,9975 22,2839 22,7666 23,1383 22,9711 NaN NaN
22,6665 25,8906 25,6006 23,0439 NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,2134 NaN NaN NaN NaN 23,5122 23,6499 NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,9803 22,4981 NaN 25,6754 25,747 25,4899 25,3713 23,4352 23,4574

NaN NaN NaN 20,111 20,1158 NaN NaN NaN NaN
NaN 20,474 20,3979 19,9376 20,4109 20,2527 20,3008 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 20,0865 NaN 20,3995 20,1814 NaN
NaN 23,3467 23,4442 24,2241 24,6607 24,1335 24,5216 24,0582 24,0611
NaN NaN 20,2168 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,6685 NaN 20,1541 20,9599 21,0461 20,9607 21,2632 20,764 NaN
23,0275 27,9881 24,8851 23,3423 23,3909 NaN NaN NaN NaN

NaN 20,7572 NaN NaN NaN 21,1313 21,2286 NaN NaN
22,3721 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,01 NaN 20,068 20,6425 20,4461 20,6697 20,4255 NaN NaN
NaN NaN NaN 21,5282 21,9373 21,3137 21,6787 NaN NaN

23,8515 23,2782 23,3791 24,7254 25,1555 25,059 24,366 23,7966 23,7408
NaN 20,7106 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 19,1856 NaN 20,3975 NaN NaN
NaN 21,0057 21,0557 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,9118 NaN NaN 20,9663 20,7022 NaN NaN 20,6048 NaN
20,6723 20,6924 20,8418 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,424 21,1232 20,978 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 19,5234 19,6819 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,2168 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,3555 20,35 19,9042 19,797 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,8244 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,7848 20,7815 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,992 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,3358 21,2037 21,4196 20,9914 20,9373 21,2936 21,2659 22,2631 22,2926

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,4337 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,7407 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,2886 22,6037 22,4789 21,3778 21,5759 21,6741 NaN NaN NaN



NaN 20,0534 20,3397 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 22,7765 23,1801 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,0259 NaN 23,4022 NaN 22,1826 NaN NaN NaN 23,3878
NaN NaN 20,141 20,0372 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,142 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,9254 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 21,4394 21,737 NaN NaN
NaN NaN NaN 20,8548 NaN NaN 20,7766 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,3436 21,2633 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,5047 20,2197 20,4043 NaN NaN 22,0943 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,4072 18,9451 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,1259 21,4563 21,4766 22,8172 22,8396 22,385 22,7567 21,5307 21,7332
NaN NaN NaN 20,4765 NaN 19,4761 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,149 NaN NaN NaN NaN NaN 21,4377
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,984 20,4423 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 20,3428 19,8105 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,4339 22,5745 22,4631 24,8833 24,757 24,0795 23,9842 23,6799 23,6291
20,5983 19,8988 20,1957 22,8503 22,992 21,4583 21,899 22,0972 22,1396

NaN NaN NaN 21,696 NaN 20,829 NaN NaN NaN
22,1577 NaN 21,6834 23,0328 23,115 22,2313 23,7031 21,9361 21,8436
20,1071 NaN NaN 19,6584 22,0231 NaN 20,9405 22,092 NaN

NaN NaN NaN NaN 21,4302 NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 20,1488 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 19,6433 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

25,7921 25,1126 25,1442 27,9545 27,912 27,0064 27,0951 26,2907 26,3815
21,1204 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8675 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,3467 NaN NaN NaN 20,5838 21,0469 20,7163 NaN NaN
23,5717 NaN 20,8653 23,4381 23,5837 23,2999 22,9692 22,3455 21,9437

NaN NaN NaN NaN NaN 20,8348 20,7208 NaN NaN
21,1822 20,7815 20,7983 21,1702 21,4174 NaN 21,2566 20,8193 21,1411

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 23,2007 23,5912 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,6293 21,9604 NaN 23,3781 22,9276 23,1706 22,97 NaN 22,5722
NaN NaN NaN NaN 21,3662 NaN NaN NaN NaN

21,661 NaN NaN 24,1066 24,0312 21,9156 22,1904 NaN NaN
NaN NaN NaN 21,3473 21,5617 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 20,8363 20,9045 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 19,3519 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,7356 21,5677 NaN NaN NaN NaN

21,6799 NaN NaN NaN NaN 19,5246 19,7021 19,972 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,4565 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,29 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 21,392 NaN NaN NaN NaN
NaN 20,5311 20,4893 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,3831 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 19,8033 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 23,7088 23,5584 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,2385 19,9818 19,959 20,1495 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 21,8681 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,3064 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,3018 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,5203 20,4513 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,7097 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 18,2097 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 23,4039 23,1706 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,2589 NaN 20,1019 20,0642 20,179 20,1715 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 25,4874 25,5019 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 23,0956 23,1856 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 27,5758 27,6135 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,8554 21,9042 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,5894 NaN 24,0554 25,211 25,137 23,5427 23,9602 26,9008 26,7451
NaN NaN NaN NaN NaN 20,4315 20,7915 NaN NaN
NaN NaN NaN 21,7115 NaN 21,6287 21,8328 NaN NaN

21,1683 NaN NaN 21,7304 NaN 20,5151 NaN NaN 21,4327
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,9229 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 22,7661 23,438 23,2988 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,0265 21,4843 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,0099 22,4349 22,6658 22,1729 22,2573 NaN NaN 25,1395 25,3901
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,0834 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,4986 21,1504 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



20,628 NaN NaN 21,4571 21,3183 21,5356 21,3678 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 24,4172 24,152 NaN NaN NaN NaN 27,153 26,9487

30,6293 29,6554 29,6804 25,1454 24,7829 30,1912 30,1951 32,2835 32,2888
NaN NaN NaN NaN NaN 20,6477 20,386 NaN NaN

22,9062 NaN NaN 21,8781 22,0818 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,6278 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,2676 21,3113 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,0628 20,1575 NaN NaN NaN NaN 20,6847 20,629 21,3141
23,7293 22,9138 23,0675 24,6302 24,6509 25,0156 25,0311 24,3882 24,5607

NaN 20,4922 NaN 19,8007 NaN 19,9225 20,2799 21,6646 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,9091

27,9939 24,2533 24,1556 24,8558 24,7981 24,1661 23,9445 24,7531 24,8075
NaN 22,9479 22,9462 23,0904 23,3044 23,9713 23,9195 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,6314 20,7863 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,6639 NaN NaN 20,8849 21,2814 20,7083 21,0538 20,5054 20,8832
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,6675 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,1618 19,9545 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,7607 21,8737 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

25,9501 25,1336 25,2706 26,926 26,8708 26,5407 26,8368 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,3075 NaN 21,3516 NaN 22,2922 22,8986 22,9122 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,4886 20,6796 NaN 19,4398 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,6067 21,5106 22,3008 22,9277 23,0598 23,1895 23,2842 NaN NaN
25,8783 NaN NaN 25,6955 26,0821 26,2821 26,2239 NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,5358 21,428 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,8287 24,0985 24,8771 25,7042 25,7955 26,1131 26,1621 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,7673 21,679 NaN 21,523 21,7725 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN 20,4508 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 22,4869 22,4655 22,0027 21,9709 22,2485 NaN

21,9224 NaN NaN 22,2257 22,0305 22,239 22,4224 21,8167 21,6702
21,6016 20,7862 20,476 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN 19,8374 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

25,4326 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,7581 20,377
21,571 21,1331 21,2083 21,7379 21,8645 21,5064 21,8971 21,5689 21,7399

NaN 22,3583 22,7814 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,0709 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 18,1672 NaN NaN NaN

25,4561 24,7887 24,6766 27,1701 27,1326 26,8027 26,8137 25,5549 25,5321
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,3441 NaN NaN 22,1139 21,6864 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,0549 21,171 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,0988 23,5523 23,514 NaN NaN NaN NaN 24,1662 24,2821



LFQ intensity BS11_1LFQ intensity BS11_2LFQ intensity BS12_1LFQ intensity BS12_2LFQ intensity BS13_1LFQ intensity BS13_2LFQ intensity BS14_1LFQ intensity BS14_2LFQ intensity BS15_1
32,1457 32,1251 32,2037 32,1912 33,3509 33,3362 33,5302 33,5863 31,2677
33,4815 33,449 33,9359 33,8994 34,7854 34,7841 34,3176 34,2963 33,9976
28,5903 28,5968 28,2119 28,1974 26,4131 26,5327 26,4021 26,3685 26,6613
17,9417 19,5194 20,9491 20,0603 18,2954 17,5693 NaN NaN 21,2293
26,5213 26,4093 26,6262 26,5353 27,2626 27,3121 26,6164 26,7883 26,7436
24,4073 24,5081 26,5273 26,4786 24,5021 24,5221 26,3633 26,4031 25,9438
24,2564 24,0392 24,2343 24,2003 20,257 NaN 20,049 NaN 23,8538
27,6116 27,5913 27,972 28,0287 29,2003 29,2366 28,1618 28,1337 28,9418
29,0506 29,0879 29,0028 29,0074 29,7136 29,7652 29,4623 29,4764 29,214
27,2891 27,3356 27,8362 27,8418 29,3968 29,4207 28,3259 28,2731 28,2347
17,2848 NaN 20,4204 17,7762 NaN NaN NaN NaN 20,1807
34,9827 34,9943 35,2256 35,2067 35,9901 36,0037 34,6261 34,5796 34,4214
31,9634 31,9671 32,0969 32,0904 32,7093 32,7006 32,4375 32,485 31,4422
27,9422 28,0224 28,9789 28,9742 29,6195 29,6824 27,4398 27,4534 29,4591
25,8143 25,8071 26,0098 26,0105 24,874 24,8491 26,472 26,3887 26,8123
28,8619 28,7927 28,1491 28,0654 26,5949 26,5721 26,6375 26,4908 28,1859
27,2627 27,3071 27,4572 27,5251 26,6974 26,6866 27,5743 27,6371 27,6255
26,8985 26,9159 28,0873 28,1234 25,6604 25,785 25,3598 25,388 24,4788
25,8484 25,807 26,8309 26,8517 24,8849 25,1336 24,3144 24,3744 25,8418
23,0324 23,0147 24,0984 24,1794 21,3247 20,664 24,7827 24,7852 24,0531
27,1706 27,2874 28,4635 28,439 26,0359 26,0635 25,2894 25,2589 25,8879
25,7392 25,6754 25,6524 25,6644 24,5795 24,6553 25,7923 25,747 25,9867
28,1173 28,0704 27,8194 27,734 28,6911 28,6253 27,636 27,5721 27,52
26,5413 26,4478 26,3532 26,4099 25,533 25,5185 26,7558 26,7078 26,4615
26,3389 26,3577 27,6952 27,7353 28,1686 28,276 25,4034 25,4769 28,1631
25,5955 25,6 26,0743 26,0516 26,2088 26,0665 25,4462 25,3596 25,4016
25,5902 25,4619 26,5921 26,4934 27,4185 27,4991 27,0291 26,9793 27,0834
23,4383 23,2092 23,853 23,737 22,363 22,3939 23,9318 23,9057 24,1774
25,6382 25,7494 27,8656 27,9108 26,23 26,2137 26,9271 26,7745 26,5658
24,9495 24,9819 25,0692 25,1795 25,0733 25,631 24,0469 24,0144 25,2533
26,4482 26,4037 26,861 26,87 25,4836 25,3786 26,5793 26,4976 26,2174
29,6474 29,6718 27,9884 27,9909 28,0597 27,9896 25,8631 25,9939 28,8196
26,4052 26,4922 26,5785 26,7103 25,9415 25,864 26,5326 26,4568 26,9749
26,2082 26,1889 25,715 25,7572 23,4929 23,9805 25,0867 24,9924 26,0658
22,5608 22,7853 22,9055 22,3368 21,7059 NaN 24,1995 24,055 23,7303
27,5775 27,5877 27,1376 27,208 26,5687 26,6455 27,3162 27,2762 26,7754
29,2054 29,274 28,9368 28,9351 28,2192 28,1405 28,8157 28,8259 28,9083
25,5941 25,5707 26,8231 26,77 25,9918 25,8469 26,8082 26,9054 25,7211
25,8383 25,9014 25,7792 25,7076 26,4275 26,3105 26,4831 26,464 26,0742
27,3354 27,3399 27,2189 27,3634 26,1354 26,1508 27,5294 27,5113 27,2887
26,5554 26,6816 27,3349 27,3481 28,3543 28,3695 27,1517 27,1375 28,5097

27,182 27,1765 26,7412 26,7543 25,6533 25,6786 25,6394 25,5327 26,7722
26,5274 26,5268 27,6813 27,7142 26,7519 26,8212 26,2109 26,1457 27,0103
26,3741 26,3747 26,3997 26,4461 25,6105 25,6341 26,405 26,496 26,4197
25,8357 25,8427 24,6375 24,6282 24,8771 24,8225 25,1293 25,0454 25,5072
26,7917 26,7803 27,0363 27,0704 26,4998 26,6421 27,4754 27,4587 27,3957
26,3139 26,3334 25,6568 25,6783 24,7497 24,8158 24,5213 24,5394 25,7343
23,2361 23,246 24,4148 24,4538 21,778 22,4112 23,6003 23,8307 23,5711
29,6701 29,6671 28,8877 28,9218 30,4667 30,4734 29,2395 29,2656 28,1413
16,6161 18,3336 20,2731 19,4303 NaN NaN NaN NaN 16,6809
24,5748 24,6916 24,3592 24,1065 25,5377 25,4904 24,0841 24,2115 24,2869



26,7274 26,7371 26,622 26,7095 25,7022 25,7993 26,8719 27,0224 27,0251
32,7271 32,8223 32,277 32,3671 33,277 33,2289 33,1952 33,1875 32,2333
21,5009 21,6129 22,5742 22,8015 22,6618 22,4494 18,02 17,318 21,1272
26,1938 26,1485 25,9183 25,9812 24,714 24,8554 26,2697 26,1308 25,6558

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
26,3611 26,3872 25,9233 25,9788 25,2879 25,1683 25,6036 25,7101 26,2538
24,9772 25,1315 23,0116 23,1528 23,1012 23,1538 23,2953 23,1892 24,5906
26,7273 26,7349 26,8152 26,8202 25,9876 25,992 26,4916 26,5438 27,1145
27,3095 27,3292 28,2135 28,1716 26,0922 26,1947 27,3257 27,2333 26,9483
25,4051 25,3655 24,4423 24,4865 23,3991 23,3365 22,7278 22,5419 24,5095
24,0441 23,9087 26,3613 26,2417 20,3677 20,9077 25,4943 25,5797 24,9245

25,523 25,5444 24,6197 24,5595 23,9003 23,8013 23,9029 24,2432 24,4694
26,5271 26,5105 26,9339 26,8644 27,9532 27,9932 27,199 27,233 27,5811
24,8227 24,7663 23,224 23,488 23,7104 23,8608 24,8674 24,8132 25,1727
23,5621 23,4149 23,2663 22,8968 25,1074 24,9883 24,0148 24,0403 23,4551
23,6273 23,6989 24,2483 24,3826 24,2822 24,0549 23,4047 23,2698 24,2888
27,5885 27,5379 26,7288 26,775 26,638 26,5616 26,7739 26,8579 27,6769
23,0066 22,5082 22,0046 22,1895 21,0542 21,599 22,5382 22,6431 23,4793
30,1838 30,103 30,6611 30,6271 29,4706 29,5532 31,0773 31,0738 30,8982

24,231 24,137 24,2072 24,2602 23,052 23,3462 23,5326 23,6241 24,2465
23,3807 23,3232 23,8536 23,8411 22,3976 22,3542 23,353 23,3596 23,6935
24,1117 24,1025 24,7284 24,6465 23,1618 23,2221 25,286 25,1382 25,4653
24,6669 24,7076 25,1726 25,1397 23,886 23,9667 25,6208 25,5595 25,0777
28,7668 28,6944 28,053 28,1718 29,236 29,2468 28,2439 28,237 27,9106
23,8845 24,0815 24,0556 24,1539 24,4774 24,6971 23,8873 24,002 23,6237

29,202 29,2227 28,8043 28,8949 26,052 26,0449 26,2505 26,3848 28,8561
24,0582 24,2453 24,3518 24,3054 22,7568 23,2446 24,6507 24,6145 24,5202
24,2026 24,1908 23,9009 24,3191 23,9895 23,7619 24,8014 24,7404 24,9175
27,6328 27,6554 27,34 27,4311 26,5124 26,5286 26,8224 26,8294 27,6226
25,6334 25,6532 26,1111 26,1346 26,3073 26,271 26,0176 26,103 25,7933
27,6344 27,6644 25,7465 25,8001 26,3617 26,1698 27,1212 27,1313 26,5773
17,0143 17,7315 18,777 18,2873 18,2528 18,6105 17,5927 NaN 17,2991
21,6778 22,1011 NaN 20,6358 23,8277 23,9758 23,2676 23,4394 22,4437
25,9044 25,9137 25,9672 25,8964 26,6306 26,6724 26,7879 26,7548 26,1766
23,6317 23,9502 23,238 23,3594 24,947 24,8975 23,8719 23,5665 23,3865
21,6976 21,1296 20,8793 21,1234 22,474 22,9086 22,7277 22,5402 21,1057
28,5787 28,6658 28,3525 28,3395 27,4455 27,3253 28,5648 28,6727 28,601
24,2921 24,5333 25,6985 25,6648 24,6054 24,631 23,957 23,9278 25,1043
27,5443 27,6355 28,706 28,7615 29,0016 29,1534 28,1194 28,0702 27,0222
22,9267 23,2785 23,9949 23,9249 21,8304 21,6654 22,5507 22,6225 21,8309
28,7793 28,7196 29,2575 29,1047 29,7942 29,9756 29,0872 29,0332 28,629

NaN NaN 19,489 19,4607 NaN NaN NaN 20,4714 20,9087
25,7677 25,7797 25,2889 25,1995 25,6774 25,6489 24,7988 24,8221 25,0531
22,8658 22,7549 22,9903 22,8789 22,607 22,6769 23,8134 23,7643 23,6392
25,7046 25,71 25,3753 25,4545 26,4824 26,3985 25,8375 25,7128 25,9347
26,4521 26,4319 27,0766 27,1195 26,4054 26,3295 25,5826 25,5944 26,4387

25,616 25,7213 26,3734 26,3861 26,8496 27,037 27,8355 27,9427 27,4297
26,1453 26,1413 25,5581 25,6121 26,9767 26,9461 26,3503 26,4485 26,097
27,8975 27,9087 26,8985 26,8498 26,7428 26,7103 26,9897 27,0544 28,1582
31,2835 31,316 30,7769 30,8077 31,9641 31,8841 31,5377 31,5796 30,9508
32,5728 32,5685 31,5806 31,5391 32,9269 32,9114 31,9506 32,0568 32,7766
27,4859 27,4583 27,4555 27,5854 26,0122 26,0984 25,8065 25,5228 27,6744



24,1356 24,1631 23,6767 23,773 23,2723 23,3192 23,552 23,3966 23,8627
18,8435 17,8521 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,2366 22,1878 24,8523 24,8314 21,7999 21,2461 23,9939 24,1216 19,7371
23,8502 23,7926 23,658 23,7642 23,0981 23,1574 24,2752 24,5265 24,3452
26,2271 26,1649 24,5802 24,8032 24,7851 24,6361 24,5183 24,5592 26,1322
25,3913 25,3372 25,6193 25,5766 24,6056 24,6756 26,3428 26,2467 25,9723
23,9608 23,9491 23,6829 23,5446 22,6217 22,907 24,0793 24,0555 24,3996
25,5107 25,5438 24,9829 24,9463 26,232 26,3903 24,8167 24,6545 24,0336
26,9686 26,9801 26,5545 26,5253 25,8172 25,6862 26,5037 26,4642 26,6133
28,4588 28,4572 26,5871 26,6979 28,5153 28,4645 27,7386 27,8686 28,9597

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,1251 23,0826 22,9066 22,8114 24,7076 24,6124 24,1615 24,1536 22,7943
27,3659 27,2976 27,0784 27,0212 26,3343 26,2048 26,4328 26,537 26,8894
26,0946 26,0889 26,3538 26,3369 25,4038 25,4254 24,3158 24,3601 25,5807
24,2577 24,129 24,2065 24,238 23,6635 23,7577 24,5546 24,5394 24,7248
26,5663 26,5243 26,6435 26,6132 27,1361 27,1157 26,2219 26,1557 26,0076
22,5092 22,5589 23,0899 23,1752 21,2034 21,3755 21,6476 21,4522 22,7681
24,4804 24,5369 22,3696 22,0561 22,4814 22,7457 21,2707 20,2919 24,258
22,0832 22,3679 22,4776 22,5075 22,8964 22,8641 22,5847 22,4928 22,6343
22,4329 22,0668 23,9123 24,156 20,8458 20,3541 23,2984 23,5209 23,1202
22,5359 22,6843 22,2668 22,5186 20,9342 22,0002 23,0674 22,8295 23,4458
24,7621 24,8156 23,9046 24,0056 25,0518 24,824 24,1239 24,0951 24,4218

NaN NaN 18,9316 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
28,21 28,1825 27,9578 28,0432 27,2594 27,2366 25,8189 25,8551 28,2823

NaN 21,1885 23,2727 23,085 22,1323 21,9062 22,2845 21,966 22,4675
26,031 26,0106 24,2883 24,2302 24,2446 24,1021 23,7717 23,5949 25,4824

26,6079 26,6618 27,0288 26,9657 26,0863 25,9198 27,6378 27,6235 27,4724
NaN NaN 22,5185 22,5648 NaN NaN NaN NaN NaN

24,3948 24,4832 22,8812 22,7112 21,9656 22,3121 21,266 21,5254 24,0716
22,1822 22,1325 23,9984 23,8444 23,2128 23,0604 22,3214 20,4505 23,8059
25,3473 25,3578 23,8567 24,0295 23,4902 23,7697 23,7091 23,7881 24,6087

29,781 29,8572 29,42 29,4621 30,1923 30,1287 30,2463 30,1621 29,7163
24,4063 24,4839 24,6428 24,6149 25,2746 25,272 25,1905 25,2419 24,8874
25,3994 25,418 25,6841 25,6781 24,8395 24,6678 25,8551 25,7359 25,6096
26,2304 26,3114 24,7494 24,8328 24,1975 24,2953 24,1962 24,307 25,4777

22,326 21,7897 21,6223 22,1541 22,5642 22,5283 23,2082 23,2006 22,6505
26,1813 26,1715 24,6172 24,4135 24,1326 24,1562 23,6584 23,7227 25,5914
29,6073 29,6181 29,5212 29,6249 30,9445 30,9825 29,4166 29,4335 28,5144
29,0626 28,9999 28,6363 28,5943 30,1831 30,1853 29,9786 29,9617 27,9923

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,7919 23,8246 23,6431 23,6797 25,3469 25,3365 25,0206 24,9339 22,691
26,8401 26,8142 25,4052 25,4363 27,0749 27,2189 27,4959 27,4348 24,6132
22,6506 22,7166 23,7925 23,6141 24,8117 24,7128 23,5844 23,1869 22,4155
24,0255 23,9321 23,7497 23,8645 22,4671 22,8735 24,12 24,1628 24,2372
24,6794 24,4448 24,4671 24,3254 22,9771 23,0028 24,5739 24,5451 24,4934
32,1711 32,281 30,0947 30,0268 31,5645 31,2385 30,8849 30,934 31,8356
23,8094 23,8357 25,3886 25,2712 22,7328 22,7365 25,2116 25,2513 24,2934
25,4421 24,9448 NaN 20,1138 21,1083 21,0871 22,1441 21,6402 24,3904
23,4039 23,2753 24,5209 24,6909 NaN 21,6484 23,4837 23,5191 23,7282

23,161 23,6456 21,637 21,4273 22,103 22,4097 22,341 NaN 22,7668
26,3062 26,2465 24,8229 24,7762 22,8521 23,2115 22,0008 20,743 24,7684
22,9232 22,8436 22,609 22,2369 21,4416 21,9127 23,0405 23,1454 23,4728



23,2057 23,2112 22,117 21,9651 NaN NaN 22,2625 22,4343 23,4466
28,4001 28,4461 28,9132 28,9325 30,4197 30,3096 27,3061 27,674 27,4143
19,1034 19,4758 19,9175 21,1433 NaN 20,1471 21,907 21,5964 21,1706
22,9835 22,8366 22,3674 22,1064 23,4012 23,4726 22,9261 22,7416 22,055
22,9307 22,6886 23,7259 23,6288 22,4273 22,5798 22,79 22,1299 22,9642
21,1963 20,6071 21,5923 21,2572 20,6323 NaN 22,3165 22,2566 21,5264
26,9352 27,0403 25,7143 25,8281 29,6825 29,6022 28,5852 28,8377 24,7161
26,8362 26,7357 27,4605 27,4283 26,0172 26,0671 26,4975 26,5069 27,4271
24,5516 24,4011 25,6548 25,6647 23,1577 23,4668 24,6996 24,3984 24,2296
31,5503 31,6492 31,6407 31,6689 31,8579 31,8525 32,1725 32,2718 31,9322
22,9048 22,5444 22,0461 21,8517 23,7907 23,6375 22,5084 22,5051 22,1406
25,1064 25,0838 23,7177 23,7861 22,9319 23,288 22,6407 22,6287 24,7256

29,669 29,7526 28,5565 28,5204 29,565 29,5836 29,0205 29,0766 29,1674
25,8086 25,9248 23,7688 23,7531 24,1272 23,9978 22,9624 23,3553 24,9677
22,5546 22,4974 22,7007 23,1661 22,9429 23,4713 22,5009 22,6373 22,0846
29,6047 29,7031 29,2694 29,5302 30,4772 30,4607 30,1815 30,1037 29,4038
23,9974 24,0101 23,7421 23,8057 23,4025 23,1925 24,2622 24,3427 24,4865
23,2816 22,9701 23,2945 23,3809 21,8977 22,2268 23,0085 22,9968 22,8347

NaN NaN NaN NaN 21,4839 21,5196 21,2835 21,1459 20,6057
NaN NaN NaN 19,8133 NaN NaN NaN NaN NaN

23,2191 23,4957 21,874 22,0877 NaN NaN NaN 20,0531 22,2857
22,8273 22,4449 21,57 21,6602 22,0025 21,7207 22,1574 21,7382 22,4105
23,9146 23,9933 23,7824 23,6112 23,2086 23,1383 24,0152 24,0345 24,2141

21,921 21,7078 21,2082 21,321 21,6317 21,4259 21,6672 21,0173 22,1021
22,9852 23,1881 22,8216 22,4395 24,3345 24,3903 24,1124 24,1149 22,5291
24,4164 24,5225 24,6642 24,4595 24,5652 24,6215 24,6984 24,544 24,0447
22,6689 22,6081 23,6765 23,4073 24,1875 24,4074 23,2035 23,2591 23,4223
28,6161 28,6977 29,2189 29,1626 29,766 29,7532 28,0067 27,9483 28,6774
23,7014 23,7814 23,6132 23,6845 23,7185 23,558 24,4729 24,5628 24,6246
22,1442 22,5314 23,4937 23,3047 22,0835 NaN 23,7064 23,4893 23,6168
30,6504 30,7313 26,5953 26,386 27,0692 27,166 31,3164 31,3927 30,084
24,6412 24,7268 24,0577 24,0605 23,4568 23,5544 23,978 24,0321 24,1893
27,5831 27,6644 27,5863 27,7063 26,9859 26,9532 27,7077 27,7778 27,8688
28,0586 28,0766 27,5621 27,5109 26,7763 26,9616 27,0153 26,9148 27,9403
26,1918 26,2896 26,3734 26,3412 25,5292 25,5366 27,1181 27,1762 27,0534
23,4773 23,5127 23,1194 23,1086 22,5194 22,8556 23,673 23,7196 23,7544

22,635 22,5212 23,9077 23,8986 21,8129 21,5164 21,9999 21,6112 23,0203
22,9833 23,058 22,6256 22,401 NaN 21,1499 23,5876 23,5007 23,7628
23,7325 23,9782 22,8283 22,5958 22,0198 22,3321 22,9269 22,8308 23,5458

21,789 21,3223 21,8925 21,9468 22,7403 22,4899 22,5946 22,6362 22,7796
22,8876 22,8975 24,0158 23,8433 23,5564 23,4033 24,3637 24,5421 24,1939

23,026 23,0562 25,0143 24,9653 23,935 23,765 25,8635 25,8324 26,8409
25,9736 26,0214 24,5853 24,6193 24,777 24,8119 24,5361 24,5135 25,4271
27,4789 27,4104 26,7011 26,6788 28,4008 28,2786 27,348 27,4857 26,2822
24,0028 24,0178 23,51 23,6796 22,2021 22,278 21,4944 20,4394 23,1752

NaN NaN 19,6582 19,7833 NaN NaN NaN NaN 21,5437
23,7872 23,7176 24,1797 24,1407 25,1366 24,9904 24,0246 24,1508 24,3884
23,1979 23,5204 22,7127 22,9317 NaN 21,2879 24,0362 23,6515 23,3917
20,9303 20,2679 21,5061 21,0909 NaN 19,6324 20,9632 20,4076 20,2566
24,8939 24,9461 24,6292 24,6091 25,3824 25,2708 25,2825 25,189 23,7672
24,2978 24,3932 24,3784 24,1911 23,3519 23,325 23,2485 22,9548 24,1512
20,5983 20,7613 22,0451 21,9731 NaN NaN 21,402 21,6079 23,071



23,7926 23,8243 23,6233 23,7115 22,7983 22,8352 22,3424 22,2251 23,4391
22,2098 22,5702 22,5585 22,3708 21,9791 22,3104 23,1174 23,0792 22,5844
24,6129 24,3872 22,9678 22,924 22,6797 22,5161 22,5351 22,6388 23,7011
22,9517 23,0569 22,5424 22,6865 22,1835 21,4586 23,0646 23,2928 23,5285
21,5803 21,5788 NaN NaN 22,6797 23,0977 22,1867 22,05 20,6428
21,9838 21,9967 21,9766 22,2185 NaN NaN 22,4367 22,1693 22,2421
20,6193 21,538 21,4142 21,5848 NaN NaN 20,0536 NaN 20,5742
22,4438 22,6264 21,9997 21,9954 NaN NaN NaN 21,0013 22,6479
31,7556 31,6814 32,8367 32,7184 31,8064 31,8171 30,8521 30,769 28,6959
25,5183 25,549 26,2961 26,2345 26,8729 26,9621 25,626 26,0475 24,9452
22,9358 22,9277 21,2254 21,4723 21,6777 21,9585 22,1412 22,1739 22,3821
22,4682 22,2025 22,0509 22,0115 20,5785 NaN 21,8172 21,8278 22,3642
26,7951 26,8238 26,4853 26,517 25,9194 25,9436 26,6784 26,7655 26,9043
24,8944 24,9104 25,989 25,95 24,1359 24,2994 26,4498 26,3271 26,684
21,3926 22,0751 21,7078 21,6397 NaN NaN 22,0063 22,2491 21,7808
21,2839 21,5894 21,7983 21,9483 22,5889 22,4597 21,6808 21,9325 22,1928
23,1878 23,3827 23,3941 23,5989 23,3372 23,3558 24,1661 24,0934 23,6127
22,1898 21,8375 21,6584 21,7803 23,8908 23,7284 23,2985 23,3534 22,2185
21,1086 21,1253 20,8913 21,0746 NaN NaN 21,0296 NaN 20,9279
21,4669 21,685 NaN NaN 17,5969 17,8869 19,8264 19,712 NaN
24,0315 24,0613 24,9106 24,8886 23,3469 23,668 22,7987 22,6336 23,479

31,033 31,0568 26,4498 26,4908 27,1997 27,33 31,2963 31,1964 30,2635
23,9232 23,963 23,0952 22,9962 24,0162 24,1403 23,3934 23,4081 23,8145
25,9231 26,0257 25,9265 25,9461 24,4511 24,4702 23,9701 23,9348 25,9597
24,0604 23,9749 24,0404 24,0407 23,376 23,2637 24,6244 24,7421 24,8259
17,1884 NaN NaN NaN NaN 17,2471 NaN NaN NaN
22,1292 21,9587 20,9158 21,0746 NaN NaN 20,4227 20,7254 21,6762

25,38 25,3921 25,0272 24,9745 24,4407 24,4056 24,4422 24,6031 25,0918
23,4103 23,4779 23,776 23,799 22,7232 22,7638 23,5707 23,6066 23,6968
23,2288 22,9431 23,6168 23,768 22,0784 22,0015 22,6251 23,0496 23,0117
24,7271 24,7391 23,5833 23,7525 23,2661 23,4578 23,5575 23,4127 24,6737
23,5231 23,4603 22,795 22,561 22,5395 22,498 23,2387 22,9807 23,5711
20,8676 21,3196 21,715 21,6118 22,6125 22,6464 21,3674 22,1314 21,5892
27,9231 28,0085 26,6549 26,6603 26,449 26,4196 26,4254 26,4193 27,3845
22,8537 22,8087 20,7027 20,9633 21,3198 21,6559 21,6707 21,2688 22,6567
22,8465 23,0172 23,4512 23,016 22,3203 22,4984 23,4833 23,6812 23,3952
23,2982 23,3158 20,8525 20,8282 NaN NaN 23,5392 23,6192 23,1809
22,6877 22,5986 22,4065 22,2272 24,0221 23,8365 22,8141 23,1356 22,8315
23,5773 23,583 23,1737 23,513 22,353 22,3389 23,4051 23,0127 23,5513
23,2082 23,4538 23,9093 23,9713 22,7618 22,6755 23,6687 23,8123 24,0132
20,3354 20,0752 20,5957 20,6818 NaN NaN 21,2434 21,1799 20,3286
21,8981 21,9754 21,7877 21,521 21,5203 22,2444 21,4638 22,0978 21,8853
24,0017 23,842 22,4095 22,4415 23,2419 23,1584 23,3111 23,3568 23,0546
20,9274 21,9417 22,0913 21,7766 22,9874 23,0055 22,4193 22,5847 22,6558

NaN NaN 19,0637 19,3782 NaN NaN NaN NaN 18,9823
28,5866 28,4972 28,0621 27,9031 26,6479 26,5712 25,6494 25,695 27,9586
20,7684 NaN 20,9609 20,8067 NaN NaN 21,2008 21,4244 21,1067

NaN NaN 21,251 NaN 21,5654 21,4987 20,9494 21,4371 20,8487
29,2818 29,264 26,8092 26,767 29,1344 29,0638 29,4495 29,4776 30,719
27,2115 27,0939 27,0741 27,0053 27,9226 27,9242 27,0556 27,1088 26,5171
22,6249 22,659 21,6326 21,7448 20,01 NaN 21,0934 21,3755 23,237
24,1328 24,2024 23,9457 23,91 23,5181 23,5941 22,2948 22,2216 24,3942



21,8561 21,8438 22,607 22,64 NaN 21,7221 23,2416 23,3905 22,3009
22,1885 21,9749 21,4643 21,7793 20,9062 20,681 21,1005 20,954 22,1783
22,1823 22,4533 22,3077 22,4357 22,5352 22,444 21,5896 21,6726 21,2029
23,9945 23,9259 24,2142 24,295 23,9954 23,926 22,7499 22,6886 23,1534
30,3316 30,3673 29,2568 29,1703 30,8167 30,8708 30,2033 30,2404 30,0519
22,4638 21,9299 22,5121 22,5457 NaN NaN 23,3865 22,6193 22,2588

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,5467 22,762 21,7609 22,01 22,0947 22,2261 23,4227 23,36 22,8174

NaN NaN 22,7019 22,1732 NaN NaN NaN NaN 20,752
21,8242 NaN NaN NaN 22,4472 NaN NaN NaN 20,928
21,0479 21,1586 20,661 NaN NaN NaN 20,658 NaN 20,5298
22,7948 22,8864 22,6272 22,7782 NaN NaN 22,426 22,503 22,8992
21,2616 20,9813 NaN NaN NaN NaN 20,4489 NaN 21,0005
21,1041 20,4085 NaN NaN 21,301 21,4995 20,5374 20,6841 20,6486
26,4656 26,4985 24,4678 24,6291 26,4584 26,5012 26,616 26,5953 23,2641
27,2511 27,1153 28,0268 28,1563 26,5912 26,636 27,8588 27,7853 27,8914
23,8734 23,8572 22,5721 22,9064 NaN 22,9664 NaN NaN 24,0832
24,8341 24,7502 24,1648 24,4079 26,0646 26,0131 25,9166 26,0095 22,7486
22,1569 21,8615 21,2843 21,4791 22,337 22,1048 NaN NaN NaN
23,1831 23,2753 22,3239 22,7136 23,4686 23,4828 21,7793 21,9405 22,5319

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,2153 21,3849 NaN

24,6993 24,6793 25,8228 25,8428 25,1892 25,1561 25,8173 25,6518 24,8754
20,797 21,0068 20,865 20,7415 NaN NaN NaN NaN 20,4709
23,243 22,8522 23,7731 24,2382 22,1401 21,8088 24,2142 23,9621 24,3786
21,696 22,3816 23,1288 23,1364 21,0073 21,0723 20,7973 20,4531 21,796

25,9393 25,9231 24,7042 24,7632 24,1922 24,4327 22,9605 22,4577 25,4979
23,8965 23,7191 22,5253 22,4958 22,3226 22,1119 21,6758 21,9527 23,3361
23,6456 23,4035 24,1726 23,9524 22,2429 22,3411 23,2942 23,2277 24,2767
23,2358 23,0718 22,6554 22,8562 22,0233 NaN 21,7307 21,8516 22,221
23,7054 23,7299 23,7003 23,9093 22,9624 22,8836 24,2585 24,3048 24,3281
21,8918 21,9777 21,7273 NaN NaN NaN NaN NaN 21,5741
22,2754 21,9348 NaN NaN 23,9748 24,3135 23,0072 22,869 23,0291
22,7284 22,7721 21,2894 21,7215 21,0662 20,9419 22,7176 22,5839 22,7761

23,334 23,2689 23,3843 23,4615 22,4996 NaN 23,0533 23,1993 23,3715
22,0563 21,0573 21,3428 21,3877 20,8852 NaN 21,7755 21,471 21,6534

21,937 22,1356 21,9105 21,7217 21,6605 NaN 21,2205 21,6046 21,766
22,1005 22,4713 22,0411 21,8025 NaN 21,8319 NaN NaN 21,9849
20,5948 20,5915 21,2479 20,9271 NaN NaN 21,0565 21,0869 21,3571
23,3066 23,313 22,9451 22,6804 22,4624 22,7663 23,6983 23,5218 23,4684
20,9571 21,2012 21,1034 21,6721 NaN NaN NaN NaN 21,1222
20,0043 20,0479 NaN 18,362 NaN 20,2661 20,2006 19,5539 20,1708
20,3247 20,4675 NaN NaN 23,0762 23,0694 21,3301 21,327 NaN
21,2955 21,3753 21,9099 22,0585 20,8524 20,9179 21,4128 21,2036 21,7322
20,5846 20,545 20,6713 20,5708 21,3511 21,3871 21,2254 21,3755 22,0671

22,499 22,1996 22,3614 22,1005 NaN NaN 23,0394 22,8811 22,4059
21,139 21,081 21,0358 21,2372 NaN NaN 21,2065 20,9737 21,6942

23,2142 23,1408 22,679 22,4214 24,0183 23,7311 23,2787 23,0902 22,1308
22,0888 22,1493 21,5547 21,5961 NaN NaN 21,5179 21,5436 22,3187
22,4404 22,369 23,0789 22,9865 21,5068 21,6877 23,1908 23,2731 23,0706
24,0034 23,9523 25,0728 24,9926 22,3206 22,4533 NaN 21,5915 25,1305
21,6065 NaN NaN NaN 22,6483 22,563 22,4362 22,353 NaN



20,0254 20,0265 NaN 19,8613 NaN NaN 20,1587 20,6265 20,6541
25,9661 25,9633 26,017 26,0356 24,9207 24,993 24,8878 24,8146 25,6948

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,0981 NaN 21,5 NaN NaN NaN NaN 21,3269

22,577 22,5642 22,3891 22,2735 23,2211 23,1773 22,5091 22,3091 22,3854
23,515 23,348 24,6599 24,7107 23,029 23,1066 24,9609 24,9485 24,497

21,2659 21,3649 22,7855 22,9348 20,8781 21,0901 22,4685 22,5581 22,5243
21,9019 21,611 21,6318 21,6148 20,6261 NaN 21,6355 21,6763 21,76
24,4713 24,5127 24,5545 24,4251 25,7426 25,7291 25,2191 25,2979 24,944

24,29 24,0815 24,0356 24,0913 26,5607 26,7356 25,2518 25,1346 23,9946
25,3455 25,1578 24,3047 24,5203 23,3182 23,2442 22,045 22,4926 24,3001
23,5641 23,7036 25,7734 25,8451 23,8579 23,8547 24,5873 24,405 24,3058

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,6049 22,1229 21,3971 21,3377 NaN NaN 21,5405 21,7756 21,9614
27,3023 27,321 27,5407 27,5682 27,852 27,8544 27,5015 27,4302 27,9195
23,9394 24,0247 24,2808 24,1825 23,63 23,2565 24,351 24,4415 24,5201
21,0757 20,9225 21,7345 21,8023 22,5695 22,614 21,7103 21,654 21,5946
20,9804 21,0442 23,85 24,0038 20,0823 19,4677 19,2744 NaN 20,4238

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
24,15 24,148 24,9027 24,9858 23,5775 23,6091 24,9378 24,9427 24,3413

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,2083 21,8829 21,0533 21,0393 23,8562 23,9731 22,3784 22,1888 21,8444
21,4663 21,5877 21,3834 20,9697 21,0827 20,9616 21,3258 21,4782 21,9792
20,5509 21,4602 21,8618 21,9976 NaN NaN 21,9501 22,1324 20,7052
25,1467 25,1156 22,8906 22,9627 23,4458 23,4107 23,0787 23,2925 24,5822
22,9089 22,9843 22,7841 22,9465 22,0786 21,8752 23,2228 23,0925 23,4087

NaN NaN 20,5306 20,3143 NaN NaN NaN NaN 20,5808
20,2995 20,6481 NaN 20,7147 NaN NaN 20,6431 21,1284 20,991
23,9517 23,9593 23,4837 23,2663 22,9306 22,4458 24,879 24,8187 23,9779

20,817 NaN NaN NaN NaN NaN 20,677 21,0343 20,3999
27,7246 27,6795 26,1978 26,106 25,7279 25,6119 25,1458 25,1503 26,6954
20,8618 20,7543 21,2104 20,8799 NaN NaN NaN NaN 20,5438
20,7766 21,6357 22,7726 21,2497 21,3301 NaN 22,4287 22,0277 20,9849
20,6892 20,2851 21,5433 21,5865 21,3217 NaN 21,4211 21,6223 21,6203
22,8894 22,8853 21,9527 22,5464 23,8998 23,4275 23,7228 24 22,3287
21,4407 21,5045 21,8316 22,3361 21,7804 NaN 21,492 21,8075 21,9821
20,3704 21,4073 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,876 23,9925 24,0095 23,9264 25,0852 25,0281 23,2002 22,8992 23,346
21,8485 22,075 21,5405 21,5333 NaN NaN 21,1094 NaN 21,8729

NaN NaN 20,7188 NaN NaN NaN 20,7929 NaN NaN
23,0868 22,9692 22,6737 22,7088 22,2521 22,5278 23,3577 23,42 23,2303
23,6589 23,611 23,8076 23,6839 24,2407 24,4241 23,844 23,7269 23,6733

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,5889 23,5531 23,3476 23,3399 22,4716 22,3985 23,8859 23,9005 24,1116
21,4711 21,1607 21,607 21,3606 NaN 20,6158 22,147 22,0387 21,8485
21,9574 21,8497 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,5291
23,3918 23,0756 23,5498 23,5099 22,1616 NaN 23,5071 23,7 23,7013

NaN NaN NaN NaN 21,5216 20,8699 20,6655 20,669 20,1632
22,3923 22,4204 NaN 21,8348 NaN NaN NaN NaN 21,8894



19,9919 19,9029 19,6963 19,9562 19,1731 18,9265 20,1783 19,2664 19,8688
24,3347 24,1787 25,1083 25,0198 26,1496 26,2686 24,7086 24,7774 23,4844
22,4495 22,5551 NaN 20,9155 NaN NaN NaN NaN 21,3191

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,2853 22,3127 22,1489 22,0192 22,8419 22,167 22,2378 22,1069 21,7334

NaN NaN 21,4856 21,0303 NaN NaN 20,8688 20,877 20,4876
24,3695 24,2773 24,5724 24,3893 25,0937 25,1946 24,211 24,2075 23,3369
21,0092 21,0365 20,393 20,5409 23,2812 23,806 NaN NaN NaN
21,2023 21,0711 20,5286 20,6476 NaN NaN 20,4113 NaN 20,4182
22,3465 22,3243 21,9871 22,0748 NaN NaN 23,0068 22,1724 22,3441
21,6533 NaN 23,1744 23,031 23,0594 23,1548 22,3419 22,3198 21,894
21,2691 21,3249 22,0473 22,146 NaN NaN 23,3498 23,2213 22,4617
21,3193 NaN 22,1313 21,7004 NaN NaN 21,7608 21,9501 21,6755

NaN NaN 21,0238 20,8609 NaN NaN NaN NaN NaN
20,668 20,4817 20,6829 20,8252 NaN NaN 20,5858 20,1186 20,689

20,8418 21,4957 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,0839
24,1462 24,1774 23,9395 23,9657 23,4504 23,6837 24,4244 24,3704 24,2389

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
25,9286 25,9456 25,3362 25,3501 26,1348 26,3563 25,2248 25,3172 25,3917
25,8059 25,7671 27,4216 27,4173 28,0299 27,9822 26,39 26,3274 25,8712
21,1951 21,31 21,4133 NaN NaN NaN 20,6717 20,4912 20,1183
20,9805 NaN 20,9741 21,2052 NaN NaN 21,2213 21,4845 21,2177
24,8115 24,6731 26,4629 26,4623 25,5398 25,6128 24,0494 23,7507 24,2522
22,4667 22,3358 23,5095 23,3342 22,0293 22,5586 22,6275 22,3949 23,1687
19,5889 NaN 20,111 20,4588 NaN NaN NaN 20,2983 19,9694

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,1242 21,9879 21,4643 21,1702 22,3112 22,4842 21,8898 21,3729 21,0986
21,2273 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,6674

NaN NaN NaN 20,3474 NaN NaN 22,2877 21,8518 20,7317
20,4978 NaN NaN NaN NaN NaN 21,0058 21,2258 21,0571
22,2645 21,5738 20,3211 NaN NaN 20,1571 20,862 20,4188 21,6565
20,3893 20,1639 21,3701 20,5621 NaN 20,2192 20,1444 NaN 19,6576

NaN NaN NaN NaN 21,5413 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,9744 19,9556 NaN NaN 20,0125 20,1303 20,0556
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,6608
NaN 20,2348 20,4934 20,5491 NaN NaN 21,0486 20,7186 20,5525

21,0653 21,2401 22,923 22,8245 NaN 20,6103 22,0953 22,1301 21,8485
20,7603 20,8093 20,76 21,0618 21,2931 21,3736 21,084 20,9699 20,2092

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,0042 22,0331 22,2748 22,2154 NaN NaN 21,8145 21,9384 22,1786

NaN NaN 19,9984 NaN 20,4627 20,6781 21,4065 21,7059 20,0929
21,2757 21,0187 21,1047 20,7379 20,9288 NaN 21,0964 21,602 22,0875
21,0105 20,8642 20,9953 21,0423 20,9072 NaN 21,3722 21,4664 20,8242
21,5076 22,1385 21,9411 22,0166 NaN NaN 21,18 22,255 22,0401
20,8505 NaN NaN 20,7857 NaN 21,1885 20,516 NaN NaN

NaN 19,0503 NaN NaN NaN NaN 19,3714 19,239 NaN
20,961 20,6654 NaN 20,7003 NaN NaN 21,6126 21,3357 21,5161

21,98 21,859 21,6782 21,253 NaN NaN 22,2685 23,0304 22,7701
22,2828 22,5809 22,4949 22,4752 23,0823 23,0772 22,4383 22,8977 22,1295
19,4502 NaN NaN NaN NaN NaN 19,8245 NaN 19,9628
21,8359 21,7952 21,0701 21,0145 22,7722 23,0315 21,7291 21,9888 21,9216

NaN NaN 19,8176 NaN NaN NaN NaN NaN 20,045



NaN NaN 20,3717 20,3627 NaN NaN 21,2373 21,7156 NaN
21,3057 21,9993 21,8654 22,3644 NaN NaN 21,5699 21,1842 21,5331
20,6041 20,5435 NaN NaN 21,0726 21,3712 20,4349 20,2348 NaN
26,8529 26,8377 25,3561 25,4586 24,9186 25,0654 23,4629 23,6291 26,172

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,1758 21,5109 21,5158 21,1955 22,257 21,8691 21,0763 21,3567 21,1145
26,9139 26,9682 27,4371 27,2865 25,6315 25,7612 26,8695 26,8839 27,08
22,4157 22,2656 22,3247 22,5659 21,6843 21,5727 22,6088 22,634 22,7478
21,3306 22,3457 21,8846 22,0286 NaN NaN 21,7204 21,8665 22,6988

NaN NaN 23,7904 23,7403 19,7278 NaN NaN 20,1268 NaN
NaN NaN 21,2317 21,2847 NaN NaN NaN NaN 21,2405

27,5767 27,6169 27,0828 26,9838 25,4172 25,6419 24,5551 24,6348 26,8643
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 23,1376 22,6364 NaN

19,8194 NaN 20,5467 20,5995 NaN NaN 19,938 19,6666 NaN
21,5064 21,0933 20,7732 20,7095 20,7049 NaN 20,4974 20,2131 21,2906
21,5252 21,1141 20,0577 NaN NaN NaN NaN NaN 20,4476
21,0143 21,0393 NaN NaN 22,32 22,5663 NaN NaN 20,8391

24,674 25,2084 24,3405 24,3783 22,3796 22,9242 22,6052 22,7797 22,1462
21,621 21,6656 21,3782 21,6353 20,6567 20,8721 21,5955 21,6702 22,2071

20,6647 20,6252 20,0659 20,9235 NaN 19,8215 22,0929 21,4175 21,2907
25,5462 25,5758 24,655 24,5483 24,2199 24,1802 24,1009 24,3249 25,3537
22,1959 21,6557 21,8461 21,4372 NaN NaN 21,4297 21,6242 22,1378
25,6827 25,8053 26,4408 26,502 25,1263 25,3959 26,3715 26,4247 26,3435
24,1707 24,2905 24,0095 23,7168 22,902 23,9377 26,8039 26,3755 25,3272
20,2903 20,3617 20,1028 NaN NaN NaN 21,3088 20,6878 21,0742
24,5238 24,5553 22,3017 21,8984 23,0316 23,3242 22,0401 22,4419 23,8147

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,6157
24,0397 23,857 22,8956 22,9212 NaN NaN NaN NaN 23,2368
24,6099 24,6478 23,2897 23,3549 25,3958 25,3532 24,6233 24,7753 24,4577
23,1362 23,0196 21,764 21,8876 22,0037 21,9022 20,6123 20,3234 22,4604

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,9232 23,8065 25,1746 25,2435 23,3724 23,0402 25,8904 25,7736 25,7233
23,7665 23,5743 23,0067 23,1557 22,5203 22,5211 23,278 22,9614 23,7238
23,8111 23,856 23,8495 23,7776 24,111 24,0846 24,1327 24,0189 23,6933

NaN NaN NaN NaN 20,6687 NaN 20,6463 20,4114 20,5258
21,5856 21,7358 21,9115 22,0095 NaN NaN 21,2532 NaN 21,5121

22,074 22,2774 22,8037 22,6565 20,6225 NaN 22,1552 22,3504 22,9675
20,7991 20,6667 20,9114 20,7125 21,6173 21,1613 21,7388 21,6546 19,8927
21,0999 21,0534 21,4372 21,6141 20,1038 20,4943 21,684 21,5788 21,7983
20,0846 NaN NaN NaN 20,8424 20,8263 NaN NaN 20,1046
22,4297 22,8407 24,2998 24,0077 NaN 23,0213 25,2904 25,3886 24,4162
21,2762 20,7248 21,1304 21,065 NaN NaN 21,0616 NaN NaN
19,8353 20,0682 20,3762 20,7177 NaN NaN 20,7297 20,6312 20,218
21,0908 NaN NaN 22,9304 NaN NaN NaN NaN NaN
20,9231 20,9403 NaN NaN NaN NaN 22,3285 22,4479 21,2658
19,4119 NaN NaN NaN 21,4243 NaN 19,9784 20,3812 20,5195

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,9502 21,4278
21,1402 21,2151 NaN NaN NaN NaN 21,1795 21,0531 21,2963

NaN NaN NaN 20,8565 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,3244

23,9008 23,8974 22,0575 21,9626 22,5917 22,935 22,0359 22,0919 22,9981
21,5818 21,4487 21,1792 21,1716 NaN NaN 20,976 NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,9272 24,124 24,0741 24,0177 26,0259 25,8939 25,2123 25,2776 23,8033
26,9232 27,0081 26,4098 26,5361 27,4394 27,3831 27,0087 26,611 25,271
24,7908 24,7786 23,952 23,9214 25,0468 24,938 24,5755 24,6113 24,8468

25,176 25,2688 24,0246 24,0423 25,9814 25,9995 24,9198 24,8204 24,2903
25,9636 25,9362 25,541 25,6684 24,5097 24,5867 24,2028 24,1092 25,7352

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,9901 20,4843 NaN NaN NaN NaN 20,6263 20,2574 21,1637
21,1608 21,4781 21,9168 21,4213 NaN NaN 21,5519 21,3648 22,0254

NaN NaN 20,5009 20,6128 20,3097 20,3749 NaN 19,7406 19,6964
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,2216 NaN NaN NaN NaN 20,3336 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,002 21,7869 20,6472
NaN 20,2817 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,5667

20,6743 20,6987 22,0986 21,7586 NaN 19,7971 20,904 20,8859 20,6997
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,054 20,9679 20,6703 20,6548 NaN NaN 20,6264 20,7708 20,9746
NaN NaN 20,7374 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,6447 21,782 22,5449 22,681 21,3673 NaN 22,5744 22,5193 22,4908
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,1176 20,8657 21,499 21,6759 21,4946 21,5613 21,5801 21,4554 20,8091
20,5521 20,7569 20,7769 20,9844 20,6004 20,5159 20,4428 20,316 20,8962

NaN NaN NaN NaN NaN NaN 23,0076 23,405 23,154
21,0302 20,3924 20,6879 20,9096 NaN NaN 20,5247 20,8043 20,4627
24,5233 24,5176 24,7789 24,9833 23,6383 23,6144 23,818 23,8036 24,3977
20,9612 21,3314 20,6201 20,6654 NaN NaN NaN NaN 20,7468

NaN 20,4629 NaN NaN NaN NaN NaN 19,8852 20,0242
22,3435 22,392 22,6201 22,5403 21,3802 21,5593 22,5998 22,8394 22,9221

NaN 20,3331 NaN NaN NaN NaN 20,3087 NaN 20,9418
20,5854 20,8048 NaN NaN NaN NaN NaN 20,6706 21,4675
19,8983 NaN 20,4579 20,4962 NaN NaN 20,7326 NaN 20,4643

NaN 21,3001 21,1485 20,7781 NaN 21,0345 NaN NaN 21,422
21,601 21,2001 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,0067

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,8088 20,7258 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,3316

20,2572 20,3286 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,4476
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,2958 19,7045 20,2013 19,232 NaN NaN NaN NaN 18,7425
21,4936 21,8488 21,9286 22,2359 22,2042 22,5103 21,8427 21,8576 21,2254
21,3276 22,0882 21,3592 21,5697 20,6293 20,987 22,1237 21,8878 NaN
21,3586 21,4946 22,5067 22,8386 NaN NaN 22,3828 22,5018 21,5599
22,0439 22,035 20,9561 NaN 21,0291 21,2813 20,8285 NaN 21,8272

NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,4384 NaN 19,2498
20,7312 20,9591 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,8307

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,46 21,5362 NaN 22,3077 NaN NaN NaN NaN NaN

21,6104 21,7243 22,14 22,0759 NaN NaN 20,1116 20,0962 20,1518



22,3647 NaN 20,4398 21,0327 NaN NaN NaN NaN 20,5802
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,6366 NaN NaN

21,2687 21,523 21,4575 NaN 21,3237 NaN 20,7155 20,6013 21,1087
20,1117 20,4851 NaN 20,6971 NaN NaN 20,7209 21,0453 20,9425
22,3023 22,041 21,3421 21,1151 NaN NaN NaN 20,8626 21,4503
20,5227 20,332 21,5996 21,4553 NaN NaN 21,185 21,2026 21,0362

NaN 20,8792 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,8823
21,144 20,7191 22,1644 22,0691 NaN NaN 21,7717 21,7343 21,1131

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,8428 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,6574
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,1383 23,9914 22,8936 22,87 24,7677 24,8244 NaN 25,1465 23,2177
NaN NaN 22,2413 22,3579 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 22,4472

21,1464 21,0674 20,1515 20,2573 20,5769 20,6718 NaN 19,4236 21,1895
NaN NaN 22,0414 NaN NaN NaN 21,7282 21,7357 22,151

26,0136 26,1309 26,0767 26,0829 26,7685 26,856 26,5027 26,4488 24,9961
21,6486 21,2447 21,1977 21,3376 20,5291 20,4504 20,6681 20,7172 22,0505

24,174 24,0452 24,1944 24,0475 24,1369 24,067 23,5878 23,7357 23,6157
NaN NaN 20,9507 NaN NaN NaN NaN NaN 20,9075
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 22,6042 22,8093 NaN NaN NaN
NaN NaN 20,6728 20,42 20,9611 NaN NaN 19,9557 19,9422

24,1255 24,1071 23,8782 23,599 24,4444 24,3264 24,0483 24,3314 23,804
20,8378 20,6686 20,2471 20,3987 NaN NaN 20,6182 20,5664 20,9326
21,5078 21,341 NaN NaN NaN NaN 19,99 NaN 20,8289

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,5954 20,7036 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN 21,4644 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,3412 20,9793 21,5904 20,9935 NaN NaN 22,2815 22,5491 20,8969

NaN 20,3532 21,8991 22,069 NaN NaN 21,3155 21,6345 21,3475
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,1672 20,0534 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,7862
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,2655 21,4161 21,0695 21,2056 22,1483 21,9578 21,3142 21,1886 20,4207
NaN NaN 20,3927 20,1038 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,4331 NaN NaN 22,0896 22,7652 20,6935
NaN NaN 20,3494 19,6074 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,0296 20,3937 NaN NaN NaN 20,2551 NaN NaN

20,1284 20,2666 NaN 19,9366 NaN NaN 21,6271 21,9565 20,4043
22,8859 22,8912 22,4828 22,6979 21,7379 21,9294 22,5393 22,3675 23,2542
21,2341 21,1394 21,8446 21,845 NaN NaN 21,5736 21,3439 21,4033

21,357 21,4027 21,2889 21,6044 20,9327 NaN 21,2011 21,5426 NaN
21,8036 21,5178 20,2255 20,4449 23,9224 23,6991 22,4146 22,6655 23,0203

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
19,8406 20,2246 20,2781 20,0335 NaN NaN 21,0167 20,9541 21,4863
20,2017 20,6871 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,6777 23,4406 23,2031 23,2025 21,2845 21,1682 20,9479 20,9599 23,9542
25,6832 25,7084 25,0896 25,1388 22,8955 23,0002 23,4414 23,5914 25,013



NaN NaN NaN 20,9989 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,8399 19,6544
NaN 19,6357 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,5351
NaN NaN 20,151 NaN NaN NaN 20,0884 20,1103 19,9822

18,3436 NaN 19,0296 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,0372 24,085 24,577 24,374 23,2251 23,4269 24,0043 23,9051 24,0073
NaN NaN NaN NaN 21,4978 NaN 21,1314 20,9378 NaN

22,5069 22,4517 22,4307 22,417 23,18 23,2107 22,3833 22,4553 22,1126
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,8951 24,8807 24,6455 24,7889 25,5406 25,5728 24,4383 24,2787 24,6084
NaN NaN NaN NaN 20,1704 21,1144 NaN 19,6651 19,3332

20,5328 20,5345 NaN 21,1265 NaN NaN NaN 20,6775 20,8378
22,7116 22,566 22,5235 22,3965 21,6091 21,3333 23,2235 23,2975 23,5748

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,3781 23,4385 24,2839 24,3142 23,2945 23,4549 24,5635 24,3987 24,0794
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,9389 24,136 23,2562 23,7128 23,4147 23,1302 23,7729 23,7028 24,5306
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,677 19,7012 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,8751 NaN 23,4897 23,9131 22,4643 23,0013 24,0786 24,0979 22,9465
21,8709 22,1404 22,6592 22,8022 23,7566 23,3343 23,6739 23,393 22,7798

NaN 20,2066 20,4476 20,4276 NaN NaN 20,699 NaN 20,1311
19,062 NaN 21,1909 20,7282 NaN NaN NaN 18,8157 NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,9651 20,7907 20,4383
NaN NaN 20,045 20,1219 NaN NaN 20,0383 20,0939 20,09

23,0697 23,0584 22,8744 22,9918 21,4849 21,2754 20,6172 NaN 22,4226
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,798 20,7173 NaN NaN 22,2617 22,4047 21,8606 21,9474 NaN
23,2726 23,0352 22,2327 21,9591 NaN NaN NaN NaN 23,0944

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,2111 NaN NaN NaN NaN 20,8422 20,9362 20,6204

28,3105 28,3769 28,9391 28,9723 27,0606 27,0565 29,1762 29,0877 27,9465
22,6745 22,0678 22,2736 22,2065 NaN NaN NaN 21,5914 22,4862
20,1803 NaN 20,1129 20,4072 NaN NaN 21,0735 20,6945 20,5599

NaN NaN 23,1405 22,8123 22,9709 22,8544 NaN 21,1858 23,12
20,6247 NaN 20,4773 NaN 21,3694 NaN NaN NaN 21,2482
21,0916 21,441 21,1164 21,2 NaN 20,375 21,6543 21,4521 21,6497

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,893 23,045 NaN NaN 23,087 23,5139 23,5584 23,4463 23,054

21,0785 NaN NaN 20,4499 NaN NaN NaN NaN 21,5367
NaN NaN NaN 20,712 NaN 21,3443 NaN NaN 20,8372

21,3297 21,5025 22,973 22,9813 22,1203 21,0742 21,4531 NaN 22,3205
NaN NaN NaN NaN NaN 23,249 NaN 21,4728 22,3027
NaN 23,6754 27,6664 27,7019 NaN NaN NaN NaN 27,4425
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



20,2823 20,497 20,4957 20,5097 21,7017 22,2664 NaN 20,7034 NaN
22,2161 21,9686 23,0753 23,2451 21,6704 21,7704 22,5238 22,5827 22,4665

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,2174 NaN NaN NaN 21,7304 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,2335 19,7048 NaN
NaN 20,801 22,3856 22,1026 NaN NaN 20,7316 NaN 20,8311
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,8296 20,5012 NaN 20,5933 NaN 20,9511 NaN NaN 20,1296
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,7588 NaN NaN NaN NaN 20,0083 20,4321
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 20,6133 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 18,487
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,6027 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,226 NaN 20,0708 20,1859 NaN NaN 20,0203 20,155 NaN

19,0853 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,4485
19,889 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,874 NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,4908 20,4018 NaN 20,6671 20,0706 19,4913 20,2044 19,7956 21,0738
18,8749 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN 23,6174 24,1397 26,1812 26,1773 22,7385 22,826 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,8007 22,9385 22,9247 22,3683 23,3789 23,5678 22,8386 23,0168 22,8849
21,97 22,7022 22,626 22,0422 21,6264 22,6548 21,7614 21,4059 21,1949

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,8012
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,8551

23,1137 22,8248 23,5087 23,4467 21,5629 21,7632 21,3156 21,147 21,9584
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8421 NaN NaN NaN NaN NaN 20,8567
NaN NaN NaN 23,4679 24,4182 24,6504 24,2408 24,1683 23,4397

23,3403 23,4377 NaN 21,8564 23,0142 NaN 22,4193 22,5717 21,4733
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,0571 24,3403 23,4948 23,5958 25,655 25,3121 24,7188 24,392 23,3661
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,7733 NaN
NaN 21,5604 NaN 21,1946 NaN NaN NaN NaN 21,5342
NaN NaN NaN NaN 22,6056 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,427 21,5245 21,9909 22,091 21,1393 21,3373 20,8895 20,9243 21,5642
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,6628 22,5386 22,602 22,5564 23,2496 23,2031 22,878 22,8495 22,3339
25,3566 24,8914 24,3432 24,011 25,4192 25,6321 25,4952 25,0151 23,9898



NaN 22,3508 NaN 22,9857 NaN NaN 22,6768 22,5962 22,9617
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,7187 22,4685 23,161 23,1009 23,0921 22,5017 22,846 22,7293 22,5976
19,8189 19,8197 NaN 20,197 NaN NaN 20,7172 21,508 21,632

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,2205 21,4674 21,2991 NaN NaN NaN NaN NaN 21,1781
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,2803 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,1556 20,4684 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,9382
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,8557 NaN 19,4498 19,6865 19,7456 NaN 21,2992 21,1318 20,3074
19,8103 20,0943 NaN NaN NaN 20,7209 20,3243 20,2783 NaN
22,0035 21,2889 21,8611 21,9894 NaN NaN 21,9429 21,8217 21,5871
21,2187 21,5381 21,5613 21,3072 22,0665 22,0792 21,2326 21,2538 21,783

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 19,8329 20,7895 20,3129 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,3134 20,508 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,7516
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,8271 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,3951 NaN NaN NaN 21,0144 22,3124 22,0215 21,6214
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,3991 20,4473 NaN NaN NaN NaN NaN

21,046 21,3142 NaN 20,9439 20,7711 21,0205 NaN NaN 21,5518
21,1113 21,6605 22,4635 22,4244 23,0429 22,9224 21,969 22,1478 22,0764

NaN NaN 25,2155 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,671 24,0654 24,0092 24,4383 NaN 23,5412 23,4345 23,0971 23,829

19,7019 19,6923 NaN NaN 20,0523 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 19,7064 NaN NaN NaN NaN NaN 20,1407

24,1481 24,3875 24,0945 24,01 25,5961 25,4283 24,6395 24,7194 24,0321
21,207 21,0364 20,859 21,0911 21,9078 21,6509 22,6552 22,7164 21,7536

NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,0454 20,9698 20,8584
20,5474 20,2936 NaN 20,3252 NaN NaN NaN NaN 20,5029
19,5986 19,4662 20,4731 20,9519 NaN NaN 19,4338 19,4131 NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,5788 21,8579 21,4555 NaN NaN NaN NaN NaN 21,7147

21,227 21,8305 20,58 NaN NaN NaN NaN NaN 20,9831
20,8517 20,62 NaN NaN NaN NaN 21,2094 21,0358 21,4146

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 23,9226 23,6007 NaN NaN 23,0575 23,1577 23,1633
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,841 20,6455 NaN NaN NaN NaN 20,448
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,879 23,7753 23,2677 23,1092 NaN NaN 21,8513 21,8539 22,2063
21,9232 21,9641 21,7545 NaN NaN NaN 21,8433 22,3247 21,9631
25,2655 25,1854 24,9092 25,0828 26,0187 26,2479 26,136 25,9409 25,1168

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,2088
21,9929 22,274 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,0308 22,4356 21,7531 21,8404 22,7408 22,5684 22,3146 22,3703 21,4185

NaN NaN 22,7841 NaN NaN NaN 23,8973 23,8579 23,4008
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 23,7769 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,1108

24,4714 23,4481 23,0555 22,9806 24,183 24,4961 23,7497 23,2291 23,7967
20,0568 20,1039 NaN NaN NaN NaN 21,7075 NaN NaN
20,2176 19,8469 NaN NaN NaN 20,4646 NaN NaN 20,237

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,0819 NaN
NaN 24,3224 23,6958 23,8367 25,6596 24,6262 24,0743 24,0776 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,1454 21,1473 21,0393 21,0011 NaN NaN 20,3269 19,8516 20,8564
23,0603 23,0601 23,2461 23,1539 NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,6609 20,9174 NaN 20,2167 NaN 20,9086 20,4957 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,6564 23,4554 23,05 23,2083 24,0483 23,7905 22,8193 23,1121 23,0711
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 20,9238 NaN 20,3323 NaN
NaN NaN 20,7218 20,833 NaN NaN 20,4913 NaN 20,5835
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,4825 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 22,1014 21,8012 NaN
NaN NaN 19,922 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,174 21,0751 21,4996 21,1982 21,9891 21,6656 21,2477 21,2128 NaN
NaN 18,866 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,2691 19,6783 NaN NaN NaN NaN 20,3662 20,8632 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,7756 21,8045 21,9772 22,1585 NaN NaN NaN NaN 21,5818



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,9476 NaN NaN
NaN NaN NaN 19,4103 NaN NaN NaN 19,6801 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,0499 20,1121 NaN NaN NaN NaN NaN 20,3976
NaN NaN NaN NaN 20,3081 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,2375 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

18,881 18,9922 NaN NaN NaN NaN NaN 18,7759 19,2301
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 23,4707 NaN

20,6023 20,5571 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,515
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,2787 20,2302 NaN NaN NaN 20,1183 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,8818 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,4787 22,5431 NaN 21,7744 NaN NaN NaN NaN 22,0593

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,0715 23,0118 21,8144 21,992 23,6087 23,594 21,9445 21,8959 21,2492
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 19,8943 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,994 23,9803 23,7234 23,631 23,8179 23,8035 23,5326 23,6482 23,5086
20,5732 20,7027 NaN NaN 20,751 20,714 21,1092 21,2743 21,4893

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,3343 22,0159 NaN NaN 22,9917 22,933 21,8162 NaN NaN
20,0079 21,0038 NaN NaN 21,514 20,8858 20,5263 NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,5854 NaN 20,1755 NaN NaN NaN NaN NaN 20,4207
21,0367 20,6608 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
26,2118 26,0552 25,3382 25,2039 26,9557 26,9069 25,7577 25,6157 25,3974

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,438 23,0933 24,8266 23,4964 25,0204 24,7337 23,1015 23,2836 23,7927
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,1847 20,8473 21,3047 21,3342 21,7691 21,5667 20,9117 21,6523 20,8057
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,3217 22,356 21,8589 21,8793 22,4602 22,4369 21,9043 22,0234 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,5489 NaN NaN 22,0901 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,8545 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,7612
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,1212 21,5352 NaN NaN NaN NaN 20,4974
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 18,5943 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,1587 NaN 19,8526 NaN NaN NaN NaN 19,6465 19,883
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN 21,0105 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,2044 NaN NaN NaN 20,5331 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,7896 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,827 21,0162 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,0232 20,7326 20,6941 NaN NaN NaN NaN 20,2328
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 23,8467 25,2001 25,2338 24,6514 24,8175 NaN NaN 23,9209
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,9996 22,2751 NaN NaN NaN 23,3903 22,325 NaN
NaN NaN NaN 19,9036 NaN 20,9762 19,8097 19,7322 20,9076
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,6656
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 22,8356 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,4211 23,8479 22,298 22,1379 23,7768 23,2114 21,072 NaN 23,9215
NaN NaN NaN NaN NaN 22,2142 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,6914 23,8882 NaN NaN NaN 23,4196 NaN NaN 23,1646
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



21,2933 21,4043 NaN 20,5591 NaN NaN NaN NaN 20,8893
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 22,919 NaN 25,8425 25,934 NaN NaN 23,5039

27,0454 27,0272 30,8502 30,9678 31,4909 31,2221 30,4291 30,4613 31,3069
NaN NaN NaN NaN NaN 20,6586 20,221 NaN NaN

20,6176 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,9774 NaN NaN NaN 19,9725 NaN NaN 20,1862 NaN
24,0225 24,043 23,3226 23,7627 25,4448 25,3386 24,5105 24,4641 23,4684
19,8195 NaN NaN NaN NaN 19,8471 NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 23,855 23,8006 24,5826 24,2535 NaN NaN NaN

25,0959 25,7012 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 24,1511
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,1343

21,0047 21,0861 20,1892 20,7121 NaN NaN NaN 20,14 21,4644
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,9287 NaN

20,4923 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,204 21,7075 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,2266 NaN NaN NaN NaN 20,4572 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8263 20,8238 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

26,2108 26,0492 25,6753 25,612 27,077 26,8332 26,1927 26,5092 25,6908
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,6672 23,2255 22,0975 22,1536 NaN NaN 22,1458 22,0925 22,7597
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,8345 NaN NaN NaN 21,5581 21,4194 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,2197 20,6246 20,2535
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 22,8752 NaN 21,5444 22,9893 22,9968 23,153 23,0814 22,4188
NaN NaN 26,117 26,1466 27,0739 26,8889 25,5416 25,6605 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,922 NaN NaN NaN 25,4106 25,6624 25,1163 25,4146 24,5189
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,4285 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,5736
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,0922 21,9748 22,1239 NaN 22,9296 22,6708 23,269 23,2957 NaN
21,1111 21,2881 20,9872 21,2897 21,7737 NaN 21,8502 22,2784 21,8039

NaN NaN NaN NaN NaN 21,1803 21,4954 21,4719 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 22,2233 NaN NaN

22,6448 22,2239 22,5055 22,5187 NaN 20,791 22,4366 22,2819 23,4695
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

26,0397 26,1206 25,7847 25,7447 26,5467 26,5093 25,8978 25,7736 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,389

21,4738 21,9804 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,4125 21,5993 23,0018 23,27 NaN NaN 21,7848 21,9083 21,4758
21,7133 21,3914 23,6731 23,5815 25,3872 25,0779 22,7576 22,8617 23,789



LFQ intensity BS15_2LFQ intensity BS16_1LFQ intensity BS16_2LFQ intensity BS17_1LFQ intensity BS17_2LFQ intensity BS18_1LFQ intensity BS18_2LFQ intensity BS19_1LFQ intensity BS19_2
31,2952 31,9014 31,9794 32,4354 32,431 31,8726 31,878 31,5618 31,573
34,0363 34,9122 34,9678 32,8421 32,8778 33,5837 33,6699 34,0274 34,0322
26,7666 23,9299 23,9719 25,3439 25,5144 28,5549 28,6345 28,1915 28,1429

21,273 20,0455 16,994 16,2947 16,932 16,7926 18,4989 16,4178 NaN
26,6994 27,5366 27,6044 26,5601 26,5972 27,0879 27,1115 27,2146 27,2149
25,9697 24,4611 24,6312 22,871 22,8968 25,6816 25,6492 26,1495 26,1611
23,8023 NaN 20,011 23,3435 23,6405 24,2298 23,6792 22,1372 18,6544
28,9587 29,0001 29,0757 26,9176 26,8328 27,506 27,5584 28,4184 28,3623
29,3175 30,0742 30,1339 28,8238 28,7895 29,6068 29,5178 29,2223 29,1611
28,2016 28,5278 28,5068 27,5664 27,7077 28,6853 28,7295 28,6084 28,583
18,9314 NaN NaN 19,1568 17,616 18,9829 17,8216 18,0494 NaN
34,3475 34,6219 34,4488 33,4476 33,4632 34,2248 34,3025 35,5842 35,542
31,5072 32,0661 31,9863 32,0715 32,087 32,5668 32,6159 32,5556 32,5484
29,5409 30,5723 30,5317 27,899 27,8171 28,0044 27,9963 28,284 28,3078
26,8884 23,6581 23,5973 25,5455 25,5607 26,2635 26,2967 26,5202 26,4724
28,2627 25,8622 25,9663 29,6241 29,5477 27,5039 27,4849 27,869 27,7918
27,6245 26,7661 26,9154 24,985 24,7231 27,2867 27,3818 27,8774 27,7854
25,2204 26,6148 26,7116 27,7459 27,6364 28,1646 28,2677 26,5143 26,4239
25,7955 25,9696 26,2249 26,2184 26,0746 26,6779 26,7406 25,895 25,7435
23,9586 19,7399 21,1804 NaN NaN 23,5023 23,3977 23,8801 23,944
25,7438 27,2112 27,1702 27,6552 27,7035 28,4866 28,4624 26,6126 26,7339
26,1201 24,0501 24,1688 24,4923 24,5366 25,3648 25,4961 25,6429 25,6575
27,5797 27,6635 27,7898 28,6953 28,71 27,0425 26,7563 28,2276 28,1731
26,5191 24,9294 24,9296 24,4826 24,713 26,9644 26,9163 26,3996 26,4425
28,1344 29,226 29,1102 26,6514 26,6398 26,2759 26,2212 26,4918 26,506
25,5044 26,1852 26,2458 25,6374 25,3882 26,5442 26,6893 25,6471 25,5363

27,137 28,2489 28,2841 25,9982 25,9435 26,0205 25,9293 26,7406 26,7681
24,117 21,0098 22,0296 NaN NaN 23,1412 23,078 23,9653 23,9753

26,5583 27,0685 27,003 24,5193 24,3929 27,186 27,152 26,6886 26,649
25,2821 26,0052 26,1783 24,3129 24,4026 25,5483 25,5377 25,2335 25,3615
26,3136 25,7944 25,911 24,716 24,7128 26,4506 26,5569 26,4774 26,431
28,8969 27,7858 27,8923 29,7281 29,8071 29,3616 29,2371 27,2904 27,2113
26,9933 26,5448 26,5197 26,036 26,0773 26,0789 25,9272 26,8751 26,828
26,1007 24,7493 24,4318 27,0459 26,8377 25,4634 25,4474 25,6029 25,593
23,8609 NaN NaN 21,9537 21,5309 23,3193 23,3822 23,71 23,8402
26,8339 26,0901 26,2668 27,4637 27,4037 27,3829 27,5372 27,1147 27,0965

28,791 27,6514 27,8008 28,8958 28,9046 29,1442 29,1546 28,3942 28,5724
25,7109 25,6003 25,7303 23,3843 23,4656 26,19 26,2169 26,3936 26,5487

26,204 26,6845 26,6651 24,4013 24,5629 25,5347 25,4109 26,4636 26,4909
27,3873 25,7911 25,9517 25,8381 25,8485 27,4554 27,2813 26,9876 26,9704
28,4844 29,0949 29,1628 26,7436 26,8529 27,4266 27,4143 27,8126 27,7849

26,851 25,4898 25,4678 27,295 27,2621 26,9636 26,8002 26,5009 26,5314
26,948 25,8672 25,9338 28,0696 28,0555 27,385 27,3903 26,1095 26,196

26,4846 25,6053 25,6601 25,085 25,1083 26,5357 26,4109 26,2394 26,1664
25,3696 24,4305 24,3056 25,541 25,4617 25,5584 25,4379 25,104 25,1592
27,3322 26,359 26,4065 25,8751 25,7555 27,4163 27,4242 27,2335 27,3508
25,7224 24,6827 24,7631 26,4039 26,4773 25,9536 26,0618 25,2244 25,2053
23,6163 22,2052 21,5275 NaN 19,9649 23,3518 23,6318 23,9025 23,8267
28,2299 30,5958 30,6001 29,4176 29,419 29,9011 29,8464 29,8826 29,8485
19,9661 21,2239 21,8503 19,6985 19,6813 16,4626 20,8018 NaN 16,4144
24,3761 24,3797 24,2445 23,0743 23,0431 24,4007 23,8739 24,5369 24,5328



27,1213 25,5269 25,5666 25,6058 25,5461 26,8198 26,9682 26,8292 26,7103
32,3633 32,6462 32,7168 32,9522 33,033 33,4878 33,4072 33,7467 33,6441
20,8103 22,7004 23,8652 21,026 18,7288 21,4845 NaN 26,0581 25,8781
25,7323 25,8376 25,8364 22,0318 20,7957 26,0026 26,067 25,913 25,6518

NaN NaN NaN NaN NaN 17,772 NaN NaN NaN
26,295 25,1774 25,2586 26,4402 26,3625 26,4181 26,453 25,4813 25,3301

24,5925 21,6776 23,0844 24,9688 24,802 24,5582 24,3638 23,8937 24,0088
27,06 26,0799 26,1311 26,6855 26,8061 26,8823 26,844 27,0334 27,0969

26,9785 26,7442 26,6709 29,4123 29,4124 27,839 27,9183 27,3169 27,1907
24,4488 22,6116 22,6852 25,2666 25,2729 24,8858 24,7523 23,2811 23,211
24,8795 22,5647 22,7995 21,762 21,4674 23,9088 23,7717 24,4574 24,5449

24,439 24,5719 24,6262 25,3683 25,2659 24,5195 24,3632 23,7951 23,8401
27,5592 29,1041 29,1432 26,5194 26,612 26,8212 26,5757 27,6466 27,6601
24,8925 23,0678 23,2042 23,5104 22,8445 24,5091 24,2299 24,9531 24,6798
23,4516 24,6762 24,6622 23,4238 23,2459 23,9061 24,0676 23,4608 23,6067
24,1344 25,3669 25,4154 23,6389 23,5763 24,4218 24,3072 23,9498 23,7662
27,7672 26,5906 26,5976 27,5358 27,4624 27,321 27,3277 27,3644 27,291
23,5591 21,6984 21,4692 23,5746 22,7362 22,2106 21,5331 22,8172 22,466
31,0215 29,2043 29,2142 28,9085 29,0056 29,8629 29,8494 30,557 30,6354
24,2361 22,8763 22,641 24,2079 24,1079 23,8389 23,6594 23,7719 23,4713
23,6856 22,1277 21,8597 21,9925 22,2243 23,6971 23,3878 23,1984 23,2424
25,4973 20,4843 20,4478 21,6235 NaN 24,6293 24,5026 24,9527 25,0311
25,0473 23,532 23,1042 23,774 23,4197 24,9525 25,0972 24,9964 24,817
27,9454 28,3585 28,3905 28,8556 28,8073 28,524 28,3901 28,7543 28,7081
23,3799 24,5934 24,7454 23,8731 23,7969 23,6413 23,9218 23,5816 23,3719
28,8313 26,5195 26,4102 29,2825 29,2326 27,968 27,8041 27,3101 27,1995
24,5587 22,9177 22,9637 22,8305 23,3973 24,7448 24,4218 24,5737 24,4649
24,8984 23,574 23,4556 22,4991 22,5975 24,2353 24,2053 24,8136 24,8707
27,6163 26,2293 26,3132 27,1619 27,219 27,6385 27,5728 27,1746 27,2302
25,9349 26,2751 26,2428 25,5037 25,5254 26,4052 26,5617 26,0851 26,1081
26,7104 26,0589 26,0532 27,9107 27,8422 26,6728 26,9423 26,6033 26,6382
17,0109 18,5553 17,5811 NaN NaN 18,4942 18,3356 16,627 NaN
22,0186 23,7321 23,5827 22,3775 21,9695 22,1386 21,7784 23,3969 23,0021
26,3122 27,0098 26,8957 24,7441 24,8749 26,1226 26,197 26,7035 26,4837
23,3257 24,0764 24,2258 23,9652 23,9171 23,228 23,4022 23,3864 23,1825
21,3741 24,3865 24,5758 22,0203 20,8849 21,8679 22,1252 21,6897 21,8017
28,6817 27,293 27,2834 27,7707 27,7406 28,1931 28,0119 27,7556 27,6358
25,3088 24,646 24,6488 26,1182 26,2456 23,1782 23,1137 22,8076 22,6454

27,087 28,3668 28,4022 29 29,1425 26,5832 26,666 28,0632 28,1259
22,4668 23,0518 23,2554 26,4034 26,3205 24,0561 24,5552 22,6867 22,5567
28,6569 30,1778 30,2514 28,8044 28,8204 29,7126 29,5041 29,0343 28,8474
21,3328 NaN 20,2007 19,0698 NaN 20,6899 19,8536 21,1613 NaN
24,9008 25,3359 25,379 25,0115 25,0484 25,0314 24,9237 25,4053 25,3321
23,7866 22,6574 22,518 NaN NaN 22,2051 22,5106 23,756 23,8471
25,9745 26,1167 26,1636 26,729 26,84 24,414 24,4895 25,8393 25,7549
26,4617 25,3648 25,3918 27,1178 27,2656 26,9992 26,9228 26,0412 25,931
27,4764 27,9115 28,1606 25,3809 25,2801 27,1094 27,1384 26,5737 26,5035
26,1089 27,5296 27,5596 26,0521 25,9629 26,3584 26,4091 26,317 26,261
28,1402 26,1823 26,1452 27,6855 27,5646 27,4563 27,4144 27,6947 27,6657
30,8874 31,5518 31,4839 31,8154 31,8943 31,9035 32,0035 31,8838 31,9414
32,8784 31,5959 31,6575 33,9292 33,866 30,0289 29,9959 33,3128 33,2275
27,9237 25,9615 25,7922 28,3137 28,2627 26,7133 26,8541 27,1717 27,1372



23,7757 22,6101 22,4813 22,6309 22,7521 23,7077 23,6128 23,5686 23,8048
NaN 19,9408 NaN NaN NaN 23,7052 22,7194 22,449 22,1967

19,902 22,8127 23,026 NaN NaN 23,1653 23,2568 24,2765 24,376
24,351 22,607 22,3106 23,7984 23,8262 23,7634 23,7488 24,0669 24,148

26,2149 25,34 25,4819 27,3339 27,3758 25,8757 25,7126 24,8905 24,9136
26,1446 24,7026 24,8447 23,0717 22,841 25,6781 25,7922 26,1274 26,0778
24,3525 22,4174 22,6702 22,5989 22,6862 23,846 23,6463 24,3907 24,089
24,0334 24,9435 24,9299 24,5189 24,7469 25,1359 25,1445 25,2522 25,2862
26,6647 25,246 25,3468 25,8761 26,0704 27,1582 27,0503 26,3818 26,4358
28,9583 28,0891 28,024 26,7142 26,5406 28,0216 27,9474 29,1769 29,1043

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,8638 23,5935 23,7076 23,7743 23,7726 22,9342 22,856 23,0535 23,1196
26,9062 26,0553 26,0199 27,3911 27,2183 27,1816 27,1614 26,4968 26,5381
25,7093 24,1526 24,2042 26,4522 26,4705 25,7891 25,7048 25,2082 25,3258
24,8791 23,4109 23,1803 23,4117 23,3013 23,9533 23,9137 24,6784 24,8116
26,0063 26,4301 26,5012 26,5089 26,5409 26,1035 26,3084 26,7841 26,8301
22,8042 22,1187 22,0364 21,7648 21,5262 22,6258 22,7795 22,2717 NaN
24,3992 21,6233 21,5245 25,248 25,2088 23,9324 23,7267 23,4638 23,5491
22,6084 23,343 22,3634 22,0436 21,8973 23,0495 22,6906 23,3301 23,2838
23,1615 21,0362 21,2339 NaN NaN 22,936 22,7175 23,6524 23,4425

23,468 22,1166 22,2901 22,5836 22,8498 21,7038 21,4665 22,7661 22,7941
24,4303 24,734 24,6099 24,3649 24,2351 24,046 23,963 25,0195 24,9872

19,347 NaN 19,8753 NaN 18,8523 18,9698 NaN NaN NaN
28,417 28,0387 28,0751 28,8138 28,7819 27,2835 27,2913 26,4579 26,4878

22,3031 21,8829 21,5464 NaN NaN 22,8396 23,2952 NaN NaN
25,6183 23,7465 23,7627 26,5353 26,5259 24,787 24,9066 24,8516 25,0004

27,461 26,0024 25,8511 24,1842 23,9657 26,6815 26,9054 26,9923 26,9293
NaN NaN NaN 19,1977 20,1494 23,2267 23,2289 NaN NaN

23,8761 20,8376 22,0911 23,7781 24,0073 23,4405 23,5551 23,406 22,9431
23,6051 24,946 24,7656 23,6531 23,5724 23,6416 23,3153 23,4162 23,5159
24,6702 23,3998 23,1766 26,0553 26,1775 24,8223 24,7549 24,1338 23,9447
29,5534 30,0955 29,9598 30,286 30,2826 30,5627 30,4414 30,6467 30,4581
24,6223 25,7925 25,6113 23,4981 23,5148 24,8608 24,3715 25,0318 24,9596
25,6692 25,0451 24,8716 25,0316 25,2781 25,3043 25,1814 25,4883 25,6287
25,6946 24,3307 24,3947 25,7616 25,8009 25,0008 24,9236 25,2905 24,9234
22,7138 22,1613 21,7164 21,1311 21,5724 22,3102 21,8421 22,7093 22,0637
25,5814 24,5042 24,4731 26,2008 26,4731 25,2433 25,3099 24,6278 24,3495
28,5486 29,0472 29,1839 29,3009 29,3716 29,6575 29,6804 29,1783 29,3549
27,9072 28,6119 28,6083 29,1413 29,1604 27,442 27,6047 28,6598 28,57

NaN NaN NaN 23,1043 23,1353 19,4646 NaN 21,1024 21,0078
23,0461 24,6336 24,6129 24,4565 24,634 22,2912 22,0376 22,9287 23,2686
24,3271 33,8322 33,4757 25,7765 25,8372 26,3342 26,12 24,9783 24,8097
22,3204 25,8372 26,023 24,8916 24,8132 23,4974 23,3864 23,5922 24,1049
24,3258 22,5094 22,643 22,8562 22,8843 24,14 24,0362 24,1264 23,8436

24,494 23,2819 23,3624 23,7415 23,623 24,6137 24,3186 24,4036 24,5472
31,829 30,7775 30,8658 32,7396 32,61 30,5857 30,7975 31,7503 31,8734

24,2824 23,4556 23,1423 23,1179 22,9779 24,4068 24,3343 23,945 23,8881
24,7349 20,976 19,9472 23,6263 23,5043 24,487 24,4185 22,3116 22,1472
23,8896 21,8873 21,9907 22,2561 22,4746 24,6148 24,5309 23,6361 23,6742

23,554 22,1967 22,6655 23,7358 24,005 22,7796 23,6856 20,9935 22,1216
24,7436 23,4779 23,137 24,8099 24,7942 24,648 24,6013 23,6276 23,8642

23,457 20,6847 21,3321 22,9004 22,8962 22,7422 22,926 22,9705 23,5162



23,2647 21,5269 21,2391 23,3724 23,543 23,4768 22,7783 22,735 22,7052
27,3769 29,9232 29,939 29,4482 29,5031 28,3681 28,3284 29,5646 29,558
21,5971 NaN NaN NaN NaN 20,2762 20,5107 NaN 20,8448
21,7289 23,6469 23,5996 22,2025 22,0066 23,1018 23,0804 22,7635 22,9986
23,1558 22,085 21,7825 22,8417 22,6835 23,0347 23,2022 23,1182 22,9826
21,3109 NaN NaN 21,7551 21,2374 21,9097 22,2204 21,2435 21,5914
24,5716 29,8637 30,0025 26,0711 26,0789 26,5779 26,9339 27,4697 27,5144
27,3694 25,4126 25,4572 27,6094 27,6039 26,7348 26,6914 27,6012 27,2817
24,1125 24,0305 23,8614 22,1776 22,3074 25,0762 25,3652 24,1943 24,4063
31,8467 31,6787 31,8775 32,9936 32,9638 31,3564 31,3866 32,7795 32,9717
22,4277 22,3678 22,6044 23,0148 22,9851 21,9561 21,6844 22,935 22,9103
24,8506 22,7787 22,6281 25,1969 25,3815 24,5381 24,7686 24,3225 23,6873
29,1076 30,3836 30,3259 30,1977 30,2059 27,7908 27,6805 28,933 28,9548
25,0054 23,5992 23,1909 25,1754 25,124 24,3604 24,3049 24,1199 24,0402
21,3831 23,3386 23,5301 22,5267 22,3727 21,9432 22,1817 22,0299 22,6236
29,3936 29,9879 30,0828 29,1774 29,327 30,5029 30,4547 30,5981 30,5153
24,5037 23,2839 23,1127 23,2167 23,3406 24,2777 24,1156 24,0423 24,0358
22,8701 22,6151 22,389 21,5001 21,5543 21,9762 22,1502 22,5978 23,2874
20,9748 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,3277 NaN

NaN NaN NaN NaN NaN 18,5162 NaN NaN NaN
22,0922 NaN 20,2276 22,9993 22,7593 22,5247 22,2046 20,4298 NaN
22,4725 20,4623 21,0079 22,8423 22,3483 21,1969 21,5414 22,4042 22,4962
24,2561 22,2974 22,6278 22,9594 22,9036 23,8915 23,9631 24,1723 24,2201
22,1632 NaN NaN 21,948 21,8498 22,5227 22,1292 21,5012 21,981
22,4232 23,2002 23,1964 23,1844 23,434 21,7718 22,0017 22,4577 22,5173

24,066 23,5783 23,6107 23,6966 23,5906 24,1787 24,2703 24,0051 24,2431
23,1028 24,0769 24,4886 22,073 22,271 22,8158 23,271 22,8261 22,5273
28,6053 29,4744 29,4298 28,69 28,6991 27,3588 27,3583 27,8148 27,6958

24,495 23,5068 23,385 23,8306 23,7791 23,6205 23,4641 24,67 24,5438
22,9703 NaN NaN 22,435 NaN 22,831 23,0096 23,2568 22,6088
30,1308 24,7982 24,9086 29,0169 29,1987 30,5579 30,6209 30,2519 30,2177
24,3024 23,6836 24,0218 23,9375 23,5946 24,423 24,3748 23,9235 24,0265
27,9902 26,9786 27,0394 25,8856 25,9993 27,509 27,5023 27,7654 27,9691
27,9463 26,4261 26,6464 28,4506 28,4574 27,537 27,3699 27,3003 27,4115
27,1808 25,9767 26,2323 25,9513 25,8214 26,0667 26,245 26,8045 26,7624

23,924 22,2439 22,1543 21,5217 22,4732 23,0139 23,3962 23,9662 24,0871
22,9773 21,3528 21,098 23,862 23,6944 22,3742 22,5382 23,4158 22,5201
23,6913 NaN 21,9946 23,2516 23,0295 23,2528 23,0818 22,8476 23,208
23,6875 21,2791 21,5603 23,5258 23,3264 23,4135 23,2433 23,5179 22,6384
22,7656 23,7861 23,312 21,2197 21,2648 21,7977 21,1083 22,6119 23,0221
24,2878 22,7914 22,6859 20,265 NaN 23,7215 24,0463 24,0221 23,6973
26,8014 24,6242 24,8227 23,939 24,1429 24,9753 25,1255 25,9826 26,0876
25,4583 24,8401 24,744 26,2262 26,0477 25,6096 25,6236 24,7169 24,7424
26,4242 27,0619 27,1892 27,2407 27,3229 26,1013 26,2481 27,2267 27,2255

23,366 23,5153 23,2823 24,1822 24,1042 23,5516 23,5409 22,7876 21,7482
21,2808 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
24,4761 24,5837 24,4727 23,5218 23,4785 24,0803 23,8309 24,4922 24,2468
23,7661 21,923 22,0278 NaN NaN 23,2676 23,2009 23,6422 23,4975

20,549 20,6576 NaN 19,4951 19,63 21,0694 20,6436 NaN NaN
23,8179 26,3035 26,1812 24,0589 24,3949 25,1396 25,3257 25,09 24,8859
24,2517 23,4022 23,4807 24,7575 24,6432 23,9177 24,0678 23,5805 23,3577
22,9362 NaN NaN 21,1127 21,036 21,3202 21,6582 22,6909 22,4454



23,5323 22,5024 22,6581 23,8972 23,8585 23,2154 23,4471 22,208 23,1277
23,0494 NaN NaN NaN NaN 22,4073 21,882 22,785 23,2306

23,707 22,5917 22,1543 24,8206 24,8832 23,5946 23,4224 23,4017 23,3512
23,3491 21,3549 20,718 21,0871 20,7768 22,22 22,355 23,2058 23,2704
20,7521 22,2667 NaN 22,5657 23,0728 20,0833 20,7152 23,2587 23,107

22,185 NaN NaN 21,7079 21,8378 21,8754 22,306 21,9434 21,3109
21,3487 21,4911 21,2325 23,4416 23,7182 20,2391 20,8945 21,6452 21,8095
22,4206 NaN NaN 23,1018 23,0993 21,8789 21,8591 21,7762 21,811
28,7569 32,0326 32,1096 31,6177 31,5873 29,9725 29,8928 31,4658 31,4507
25,0819 27,1693 27,0461 26,7003 26,6345 23,6543 23,83 26,5423 26,3082
22,4536 21,2903 21,2421 22,4326 21,7112 22,0661 22,0189 NaN 21,4148
22,4885 20,8371 21,2833 21,7461 21,589 22,8017 22,9355 21,9716 21,9752
27,0057 26,1539 26,0296 27,0294 27,0367 26,7892 26,7028 26,7272 26,736
26,7146 25,5416 25,5092 25,0207 25,4034 26,6855 26,8735 26,6588 26,6698
22,1512 NaN NaN NaN 21,5387 21,4918 21,5739 NaN 21,676
21,7404 22,6186 22,7172 20,4779 20,6574 20,3996 21,4254 21,9131 21,5557
23,5811 23,5092 22,9541 23,0277 23,2406 23,3547 23,0793 23,7583 23,8589

22,525 24,1981 24,0677 23,0409 22,9264 22,0233 21,8351 22,9702 22,7303
21,0098 20,3334 NaN 21,3299 20,9616 21,198 20,8571 NaN 20,7833

NaN 27,3694 27,4753 NaN NaN 20,1101 19,3625 NaN NaN
23,5715 23,1987 22,9961 24,8719 24,7425 23,7238 23,7909 23,0133 22,4333
30,5579 24,8832 25,1987 29,3504 29,5891 30,7683 30,7678 30,4475 30,3196
23,9843 24,2522 24,1884 25,2141 25,0704 22,4212 22,8761 24,172 24,1632
25,9805 24,2517 24,1769 27,5557 27,4532 25,4767 25,381 24,8685 24,9221
24,9216 24,1566 24,2282 25,1184 24,973 23,7982 23,7378 24,3867 24,3951
16,8424 NaN NaN NaN NaN 17,2829 NaN NaN NaN
22,0924 NaN NaN 22,156 22,2394 21,4967 21,1405 21,1925 20,8551
25,1389 24,1345 24,121 25,1103 25,4482 25,5155 25,4802 24,7206 24,953
23,4599 23,5014 23,4756 24,4072 24,4596 23,8064 23,3019 23,5039 23,2512
23,1098 21,7451 21,129 22,2062 22,3497 23,0754 22,9696 22,2941 22,3928
24,7096 23,3389 23,4978 24,8349 24,7655 24,3046 24,393 24,5132 24,3595
23,3732 NaN 22,5967 23,7159 23,7665 23,3303 23,3996 22,4005 22,6739
22,0173 22,8824 22,6039 21,0792 21,2403 NaN NaN 22,2368 22,1607
27,4712 26,4562 26,6168 28,2735 28,42 25,6901 26,0973 27,7046 27,6115
22,6909 19,1525 20,5115 23,5503 23,3476 21,0453 21,2465 20,4766 20,5149
23,5145 22,1506 21,9564 NaN NaN 22,9206 22,754 23,5748 24,2946
23,0815 21,1822 21,4058 21,0926 NaN 22,6424 22,5279 22,7514 23,0208
22,6499 23,2321 23,0666 23,619 23,3465 21,5478 21,986 23,1229 23,0754

23,52 22,1325 22,6008 22,5138 22,2452 23,8561 23,9548 23,2092 23,0764
24,0438 22,8678 22,8206 23,1234 23,3782 23,6337 23,9829 24,1197 23,9759
19,8326 20,4645 20,06 20,6226 NaN 19,8411 NaN NaN NaN
22,0739 21,8879 21,7149 22,5904 22,3561 21,9902 21,6578 22,3168 22,0528
22,7621 22,5572 22,6913 23,3354 23,5653 22,3139 22,5444 23,5366 23,554
22,5518 23,1586 22,9588 21,9353 21,6542 21,6665 21,8895 21,9351 22,0107

NaN NaN NaN 20,5882 19,2276 17,9729 NaN NaN NaN
27,8218 27,3465 27,4519 28,7901 28,74 27,982 27,7218 27,123 26,8198
21,5594 NaN NaN NaN NaN 20,9831 21,3711 21,5533 21,35
21,5338 22,9223 22,7489 20,684 20,4967 NaN NaN NaN 20,7525
30,7828 28,4459 28,3581 31,6401 31,7374 26,9553 26,8553 29,3715 29,459
26,5318 27,1571 27,1696 27,1964 27,2715 26,9937 26,9243 27,9189 27,8144
23,1604 21,3868 21,2214 22,7331 22,8003 21,6811 21,6349 21,9754 22,1408
24,2567 23,765 24,0142 25,2738 25,3814 23,0094 23,2998 22,8724 22,7466



22,4317 NaN NaN NaN NaN 21,6315 21,7364 22,683 22,9134
21,7699 21,4106 NaN 22,2401 22,0452 22,4744 22,5909 NaN NaN

NaN 22,4118 22,3135 NaN 20,9584 NaN 21,8441 22,1563 21,7853
22,823 24,0266 23,9014 23,4275 23,3897 24,5938 24,5219 23,8321 23,6601

30,1031 29,7698 29,9874 30,5641 30,4683 30,3161 30,5794 30,2539 30,2746
22,3417 NaN NaN NaN NaN 21,532 22,3204 22,5128 22,3375
20,6104 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,6687 21,589 21,5227 22,2468 22,185 21,7102 21,8843 22,7181 23,1053
21,0697 NaN NaN 21,3371 22,1031 21,6613 21,9064 NaN NaN
21,0253 NaN NaN 22,651 22,1841 NaN NaN 21,3399 21,5278
20,6108 21,0982 20,9449 NaN 21,8806 20,8217 21,1331 21,1398 20,7643
23,0706 21,2388 NaN 22,2205 22,482 23,3872 23,4018 22,2626 22,9391
21,1625 NaN NaN NaN NaN 21,5219 NaN 21,6059 NaN

NaN 21,3164 22,0987 21,0219 NaN NaN 20,6118 NaN NaN
23,2876 32,9058 32,7556 24,8065 24,9408 25,2452 25,6813 23,7143 23,719
27,7303 26,5343 26,7058 25,4739 25,6415 26,8796 26,9528 27,2889 27,1677
24,4955 22,1175 NaN 23,4777 23,5997 23,5104 23,0214 23,3248 23,3935
23,8441 25,1701 25,1663 24,4741 24,4725 23,628 23,6949 25,0619 24,702
21,7275 22,134 22,0296 22,0414 22,807 NaN 21,9434 21,849 21,5747
22,8566 21,3485 21,0904 22,2025 22,2413 22,5291 22,4601 23,3095 23,288

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,6422 NaN 21,4014 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
24,9372 25,3816 25,379 23,8312 23,726 25,3626 25,4229 24,8505 24,5364
20,6304 20,9411 21,1757 21,6435 21,3413 20,4603 20,5934 21,1363 21,0456
24,1651 23,6437 23,5496 NaN NaN 24,2196 24,219 23,2222 23,2755
22,1938 22,4759 22,9235 21,0806 NaN 23,4947 23,2653 22,8346 23,0195
25,6188 24,1715 24,2442 25,3138 25,2443 25,1795 25,2448 23,8312 23,6437
23,2402 25,0164 25,0741 23,9404 23,702 22,9665 23,0468 22,1627 21,9027
24,4503 22,6696 22,9887 24,0554 23,9851 23,5268 23,2964 24,5305 24,6149
23,0451 21,3427 21,7059 23,5605 23,5486 23,0062 23,392 22,6491 22,3104
24,4955 22,7599 22,6861 21,1971 20,6448 24,1512 24,1538 24,3807 24,2891
21,5115 NaN NaN 22,3365 22,5726 21,5259 21,4275 NaN NaN
22,8939 23,2565 23,1772 23,1002 22,6846 23,3986 23,5277 23,8569 23,9664
23,0197 21,5027 21,1727 22,5023 22,1013 21,928 22,1592 22,2313 22,4922
23,6646 22,7437 22,9132 22,7993 22,729 23,6834 23,3705 23,1083 22,9293
22,6868 20,8937 21,173 21,0417 20,838 22,2363 22,2874 22,2718 21,8819
21,8189 21,9436 21,6972 22,0532 22,4688 21,4322 21,7096 21,919 21,9187
21,2457 NaN NaN 22,5659 22,5183 NaN NaN 22,0322 NaN
21,1476 20,5829 NaN NaN NaN 21,1638 NaN 21,0042 20,9936
23,6415 22,4888 22,4631 21,9787 21,5939 22,6554 22,7802 23,5292 23,5953

20,926 NaN NaN NaN NaN 20,8917 21,3492 21,0022 NaN
20,1239 19,686 NaN NaN NaN 19,0887 18,2324 20,0983 20,9752

NaN 22,6543 23,5592 23,4663 23,4308 NaN NaN 21,743 21,4594
22,0382 20,5417 20,948 21,5388 21,946 21,9297 21,6658 21,0136 21,0427
20,9096 NaN NaN NaN NaN 20,7609 20,8525 20,8365 21,6498
22,9299 NaN NaN NaN NaN 22,652 21,9996 22,696 23,1062
22,5449 NaN NaN 21,5676 22,3843 21,4071 20,7162 20,9835 20,392

22,217 22,6919 22,6946 23,3709 23,1539 21,103 21,6014 23,654 23,4289
22,2388 21,6464 21,2917 22,8999 22,1777 22,0437 21,6133 22,5754 22,4494
23,1359 21,5296 21,3769 21,355 21,2004 22,3374 22,3518 23,0702 22,8929
24,9784 21,9714 21,7962 24,5194 24,6494 23,7105 23,7032 23,1843 23,117

NaN NaN NaN 21,9229 22,0906 NaN 20,6086 21,2161 NaN



20,5736 NaN NaN 21,1856 NaN 20,3703 NaN NaN 19,8453
25,6638 24,7704 25,0007 25,9908 26,1147 26,6367 26,549 25,7633 25,4448

NaN NaN NaN 22,2174 22,128 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,7766 22,2356 NaN NaN 20,7292 NaN NaN NaN

22,4241 22,7288 22,6954 21,8969 22,1516 22,9443 22,9137 22,757 22,8942
24,5246 22,9131 23,1101 22,6291 22,5619 23,8537 23,9935 24,5399 24,7134
22,4529 NaN NaN 20,9291 NaN 22,1266 22,4535 22,6651 22,6155
21,9018 20,8011 21,1148 NaN NaN 22,1866 21,6277 21,6244 21,3974
25,0118 26,4877 26,3746 23,9903 24,0191 24,5908 24,7396 25,661 25,5358
24,3432 26,8755 26,8978 24,9934 25,044 25,3055 25,5645 24,7402 24,7775
24,4501 23,6306 23,9258 25,6528 25,7324 25,1053 25,3449 23,7432 23,6567
24,2441 24,9716 24,8564 23,8095 23,7122 24,8574 24,9064 24,3412 24,5271

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,0294 NaN NaN 22,9998 22,9193 21,7334 21,4219 22,8517 22,3684
28,3446 29,4809 29,3483 28,8839 29,215 25,8541 25,6501 28,5352 28,6653
24,4903 22,9739 23,0424 23,4827 23,3185 23,7915 23,6382 24,3912 24,2709
21,5232 22,2392 22,5394 20,9866 20,6085 22,1139 22,0602 21,5475 22,0928

20,27 18,7542 19,674 25,5583 25,4799 22,7597 22,64 21,6845 22,0508
NaN 23,4246 24,4415 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,3045 23,0752 23,2116 22,4926 22,539 24,972 24,8815 24,0655 24,0297
NaN NaN NaN 21,9099 22,0934 NaN NaN NaN NaN

21,3166 22,4888 22,3864 22,55 22,9213 22,5764 22,1541 23,9035 23,9986
21,3382 20,9914 21,0228 NaN 20,9124 20,9001 21,981 20,9631 21,0132
21,3804 NaN NaN 20,4272 NaN 19,9759 NaN 20,8848 NaN
24,5824 23,0319 23,1379 25,3998 25,3727 25,3072 25,1923 23,4947 23,2736
23,5445 21,4157 21,3072 21,959 22,2838 22,9848 23,2691 23,2631 23,4424
20,3053 NaN NaN NaN NaN 19,9355 20,916 NaN NaN
20,6097 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
24,0926 22,411 22,7761 23,453 24,1937 23,402 23,697 24,3636 24,1856
21,4236 NaN NaN NaN NaN 21,1029 NaN NaN NaN
26,5842 25,6245 25,8213 27,9985 28,1165 27,1028 27,3302 25,4475 25,4289
20,7987 NaN NaN 21,2709 NaN 21,2669 20,9011 21,4528 20,9499
21,1102 NaN NaN NaN NaN NaN 20,8779 21,6232 22,2998
21,4034 21,0399 NaN NaN NaN 21,3891 21,7878 21,313 20,7985
22,1228 23,243 22,1225 23,1833 23,328 21,5766 21,4623 22,2165 21,9426
22,0758 20,3358 20,5088 NaN NaN 22,0386 21,8272 22,4163 21,8538
21,0585 NaN NaN 20,1229 NaN 20,4283 21,3936 NaN 20,621
23,3749 24,6812 24,8352 24,5824 24,3866 22,969 23,0081 24,9068 24,7584
21,6297 NaN NaN 21,6259 21,7041 22,3071 22,007 NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,3644 22,7013 23,4609 23,1957 22,9749 23,3568 23,0187 23,196 23,2977
23,4183 25,2472 25,2537 23,0626 22,9782 23,8785 23,8596 23,5723 23,6641

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,0692 22,4088 22,4793 22,7353 22,7693 23,771 23,7613 23,787 24,0193
22,0216 NaN NaN NaN NaN 21,9181 NaN 21,8435 21,5961
20,5763 NaN NaN 20,3564 20,6337 NaN 20,3776 20,3814 NaN
23,5716 22,2919 22,1495 22,8509 22,4578 23,5557 23,619 22,4859 22,6085

NaN NaN NaN 21,2152 21,1734 NaN NaN NaN NaN
21,533 NaN NaN 21,1408 21,1888 NaN 21,1292 21,628 NaN



18,8358 25,3956 24,8973 20,1188 19,2506 20,2139 NaN 20,259 NaN
23,3753 25,6012 24,9038 24,324 24,408 24,6706 24,7445 24,2478 24,3539
21,3864 NaN NaN 21,8683 22,1119 21,7015 21,7414 20,0855 20,7548

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,5427 23,1822 23,1023 NaN 22,8011 22,5075 22,3245 NaN NaN
20,3244 20,2193 19,8811 19,8015 NaN NaN NaN NaN 19,7718
23,5522 24,3515 24,6927 24,5388 24,6914 24,3969 24,0628 25,1135 25,2115

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 22,363 NaN
21,3304 NaN NaN 20,7432 21,7576 20,3938 NaN 20,6595 NaN
22,3376 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 22,1572
22,8367 23,2037 23,2633 21,4346 21,7846 23,5087 22,9154 22,2751 22,3342
22,5892 NaN NaN NaN NaN 22,4105 22,5864 22,6627 22,3916
22,0728 NaN NaN NaN NaN NaN 21,6186 22,0121 21,6035

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,7685 NaN NaN NaN NaN 20,2334 21,1635 20,2912 NaN
21,1478 NaN NaN 21,1723 20,9248 20,6545 20,7222 NaN NaN
24,4595 23,318 23,5559 23,9456 24,312 24,2248 24,1914 24,4674 24,2775

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
25,6522 26,1122 26,0511 25,4275 25,2994 25,3378 25,3936 25,8939 25,9812
25,7717 26,822 26,8906 25,9459 25,6939 26,5234 26,6799 26,4321 26,2945
20,6553 20,2335 NaN NaN NaN 21,4845 21,2859 22,433 21,6052
21,1266 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,9369 26,4614 26,2655 24,1451 24,6155 24,7769 24,6643 25,5415 25,527
23,1095 21,6684 22,1269 NaN NaN 22,3036 22,8407 22,0029 21,9442
19,7356 19,7795 20,1635 20,4258 20,9219 20,6996 NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,0748 22,8323 22,7904 21,9467 21,7876 21,5351 21,5105 23,1611 22,9624

20,686 20,6848 NaN 22,1032 22,1189 20,8315 20,8976 NaN NaN
20,8561 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,8198 20,7248

21,259 NaN NaN NaN NaN 21,1502 21,2515 21,3738 21,2269
21,007 NaN NaN 20,897 NaN 21,8155 22,0809 NaN 20,7597

19,6789 NaN 19,7011 NaN NaN 20,5911 20,3471 20,3754 20,0765
20,216 21,0509 20,8525 20,8496 21,2381 NaN NaN NaN 20,6569

19,9197 NaN NaN NaN NaN 19,7822 19,5226 NaN NaN
20,6244 NaN NaN NaN NaN 20,1515 20,2123 NaN NaN
20,5258 NaN 20,3766 NaN NaN 20,5961 20,0317 20,4161 20,4714

21,99 21,0698 19,892 NaN NaN 21,4532 21,5961 22,1923 21,8616
20,3871 20,8363 20,6084 20,6787 20,7784 20,5793 20,8154 20,8723 21,2505

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,195 20,651 NaN 21,3723 21,3105 22,6563 22,6965 22,2862 21,8647

20,0906 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,7052
21,5055 NaN NaN NaN NaN 21,7628 21,3925 21,5428 20,8796
21,1888 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,6297 20,9378
22,3192 NaN NaN 21,1481 21,0832 22,6912 22,5139 23,0798 21,1087

NaN 20,8207 20,7509 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 27,8051 27,8627 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,3652 NaN 20,2342 20,827 NaN 20,7494 20,7087 20,9065 NaN
22,9563 NaN NaN NaN NaN 22,027 21,9511 23,2768 22,7388
22,1448 22,5247 22,5295 22,537 22,3331 22,4286 22,5265 23,1051 22,9735
20,0446 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,6789 20,8956 21,1376 21,5353 22,115 21,4493 21,2871 NaN 20,9051
20,0603 NaN NaN NaN NaN 19,7567 NaN NaN NaN



20,2805 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,2739 NaN NaN 22,2207 22,5023 21,9341 22,1988 21,0153 21,4216
20,7963 NaN 20,3146 NaN NaN 20,2915 20,6852 20,9034 21,1169
26,1261 24,9277 24,926 26,7196 26,5596 26,4868 26,6644 24,6007 24,5121

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,6191 NaN 20,8088 21,395 21,6314 NaN 21,4927 21,7951 21,6568

27,111 26,0086 26,1993 25,2994 25,4526 27,1828 27,4972 27,1651 27,2458
22,5588 22,0625 21,7908 21,9511 22,4348 22,0673 22,2695 21,981 22,2251
22,6273 NaN NaN 21,852 NaN 22,6779 22,3548 21,7507 22,1659
19,1082 NaN NaN NaN NaN 20,8603 21,4165 19,3956 NaN
21,6186 21,6037 21,2279 20,7673 20,7791 21,0373 20,7168 20,9062 NaN
26,7369 26,3747 26,3781 27,9393 27,9159 26,742 26,7222 26,0871 26,1331

NaN 22,1852 21,667 NaN 21,7757 23,5737 23,0826 NaN NaN
19,5502 NaN NaN 22,5637 22,7324 NaN NaN NaN NaN
21,7193 NaN NaN 21,3385 21,364 21,0556 21,0651 20,539 20,6894
20,7792 NaN NaN 21,0432 20,7104 NaN 20,3561 NaN NaN
20,8516 21,1572 21,2068 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,1151 NaN NaN NaN NaN 21,8209 22,4548 22,6362 23,1447

22,368 NaN NaN 21,9751 22,2578 21,4486 21,6283 22,5242 22,6145
21,5799 NaN NaN NaN NaN 20,7452 20,5367 20,8783 20,6159
25,2269 23,5585 23,478 25,0282 25,0905 25,2933 25,4125 24,6065 24,7098
22,0281 20,3416 NaN 21,4553 21,4874 22,7642 21,9184 22,693 22,0551
26,2002 25,2189 25,4144 24,737 24,9791 25,5326 25,6804 26,0916 26,2935
25,5192 NaN 20,5538 22,4955 22,3173 24,9105 25,0299 24,6325 24,8148
21,0201 NaN NaN NaN NaN NaN 20,5418 NaN 20,7498
23,6827 22,222 22,5908 25,1722 25,0065 23,0828 22,7417 23,3254 23,2248

NaN NaN NaN 22,4742 22,2169 NaN NaN NaN NaN
23,1199 23,2377 22,63 24,0976 24,0261 23,0392 23,1381 22,4837 22,0454
24,3215 27,5886 27,3484 25,9847 26,1098 24,0578 24,2341 25,4157 25,343
22,4582 22,3035 22,5014 22,2463 22,7637 22,1 21,7279 22,4482 22,4987

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
25,8181 24,7543 24,5977 24,2689 24,082 25,7221 25,7412 25,8081 25,5782
23,7303 21,8205 21,7264 24,2743 24,1236 23,9558 24,0709 23,4425 23,606
23,4233 23,4328 23,3372 23,2623 23,265 24,0869 24,4942 23,6046 23,6402

NaN 21,3912 21,4016 NaN NaN 21,66 20,5058 NaN 20,9687
21,3143 NaN NaN 21,1904 NaN 21,5634 21,0856 NaN NaN
23,1496 NaN NaN 22,3143 21,7896 22,3243 22,9393 NaN NaN
19,8761 NaN 20,1162 NaN 20,4843 NaN 20,5165 21,0364 20,708
21,6215 NaN NaN NaN NaN 21,2084 21,5936 20,4071 21,2638
20,3454 NaN 20,1696 NaN NaN 20,0776 NaN NaN NaN
24,4889 23,9241 24,0857 23,5201 23,6475 24,8872 24,978 24,7133 24,8752

NaN NaN NaN 20,7898 NaN NaN NaN NaN NaN
20,1593 NaN NaN NaN NaN 20,2463 19,8782 19,7514 NaN
20,9623 NaN NaN 20,7551 21,0449 NaN NaN NaN NaN
21,5301 NaN NaN NaN NaN 21,2206 20,938 21,661 21,524

NaN 21,9071 21,8949 20,1345 NaN 20,1461 20,3451 20,703 20,0319
21,0206 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,7078
21,5188 NaN NaN NaN NaN NaN 20,4836 20,6412 20,9574

NaN NaN NaN NaN NaN 20,7899 NaN NaN NaN
20,3195 NaN NaN NaN NaN 20,3886 NaN NaN NaN
23,2929 NaN 22,3942 23,5229 23,1671 23,5601 23,791 22,644 23,096
21,3288 NaN NaN 20,8746 20,9184 21,7513 22,013 21,0302 21,1009



19,9469 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,8024 25,3793 25,3377 24,6794 24,7098 25,1232 24,7167 24,7511 25,1067
25,1999 25,9888 26,2775 27,1447 26,6979 26,8267 27,2566 26,1772 26,2255
24,9452 24,6477 24,8472 25,3346 25,0902 25,1284 25,0881 25,432 26,0961
24,7466 25,9955 25,8748 23,6897 NaN 26,818 26,7574 26,4032 26,0776
25,6918 24,5655 24,5774 26,3297 26,2396 26,1217 26,1578 24,493 24,3943

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,855 NaN NaN NaN NaN 20,9047 20,7388 20,673 20,917
21,8556 NaN NaN NaN NaN 21,2684 21,6348 21,4223 21,8504

NaN 20,7474 20,5725 NaN NaN 21,0647 20,3512 NaN 19,9413
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 19,2402 20,2567 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 20,1758 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,46 NaN 20,6383
NaN NaN NaN NaN NaN 19,9884 NaN NaN NaN

21,208 NaN NaN NaN NaN 21,4406 21,2115 21,3745 20,9537
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,0798 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,4556 NaN NaN NaN NaN 21,7362 21,8351 NaN 21,7487
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,6911 21,6487 21,8462 20,9942 21,1155 20,9218 21,1368 21,0325 21,2922
20,5208 NaN NaN 20,5719 20,2362 20,5981 20,8149 20,5934 NaN
22,8973 22,8764 22,7854 NaN NaN 23,5336 23,2624 NaN NaN
20,6957 NaN NaN NaN NaN 20,6069 21,184 NaN NaN
24,3414 23,5331 23,6675 NaN 21,802 24,9657 24,6664 24,6568 24,7704
20,5793 NaN NaN 20,8251 20,8046 20,2171 20,4249 20,3394 20,1311

19,696 22,8826 23,4446 19,6794 19,7005 NaN NaN NaN 19,8341
23,0043 21,9114 21,9609 20,9157 21,273 22,6146 21,8918 23,3484 23,016
20,6858 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,3341
21,5232 NaN NaN 21,7773 21,6016 20,6521 20,3847 NaN 21,3506

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,1408
21,6084 NaN NaN 21,191 21,08 NaN NaN NaN NaN
21,0035 NaN NaN 21,3097 21,4178 NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,4791
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,8642 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,3801 NaN NaN 20,9615 22,3375 NaN NaN 19,0287 18,8178
21,0944 21,2579 21,8865 NaN 20,5623 21,8262 22,0337 22,4851 22,1891
19,2654 NaN NaN NaN NaN 22,0717 22,1488 20,3567 20,7152
21,7205 21,2134 NaN 21,1343 21,7312 NaN NaN NaN NaN
21,9108 NaN 21,6061 22,0276 21,8505 NaN 21,5922 21,2631 21,6121

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,2838 NaN NaN NaN 21,1314 20,7301 20,6865 NaN 20,9616

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 22,8731 22,8933 NaN NaN NaN NaN

20,1625 20,9741 20,4406 22,2602 22,071 20,2759 20,2107 19,8678 20,2246



21,1512 NaN NaN 22,443 22,8713 21,4178 21,4017 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,2503 NaN 20,9805 NaN NaN 21,3978 21,2511 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 20,6859 NaN NaN NaN

21,9028 21,446 20,7384 21,8593 21,2518 21,2441 NaN NaN 21,1974
21,0755 NaN 20,1969 NaN NaN 20,6746 20,8737 NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,187 20,7281 20,9543 NaN NaN 21,2703 20,8817 21,1925 20,9441

NaN NaN NaN NaN NaN 20,2533 NaN NaN NaN
20,6146 NaN NaN 22,5355 21,6756 NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,7948 NaN 24,4113 NaN NaN 25,8639 25,6553 23,6289 23,2679
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,9349 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,6683 20,8445 NaN NaN 20,9603 NaN NaN NaN NaN
22,3626 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 22,1485 21,9374
25,0378 25,6075 25,8975 26,1834 26,0703 25,8821 25,7741 25,0586 24,8699
21,9352 NaN NaN 21,5942 21,246 NaN NaN NaN NaN
23,5937 23,6113 NaN 24,372 24,2241 25,1829 25,2829 23,8044 24,0454

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 22,1457 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 24,8553 24,7609 NaN NaN 21,6627 21,3959 21,102 21,0188
NaN 20,9901 NaN 21,0057 21,0532 19,7439 NaN NaN NaN

23,8425 25,0925 25,1139 25,1509 25,034 25,4281 25,2355 25,3277 25,1331
20,9257 20,2098 NaN NaN NaN 20,385 20,5055 20,408 NaN
20,8858 NaN NaN 21,3943 21,4773 20,458 20,0383 19,9714 20,3287

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,5624 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,5062 NaN 20,1733 NaN NaN 20,753 20,4525 20,5888 20,3121

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
19,7836 NaN NaN 19,9124 20,4433 20,8976 NaN NaN 19,7938

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,2769 23,3953 22,8471 21,3035 21,0083 21,1996 21,3417 21,431 21,3286

19,963 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
19,141 20,3004 19,9744 NaN NaN NaN 19,2986 19,5921 19,3277

19,8838 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,123 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,1353 NaN 21,0769 20,9329 21,2303 NaN NaN 20,8162 20,0612
20,4226 NaN NaN NaN NaN NaN 20,0847 20,4649 20,005
23,1244 NaN NaN 20,9671 21,3376 22,5327 22,4978 23,2761 23,0278
21,4112 20,6189 20,6685 NaN NaN NaN 19,6241 20,911 NaN
22,0304 21,3576 21,2471 22,7168 NaN 21,0009 21,5596 NaN 21,2094

21,908 NaN 21,7397 21,2913 21,3165 20,7712 20,6199 22,3998 22,4318
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,204 NaN NaN NaN NaN 20,2583 20,3855 20,5443 20,5097
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,9939 21,9262 21,7193 24,0754 23,9638 21,6395 21,8046 20,729 NaN
24,9765 22,5758 22,9186 26,5273 26,6339 24,3047 24,2321 24,1738 24,3586



NaN NaN NaN NaN NaN 20,6505 20,546 20,7676 NaN
NaN 21,4224 20,3298 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,8002 NaN 19,4792 NaN NaN NaN NaN 19,6617 NaN
NaN NaN NaN 21,0274 20,7292 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,2717 23,4397 23,829 23,9848 24,2398 24,2934 24,4198 23,2694 22,7129
20,9797 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,016 21,012
22,7418 22,9042 23,0267 23,4366 23,3911 22,8814 22,6221 22,7987 22,675

NaN NaN NaN 20,8416 NaN NaN NaN NaN NaN
24,6425 25,4032 25,4691 25,7109 25,3392 25,5882 25,7184 25,5994 25,4235

NaN NaN NaN 19,9451 19,9621 NaN NaN NaN NaN
20,7413 20,5211 NaN 20,7193 NaN 20,5257 NaN NaN NaN
23,4328 21,845 21,7019 21,5602 21,3637 22,6451 22,3023 22,7805 22,6056

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,3423 21,3446 NaN NaN 19,9649 20,1706 NaN NaN

24,2007 23,1255 22,9554 20,8579 20,9989 24,2777 24,2234 24,274 24,5599
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,6797 21,9323 22,1579 24,1984 24,0986 24,0996 24,7438 23,3568 22,9976
NaN NaN NaN 21,5128 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,0756 21,8412 21,8601 NaN NaN 23,6729 23,1683 23,6616 23,7701
23,4064 23,9361 24,2625 NaN NaN 23,0749 23,0097 NaN NaN
20,4146 NaN NaN NaN NaN 20,5926 20,6903 NaN NaN

NaN NaN 19,2444 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
19,9627 21,1904 21,5107 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,1401 NaN NaN NaN NaN 20,2508 20,1507 20,1597 19,8994
23,0857 21,6015 21,448 23,5873 23,5066 22,9004 22,2874 21,9117 22,0265

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,9273 22,2244 21,0279 NaN NaN NaN 21,2019 NaN

23,5626 NaN NaN 22,8868 22,6836 23,5905 21,7573 NaN NaN
NaN 21,4551 21,8561 21,1068 21,3542 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,383 NaN NaN 20,6218 NaN NaN NaN 20,744 20,6953
27,6149 27,9032 27,9388 26,2879 26,1501 28,558 28,4541 28,1342 28,2049
21,9223 21,3571 NaN NaN 21,8244 21,9794 21,6861 22,0335 21,6552
20,5488 NaN NaN NaN NaN NaN 19,9363 20,7982 21,023
23,2353 22,4647 22,5345 22,1267 22,071 NaN 21,7624 NaN NaN
20,9331 NaN NaN NaN 20,6581 20,2243 20,3777 21,0885 20,794
21,4405 20,4443 NaN 21,3025 21,4045 20,4549 20,9861 20,8838 20,7788

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,2374 23,5657 23,4858 NaN NaN 24,0162 23,7207 23,5552 23,7801
21,2043 NaN NaN 21,4456 NaN NaN NaN NaN NaN
20,7661 21,8815 22,3619 NaN NaN NaN NaN 20,3066 20,6226
21,4478 22,5714 22,6544 23,744 24,043 24,3257 24,493 22,727 23,8107
21,7876 22,8153 22,4764 23,7702 23,4403 NaN NaN NaN NaN
27,5095 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



20,5659 NaN NaN 21,9398 22,2534 21,1912 22,5221 20,8385 20,2532
22,6163 21,7492 21,8536 NaN NaN 22,5031 22,4375 21,7853 21,8815

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 21,0147 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 20,1335 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,9828 NaN 20,3592 21,8587 21,2939 21,2327 20,9722 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,0137 20,9439 20,8594 20,5671 20,3102 20,4434 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,4011 NaN NaN 20,1796 NaN NaN NaN 20,8451 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 19,5096 NaN NaN 18,8248 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,5512 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,183 NaN 20,3497 NaN NaN 20,2793 19,9428 NaN NaN

19,5746 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,7663 NaN NaN 20,1816 NaN NaN NaN 21,4964 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 23,3291 23,0438 25,6006 25,6252 NaN NaN 23,442 23,4697
NaN NaN NaN 21,0049 NaN NaN 20,1322 NaN NaN

23,142 23,2572 22,7157 22,9419 23,1947 23,3483 NaN 24,1249 24,1647
NaN NaN NaN NaN 21,4522 23,5634 23,4538 22,5157 21,4088
NaN NaN NaN NaN 20,9923 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,785 21,8301
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,1163 22,4029 22,8075 22,5441 22,5637 23,2565 23,3294 21,9385 22,1106
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,8595 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,6941 20,8404
23,7367 24,3901 24,0636 24,7252 24,4233 24,3376 24,3421 25,0497 25,0636
22,2991 22,1549 NaN 22,8766 22,7095 23,312 22,6633 NaN 23,7379

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,3283 NaN
23,1508 23,9098 23,9127 23,7991 24,072 24,8641 24,7389 24,0259 24,1976

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,0539 NaN NaN NaN NaN 20,3638 NaN NaN NaN
19,9516 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,5463 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN 22,0464 NaN 22,1152 22,1527 22,807 22,9203 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,5805 22,3488 22,053 21,4107 20,8469 21,5381 21,0431 20,7466 20,5731
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,4193 22,3435 22,3188 22,7806 22,7778 24,0069 23,0839 22,7625 22,5727
23,9576 24,3564 24,435 25,6178 25,5101 25,3407 25,651 25,4116 25,2906



23,1584 NaN NaN NaN NaN NaN 23,4085 NaN NaN
NaN NaN NaN 22,0072 NaN NaN NaN NaN NaN

22,3078 NaN NaN 23,7129 24,0043 22,8648 23,1738 22,8962 NaN
21,3227 NaN NaN NaN NaN NaN 19,6502 20,3873 20,6114

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,8241 NaN NaN 21,0513 NaN 21,0714 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,2677 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,4815 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,5687 20,4921
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,2725

21,5813 NaN NaN NaN 22,1635 21,6095 21,8683 21,4073 NaN
21,7913 22,0621 22,2529 20,4221 NaN 20,5958 20,6903 21,3189 21,033

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
19,8983 22,1072 21,9656 21,2783 20,9025 NaN NaN 20,2091 NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,7431 NaN NaN 20,6342 20,2182 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,7316 NaN NaN NaN NaN NaN 21,1174 22,0072 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,7016 21,1238 21,2349 22,1708 22,1878 NaN 20,6244 NaN NaN
22,2943 25,3182 25,3308 22,3531 22,1681 22,324 22,2303 22,6341 22,9337

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,851 NaN NaN 23,9876 24,0402 24,6312 24,5551 23,4761 23,5115

NaN NaN NaN 19,7609 NaN NaN NaN 19,798 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,2003 24,6539 24,6336 24,6057 24,5954 24,978 24,9711 25,2148 25,5153
22,2648 NaN NaN NaN NaN 21,825 22,0548 22,5953 22,6231
21,1537 NaN NaN NaN NaN 21,1834 20,8025 NaN NaN

NaN NaN NaN 20,7798 20,9794 20,8514 NaN NaN NaN
19,4202 NaN NaN NaN NaN 20,4157 20,2182 19,1473 NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,8942 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,8438 20,4972 NaN NaN 21,4639 20,7045 NaN NaN NaN
21,6093 NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,4819 21,5223

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,3391 NaN NaN 22,4603 NaN 21,428 21,3252 NaN 21,3971

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
20,6775 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN 23,1145 22,9057 NaN NaN NaN NaN
NaN 22,4693 22,3873 23,0204 23,99 NaN NaN NaN NaN

21,9346 22,1435 21,4998 21,9036 21,9699 21,8343 21,8718 22,0304 22,1932
24,72 25,5379 25,5235 25,004 25,2371 24,445 24,492 25,3618 25,363

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,9083 22,3172 22,3647 22,5608 22,2988 22,7205 22,568 NaN 22,6002
22,8683 NaN NaN NaN NaN 24,1075 24,7368 NaN 23,5512

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
23,0895 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN 20,6545 NaN NaN NaN NaN NaN 20,7366
23,2915 24,0865 24,6538 25,1152 25,1525 24,9508 25,1737 23,937 24,2994

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
19,8389 NaN NaN 21,3996 20,7112 NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
24,3017 NaN NaN NaN NaN NaN 23,8232 NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,1544 NaN NaN NaN 20,5121 20,3811
NaN NaN NaN 22,8924 22,8637 NaN 23,1871 NaN 22,6591
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,5744 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,0468 23,3401 23,2078 23,5273 23,3123 24,2557 24,2726 23,3207 23,759
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,8045 20,6975 NaN NaN 20,0942 20,2742

20,5051 NaN 22,4276 NaN NaN NaN NaN NaN 20,5073
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,2048 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,8628 21,8472 NaN 21,1299 NaN NaN 20,9531 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,1121 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,9542 NaN NaN NaN NaN 21,1042 20,1761 20,5389 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,9258 NaN NaN 21,6104 21,4669 21,7864 21,6511 NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,2645 21,8391 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 20,0121 20,1023 20,2463 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 20,1975 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,5236 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,5512
NaN NaN NaN NaN 20,4226 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,1493 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 22,7615 22,9041 NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,7397 21,8362 NaN NaN NaN NaN

22,4292 NaN NaN NaN NaN 23,4432 23,6475 NaN 22,7625
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,3729 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 20,5758 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 22,1478 22,4812 21,853 22,5534 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,2573 22,0061 21,972 21,7041 21,6714 23,3797 22,9424 23,238 22,8035
NaN 20,6651 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 21,0556 20,9163 21,0327 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

18,806 NaN NaN NaN NaN NaN 19,0401 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,3636 23,4362 23,5862 23,1603 23,1909 24,7358 24,6924 23,8705 23,9845
21,5562 21,8216 21,7913 NaN 21,2994 22,0558 21,5322 21,9162 22,2881

NaN NaN NaN 21,5141 NaN 22,5649 21,6273 NaN NaN
21,7855 NaN 22,1954 22,0777 21,9614 22,9475 NaN 22,3008 NaN

NaN NaN 20,528 20,6573 20,2838 21,6658 21,4274 20,4352 19,7356
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 21,3072 NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,9134 NaN NaN NaN NaN 20,6146 NaN NaN 20,3027
20,601 NaN NaN 21,2161 NaN NaN 20,8444 NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
25,7306 26,0766 25,8844 26,0428 25,9201 26,6535 26,7125 26,5563 26,7976

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 22,7347
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 20,1795 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,3871 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,4679 NaN NaN NaN NaN 20,8602 20,7553 NaN 20,2228
23,5475 24,4889 24,7472 23,3022 23,2763 24,6311 24,6345 23,9044 23,9193

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,6706 21,0431 NaN 21,7758 22,0624 21,1939 21,0695 21,0064 21,0821

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 22,1727 23,0109 23,0268 24,2763 22,7759
NaN NaN NaN NaN NaN 22,6693 23,3991 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 23,663 23,106 NaN NaN

22,4634 NaN NaN NaN NaN 23,1674 23,6844 NaN 21,8934
NaN NaN NaN NaN NaN 22,4388 21,9977 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 21,4411 21,3937 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,9136
NaN NaN NaN NaN NaN 20,2946 NaN 20,3302 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 21,9098 21,883 NaN NaN

20,1823 20,3878 21,0045 19,74 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 18,2971
NaN NaN NaN NaN NaN 20,2155 NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 18,1252 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,2672 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN 19,3952 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 20,1286 19,8103 NaN NaN
NaN NaN NaN 20,479 20,899 NaN 20,0558 19,645 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



19,8632 NaN NaN NaN 21,5892 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,024 NaN NaN NaN NaN NaN 21,6783 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 18,9012 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,6589 19,4484
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

20,2467 NaN 20,1467 20,8405 21,6107 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,686 24,4979 24,1185 NaN NaN 24,3506 24,6991 25,3321 25,7048
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

22,6298 NaN NaN NaN NaN 21,7886 NaN NaN 22,1953
20,816 21,6453 21,4899 NaN NaN 19,3588 20,2201 20,4001 20,5702

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 22,1555 21,9771 NaN NaN NaN NaN

17,6443 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 23,3372 24,0926 NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 18,5047 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,8868 24,0157 NaN 24,9427 24,9066 22,4887 22,9745 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,7804 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
22,6661 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



20,5293 NaN NaN NaN 20,9487 NaN NaN NaN 21,1917
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,5998 NaN NaN 26,7752 26,6806 NaN NaN NaN 23,4057
31,3583 25,9361 25,8676 30,0646 31,482 23,5978 NaN 27,5214 28,0905

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 21,2991 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN 20,4092 NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,8006 24,4843 24,3765 25,0352 25,138 24,9281 24,9983 24,7998 25,2547
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

24,3527 25,2094 25,1187 25,759 NaN NaN NaN NaN NaN
24,5959 23,5714 NaN NaN 25,4373 24,3697 NaN NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,8148 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,515 NaN 20,3616 19,909 NaN 20,3299 20,4315 21,7754 21,3854
20,5791 NaN NaN NaN NaN NaN 20,8169 NaN NaN

NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN 17,6262 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

18,6114 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,5732 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

25,5504 26,0116 25,9224 26,9687 26,7817 27,1892 27,481 26,6475 26,6546
NaN NaN NaN NaN 18,7357 NaN NaN NaN NaN

22,938 21,31 21,758 22,9735 23,1031 22,9266 22,5539 22,1839 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,1949 NaN NaN 21,4129 21,071 21,8136 21,7822 21,5662 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN 20,433

21,9114 NaN 22,5972 23,0363 22,7017 23,5005 23,1161 NaN 23,0523
NaN 26,1272 25,5934 NaN 24,9199 26,3614 25,8583 26,4613 25,7348
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 26,5666 26,4923 25,9978 25,5191
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 19,3558 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN 21,6796 NaN 22,2582 NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,8163 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN



NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
21,8156 24,4366 24,7031 22,3581 22,4496 NaN NaN NaN NaN

21,703 22,0132 22,2787 22,3315 22,2079 22,711 22,3209 22,0791 21,8251
NaN NaN NaN NaN NaN 19,5334 20,1526 NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

23,0412 21,131 21,0804 21,121 21,383 22,1792 22,4356 23,1239 23,0324
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

19,961 NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN
NaN 26,1296 26,1305 25,9251 26,0054 26,8799 26,7798 26,0416 26,1447
NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN

21,8865 NaN NaN 23,1866 NaN NaN NaN NaN NaN
NaN NaN NaN NaN NaN NaN 24,6504 NaN NaN

21,6403 NaN NaN NaN NaN 21,3893 21,5366 NaN NaN
23,7803 NaN NaN 22,8353 22,7196 NaN NaN 24,3312 24,4788



LFQ intensity BS20_1LFQ intensity BS20_2LFQ intensity BS21_1LFQ intensity BS21_2N: Razor + unique peptidesN: Mol. weight [kDa]T: Protein IDsT: Majority protein IDsT: Protein names
31,9748 31,8973 32,6499 32,5921 109 596,33 Q9HC84;A7Y9J9;B4E1L4;O75372;Q93043;Q9NYE4;O00243;A0A0G2JM87;A0A0G2JR65;Q02817Q9HC84;A7Y9J9Mucin-5B
34,1907 34,2089 32,4538 32,6138 90 69,366 CON__P02768-1;P02768;F6KPG5;B2RBS8;A8K9P0;A0A0C4DGB6;B4DPP6;B4DPR2;H0YA55;B7WNR0;D6RHD5;C9JKR2;A0A087WWT3;H7C013CON__P02768-1;P02768;F6KPG5;B2RBS8;A8K9P0;A0A0C4DGB6;B4DPP6;B4DPR2;H0YA55;B7WNR0;D6RHD5;C9JKR2;A0A087WWT3Serum albumin

26,243 26,1283 27,7247 27,7568 90 572,01 Q9Y6R7;A0A087WXI2;A0A087WUZ2;A0A286YF91Q9Y6R7;A0A087WXI2IgGFc-binding protein
16,617 16,8323 28,6095 28,5137 89 331,77 P15924;Q4LE79;B4E2A0;B4DKX6;B4DWT7;G1UI31;Q6ZP16P15924;Q4LE79Desmoplakin

28,0723 28,0897 26,889 26,8034 88 187,15 V9HWA9;P01024;B4E216;M0QYC8;M0QXZ3;B4DR57;M0R0Q9;M0R1Q1V9HWA9;P01024;B4E216Complement C3;Complement C3 beta chain;C3-beta-c;Complement C3 alpha chain;C3a anaphylatoxin;Acylation stimulating protein;Complement C3b alpha chain;Complement C3c alpha chain fragment 1;Complement C3dg fragment;Complement C3g fragment;Complement C3d fragment;Complement C3f fragment;Complement C3c alpha chain fragment 2
25,3532 25,3647 26,7834 26,7563 78 226,53 P35579;A0A024R1N1;A0A0U4BW16;Q86XU5;B4E3S1;Q6ZNL4;Q99529;Q5BKV1;A0A024QZJ4;A0A024QZJ6;P35749;B1PS43;B1AH99;A0A0C4DFM8;O14729;O14794;Q7Z7R0;E7ERA5;Q2PS10;Q66K75;G1UI33;Q68D89;Q9UMJ0P35579;A0A024R1N1;A0A0U4BW16;Q86XU5Myosin-9

21,451 21,7565 27,6918 27,7578 71 629,09 Q09666;Q6ZQN2;B4DTV0;Q8N274;Q13727;E9PQE3;E9PJZ0;E9PKR9;E9PJC6;E9PLK4;Q96EC4;Q9BVU3Q09666 Neuroblast differentiation-associated protein AHNAK
27,6463 27,6705 27,3349 27,2906 67 163,29 P01023;H0YFH1;F8W7L3;Q9BQ22P01023 Alpha-2-macroglobulin
29,9693 30,0388 27,5515 27,4545 62 74,831 B4E1B2 B4E1B2
29,6585 29,6557 26,5493 26,5973 55 78,181 V9HWI4;A0A161I202;P02788;E7EQB2;E7ER44;B7ZAL5;A8K494;Q19KS2;Q8IX02;C9JCF5;B4E1L2V9HWI4;A0A161I202;P02788;E7EQB2;E7ER44;B7ZAL5;A8K494Lactotransferrin;Lactoferricin-H;Kaliocin-1;Lactoferroxin-A;Lactoferroxin-B;Lactoferroxin-C

NaN NaN 27,4276 27,1978 55 204,49 K7EKI8;O60437;K7EQ71;B7Z394K7EKI8;O60437;K7EQ71Periplakin
33,1143 33,2541 31,5472 31,4142 54 57,767 P04745;B7ZMD7;Q6NSB3;Q5T085;H7BZQ8;Q5T084;C9J2Z5;C9JWK7P04745;B7ZMD7;Q6NSB3Alpha-amylase 1;Alpha-amylase
32,7594 32,6754 31,5433 31,4954 52 83,283 P01833 P01833 Polymeric immunoglobulin receptor;Secretory component
28,9346 29,0044 30,8218 30,8555 51 65,969 H6VRG0;H6VRF8;H6VRG1;P04264;H6VRG3;CON__P04264;H6VRF9H6VRG0;H6VRF8;H6VRG1;P04264;H6VRG3;CON__P04264;H6VRF9Keratin, type II cytoskeletal 1
25,3994 25,4369 26,9071 26,7516 49 104,85 O43707;A0A0S2Z3G9;Q96BG6;F5GXS2;B4E337;A0A0S2Z3X3;B4DSX0;A0A0S2Z3C0;H7C144;K7EP19;B3W6H4;K7EJH8;C9JY79;M0QZQ3;Q71S06;A0A024R0N6;Q9H254O43707;A0A0S2Z3G9;Q96BG6;F5GXS2Alpha-actinin-4
26,3606 26,4183 28,1062 28,1048 49 161,1 A8K2U0;H0YGG5;Q6ZWK7;H0YH14;F5GXP1;F5GYG7A8K2U0;H0YGG5;Q6ZWK7Alpha-2-macroglobulin-like protein 1
28,0629 28,0419 26,96 27,0281 48 70,289 V9HWJ7;A0A024RDT4;P13796;Q53FI1;Q59GX5;B3KUI1;Q5TBN3;Q5TBN5V9HWJ7;A0A024RDT4;P13796;Q53FI1;Q59GX5Plastin-2
26,0029 26,0721 33,3969 33,1768 48 63,91 CON__P19013;P19013;B4DRW1;B4DRR7;B4DRS2;B4DKJ0;Q6PIN2;F8VX05;F8VZR6CON__P19013;P19013;B4DRW1;B4DRR7;B4DRS2;B4DKJ0Keratin, type II cytoskeletal 4
26,1623 26,0905 32,0474 32,0742 43 59,998 CON__P04259;B4DKV4CON__P04259;B4DKV4

23,372 23,477 24,3747 24,3017 43 280,74 P21333;Q60FE5;Q60FE6;Q5HY54;A6NDY9;A0A087WWY3;Q8TES4;Q96C61;Q6NXF2;B4E2F9;B4DTD5;F8WE98;Q86TQ3;Q14315;Q2VP91;H0Y5C6;O75369;A0A024R321;H0Y5F3;H7C2E7P21333;Q60FE5;Q60FE6;Q5HY54;A6NDY9;A0A087WWY3;Q8TES4Filamin-A
26,7803 26,5759 33,6443 33,5596 42 49,586 CON__P13646-1;A1A4E9;B4DL17;A8K2H9;A4FUA1;K7EMJ2;CON__Q8N1A0;Q8N1A0CON__P13646-1;A1A4E9;B4DL17;A8K2H9
25,6227 25,6824 24,977 25,0844 40 97,147 P06737;E9PK47;B2R825;Q6P1L4;B4DRW6;B2RB32;A0A0M4FEM1;P11217P06737;E9PK47;B2R825Glycogen phosphorylase, liver form;Alpha-1,4 glucan phosphorylase

28,219 28,2469 25,6369 25,394 38 80,287 P22079;F5H386;B4E1M1;B4DUH9;J3QSD8;H0Y3I2P22079;F5H386;B4E1M1Lactoperoxidase
26,2175 26,2381 25,6346 25,6493 38 67,819 V9HWC0;P26038;Q6PJT4;B7Z4C7;B7Z2S7;V9GZ54V9HWC0;P26038;Q6PJT4Moesin
27,2765 27,3179 28,1857 28,3044 38 62,064 P35527;CON__P35527;K7EQQ3P35527;CON__P35527;K7EQQ3Keratin, type I cytoskeletal 9
26,7708 26,7933 25,2746 25,8171 37 122,2 A5PL27;P00450;E9PFZ2;B7Z5Q2;Q1L857;A8K5A4;B3KTA8;H7C5R1;Q6NSB2;D6RE86;H7C5N5A5PL27;P00450;E9PFZ2;B7Z5Q2;Q1L857;A8K5A4;B3KTA8;H7C5R1Ceruloplasmin
26,9235 26,8585 28,1761 28,2366 37 65,432 CON__P35908v2;P35908CON__P35908v2;P35908Keratin, type II cytoskeletal 2 epidermal
24,1427 24,1149 23,0225 22,6256 36 271,42 A0A1S5UZ07;Q9Y490;H0YMT1;A0A1B0GVU7;G1UI21;Q9Y4G6;B4DGF3A0A1S5UZ07;Q9Y490Talin-1
27,2491 27,1601 27,0999 27,1875 36 83,868 P05164;J3QSF7;P11678P05164 Myeloperoxidase;Myeloperoxidase;89 kDa myeloperoxidase;84 kDa myeloperoxidase;Myeloperoxidase light chain;Myeloperoxidase heavy chain

24,832 24,992 30,0811 30,0345 35 51,267 CON__P08779;P08779;Q16195;K7ENW6;CON__Q9Z2K1;CON__Q3ZAW8;B4DWU0;B4E2J5;CON__P35900;CON__Q9D312;P35900;K7ENV3CON__P08779;P08779Keratin, type I cytoskeletal 16
26,5482 26,5466 25,0241 25,1453 35 67,877 V9HWD9;P29401;Q53EM5;B4E022;B3KSI4;A0A0B4J1R6;A0A0K0K1H9;B4DVU1;B3KPZ8;E9PFF2;A0A0S2Z5C0;F8W888;A0A0S2Z4T2;Q6MZE3;F8WAX4V9HWD9;P29401;Q53EM5;B4E022;B3KSI4;A0A0B4J1R6;A0A0K0K1H9;B4DVU1;B3KPZ8Transketolase
26,4594 26,6826 27,5995 27,614 35 18,154 Q9UBC9;B1AN48Q9UBC9;B1AN48Small proline-rich protein 3
26,8803 26,8781 26,389 26,6527 34 57,936 P14618;V9HWB8;B4DNK4;A0A024R5Z9;B4DRT3;H3BTN5;Q8WUW7;A0A024R609;H3BQ34;Q504U3;H3BR70;H3BUW1;H3BTJ2;H3BT25;Q9UKK4;H3BU13;Q9UK31;Q9NYI7;Q9UN47;H3BN34;H3BQZ3;B4DPM0;Q16715;Q16716;P30613P14618;V9HWB8;B4DNK4;A0A024R5Z9;B4DRT3;H3BTN5;Q8WUW7;A0A024R609;H3BQ34;Q504U3;H3BR70Pyruvate kinase PKM;Pyruvate kinase

24,263 24,2155 27,6028 27,8022 34 76,631 Q08188 Q08188 Protein-glutamine gamma-glutamyltransferase E;Protein-glutamine gamma-glutamyltransferase E 50 kDa catalytic chain;Protein-glutamine gamma-glutamyltransferase E 27 kDa non-catalytic chain
22,737 23,8518 25,0213 24,9541 33 189,28 A4QPB0;A0A024RC65;P46940;A0A0J9YXZ5;H0YLE8;Q6P1N4;B4E2M0;B4DNP4;Q96PA3;Q5FWG8;Q05DN7;A0A087WWP1;F2Z2E2;A2RRC9;Q86VI3A4QPB0;A0A024RC65;P46940;A0A0J9YXZ5;H0YLE8;Q6P1N4;B4E2M0Ras GTPase-activating-like protein IQGAP1

26,8877 26,7873 27,1996 27,0649 33 70,051 P0DMV8;P0DMV9;A0A0G2JIW1;A8K5I0;A0A1U9X7W4;Q59EJ3;B4DNT8;B4DFN9;B4DWK5;B4DI39;B4E388;B4E1S9;B4DVU9;V9GZ37;B3KTT5;B4DNX1;B4E1T6;B4DNV4;Q9UQC1P0DMV8;P0DMV9;A0A0G2JIW1;A8K5I0;A0A1U9X7W4;Q59EJ3;B4DNT8;B4DFN9;B4DWK5;B4DI39;B4E388;B4E1S9;B4DVU9;V9GZ37;B3KTT5;B4DNX1;B4E1T6Heat shock 70 kDa protein 1A;Heat shock 70 kDa protein 1B
28,1526 28,1401 27,7636 27,88 32 47,168 P06733;A0A024R4F1;E2DRY6;K7EM90;A4QMW8;P13929;P09104;Q6FHV6;Q5ISQ0;A8K3B0;D3DTL4;K7EKN2;E5RGZ4;K7EPM1;E5RG95;E5RI09;F5H0C8;B4DUJ6;Q9NPL4;F5H1C3P06733;A0A024R4F1;E2DRY6Alpha-enolase;Enolase
26,5033 26,4786 25,4964 25,5533 32 71,553 B7Z507 B7Z507
28,1308 28,0809 25,4789 25,5524 32 55,928 V9HVY1;P02675;B4E1D3;D3DP13;D6REL8;CON__P02676V9HVY1;P02675;B4E1D3;D3DP13;D6REL8Fibrinogen beta chain;Fibrinopeptide B;Fibrinogen beta chain
26,8789 26,954 25,8429 26,043 31 59,99 B4DVJ0;K7EIL4;K7ESF4;Q8N196B4DVJ0 Glucose-6-phosphate isomerase

28,301 28,4507 29,5842 29,6575 31 59,51 CON__P13645;P13645;CON__Q148H6;CON__Q7Z3Y7;Q7Z3Y7;CON__Q7Z3Z0;CON__Q7Z3Y8;Q7Z3Z0;Q7Z3Y8;Q6ZPD6;CON__Q7Z3Y9;Q7Z3Y9CON__P13645;P13645Keratin, type I cytoskeletal 10
25,6571 25,6914 27,2863 27,3643 30 57,116 P07237;A0A024R8S5;H7BZ94;B4DUA5;B4DNL5;B4DLN6;H0Y3Z3;Q96C96;B4DJS0;B3KTQ9;I3L312;I3L398;I3NI03;I3L3U6;I3L0S0;I3L4M2;B4DNP9;I3L3P5;I3L514;I3L1Y5P07237;A0A024R8S5;H7BZ94;B4DUA5;B4DNL5;B4DLN6;H0Y3Z3;Q96C96Protein disulfide-isomerase
25,8005 25,753 25,3296 25,5388 30 107,53 P32926;A0A024RC30;Q7Z2Z5P32926;A0A024RC30Desmoglein-3
26,3345 26,333 25,3734 25,137 30 69,284 A0A140VK27;P09960;B4DVZ8;Q59ES1;Q49AK0;B4DEH5A0A140VK27;P09960;B4DVZ8Leukotriene A-4 hydrolase;Leukotriene A(4) hydrolase
25,1076 25,0678 24,526 24,755 30 50,663 Q6IAT1;B4DLV7;P50395;Q5SX87;Q8TB95;B3KVE3;V9GYF8;Q5SX90;Q5SX86;Q5SX91;V9GYJ7Q6IAT1;B4DLV7;P50395;Q5SX87Rab GDP dissociation inhibitor beta
27,1324 27,3211 26,7512 26,5335 30 78,831 B7Z992;A0A0A0MS51;B7Z9A0;B7Z6N2;A0A0A0MT01;B7Z2X4;B7Z4U6;CON__Q3SX14;Q5T0I0;Q69YR8B7Z992;A0A0A0MS51;B7Z9A0;B7Z6N2;A0A0A0MT01;B7Z2X4;B7Z4U6
24,5017 24,6945 25,6611 25,4883 30 72,332 V9HWB4;P11021;Q5IST7;B4DEF7V9HWB4;P11021;Q5IST778 kDa glucose-regulated protein
22,6663 23,0444 24,3975 24,5023 30 127,18 P11215;B3KXM6;H3BMV4P11215 Integrin alpha-M
29,7366 29,846 29,0221 29,2287 30 260,73 Q9UGM3;B6V682;B4E262Q9UGM3 Deleted in malignant brain tumors 1 protein
16,8516 16,5753 26,6664 27,1226 29 81,744 A0A0S2Z487;A0A024R1X8;P14923;A0A0S2Z495;Q7KZ86A0A0S2Z487;A0A024R1X8;P14923Junction plakoglobin
25,6149 25,6323 24,4593 24,6407 29 192,78 P0C0L4 P0C0L4 Complement C4-A;Complement C4 beta chain;Complement C4-A alpha chain;C4a anaphylatoxin;C4b-A;C4d-A;Complement C4 gamma chain



26,6898 26,709 25,9955 26,0663 28 51,672 D3DPU2;B2RDY9;Q01518;B4DNW7;B4DI38;B4DNA3;B4DNY3;B4DUZ8;Q5T0R1;Q5T0R9;Q5T0R2;Q5T0R3;Q5T0R4;Q5T0R5;Q5T0R6;Q5T0R7;Q5T0S3;Q5T0R8;E9PDI2;A0A087WZ15;B7Z4M3;A0A087X0J3;Q5JPJ8;B7Z385;P40123D3DPU2;B2RDY9;Q01518;B4DNW7;B4DI38;B4DNA3;B4DNY3;B4DUZ8Adenylyl cyclase-associated protein;Adenylyl cyclase-associated protein 1
33,2579 33,1127 31,6675 31,5426 28 53,088 Q96K68 Q96K68
22,3713 21,8504 22,8305 22,839 27 69,293 CON__P02769CON__P02769
25,3159 25,2055 24,8136 25,2452 27 59,755 P04040;B4DWK8;Q8TAK2;A0A1C9J7V9P04040;B4DWK8Catalase

NaN NaN 24,4066 25,206 26 231,63 A0A024R8L8;K7EKI0;B7ZLH8;Q92817;A8K2R8A0A024R8L8;K7EKI0;B7ZLH8;Q92817;A8K2R8Envoplakin
25,2796 25,5132 25,8777 25,9742 26 70,897 P11142;V9HW22;E9PKE3;Q53GZ6;Q96IS6;B3KTV0;Q53HF2;E9PNE6;E9PN89;B4E1Q1;A8K7Q2;B4DTX2;E9PLF4;E9PQQ4;E9PQK7;E9PPY6;E9PN25;E9PI65;E9PS65;Q96BE0;Q9NZ87;Q9NWW3;Q96H53;E9PM13;A4D111P11142;V9HW22;E9PKE3;Q53GZ6;Q96IS6;B3KTV0;Q53HF2;E9PNE6;E9PN89;B4E1Q1;A8K7Q2Heat shock cognate 71 kDa protein
22,1123 22,5282 24,548 24,4144 26 103,28 P55786;E9PLK3;B7Z899;B7Z4B2;B3KU93;B7Z1H4;B7Z1V9;B3KTP2;A6NEC2;H0YDG0;B7Z6T6;E9PP11;H0YCQ5;E9PPD4;E9PJY4;E9PJ74;E9PI82;E9PPZ2;E9PRQ5;B4DGH6;E9PJF9P55786;E9PLK3;B7Z899;B7Z4B2;B3KU93;B7Z1H4;B7Z1V9;B3KTP2Puromycin-sensitive aminopeptidase
26,6116 26,7227 25,9591 25,9472 26 44,614 V9HWF4;P00558;B4E1H9;B4DHB3;B4DHM5;B4DWQ3;A0A140VJR3;P07205;V9HW85;Q16444V9HWF4;P00558;B4E1H9;B4DHB3;B4DHM5Phosphoglycerate kinase;Phosphoglycerate kinase 1
25,5144 25,6453 30,9489 30,7181 26 38,714 Q5TZZ9;P04083;B5BU38;Q5T3N1;B4DL19;Q5T3N0;Q05BR2Q5TZZ9;P04083;B5BU38;Q5T3N1Annexin;Annexin A1
22,9998 23,2368 25,9877 25,7587 26 68,478 P07476;B4DU44P07476;B4DU44Involucrin
21,8186 22,5175 25,3206 25,4184 26 53,651 V9HWE1;P08670;B3KRK8;B0YJC4;Q53HU8;B0YJC5;A0A1B0GTT5;H7C5W5;B3KWQ6;P41219;A0A1B0GVG8;F8W835V9HWE1;P08670;B3KRK8;B0YJC4;Q53HU8;B0YJC5Vimentin
23,2853 23,1025 24,1513 24,2664 26 120,71 Q9NQ38;E7EWP9Q9NQ38;E7EWP9Serine protease inhibitor Kazal-type 5;Hemofiltrate peptide HF6478;Hemofiltrate peptide HF7665
27,8878 27,8849 26,555 26,5049 25 30,777 A0A024R3E3;P02647;F8W696;Q9Y355;Q8TDB0A0A024R3E3;P02647;F8W696Apolipoprotein A-I;Proapolipoprotein A-I;Truncated apolipoprotein A-I
24,7223 24,6915 23,8033 24,6369 25 59,256 P11413;A8K8D9;B4DYA7;Q2VF42;Q2Q9H2;Q2Q9B7;E7EUI8;E9PD92;E7EM57;Q0PHS1;A0A2H4QGB2;A0A2H4QGB8;A0A2H4QGB6;A7IZZ3;Q0PHS5;Q0PHS3;Q0PHS4;B6ZHS6;A2IBT6;Q0PHS2;Q0PHS6P11413;A8K8D9;B4DYA7;Q2VF42;Q2Q9H2;Q2Q9B7;E7EUI8;E9PD92;E7EM57;Q0PHS1Glucose-6-phosphate 1-dehydrogenase
24,9278 24,8633 23,6729 23,8169 25 140,94 B4E1Z4;P00751;A0A1U9X7H2;A0A1U9X7H4;A0A1U9X7H5;A0A1U9X7H6;A0A1U9X7H8;A0A1U9X7I0;E7ETN3;A0A1U9X7H7;H7C5H1;A0A0G2JH38;D2KT84;D2KT85;B4E1Z1;H7C526;C9JRT3;A0A0G2JL69;H0Y3H6;P06681;Q7Z685;E9PDZ0;B4DQI1;A0A0G2JIE7;Q95IG1;B4DV48;CON__Q3KUS7;A0A1U9X8X9;Q5JP69;Q53HP3;Q53GZ8;A0A1U9X8W4;A0A1U9X8X3B4E1Z4;P00751;A0A1U9X7H2;A0A1U9X7H4;A0A1U9X7H5;A0A1U9X7H6;A0A1U9X7H8;A0A1U9X7I0;E7ETN3;A0A1U9X7H7;H7C5H1Complement factor B;Complement factor B Ba fragment;Complement factor B Bb fragment
24,1016 24,2253 28,9347 28,9473 25 62,378 CON__P13647;P13647;F8W0C6;F8VV57CON__P13647;P13647Keratin, type II cytoskeletal 5

26,884 26,8123 26,5183 26,3418 25 39,42 V9HWN7;P04075;H3BQN4;J3KPS3;H3BPS8;H3BUH7;H3BR04;A0A0M4FNU3;H3BMQ8;H3BU78;H3BR68;A4UCS9;A4UCT0V9HWN7;P04075;H3BQN4;J3KPS3;H3BPS8;H3BUH7;H3BR04;A0A0M4FNU3Fructose-bisphosphate aldolase;Fructose-bisphosphate aldolase A
22,4767 22,5302 25,6229 25,2321 25 95,337 P13639;Q8TA90;B4DPU3;Q6PK56;B4DRE8;Q6W6M8;B4DMC6;K7EJ74;K7EP67;Q8IXJ3;B4DZB1;B3KX19;Q6IBM8;A8KAP3;Q15029P13639;Q8TA90;B4DPU3Elongation factor 2
30,3628 30,5859 29,3137 29,5881 25 41,792 P63261;B4E3A4;B4DVQ0;I3L3I0;I3L1U9;A1E282P63261;B4E3A4;B4DVQ0;I3L3I0;I3L1U9Actin, cytoplasmic 2;Actin, cytoplasmic 2, N-terminally processed
23,0162 23,2009 23,6814 23,4606 25 68,283 Q96G03;B4DN40;E7ENQ8;Q4W5D6;E9PD70;H0Y921Q96G03;B4DN40Phosphoglucomutase-2
23,5691 23,1291 22,8271 23,1515 24 116,72 A0A024QZN4;V9HWK2;P18206;B4E3Q9;B3KXA2;B4DKC9;B4DTM7;A0A096LPE1A0A024QZN4;V9HWK2;P18206;B4E3Q9;B3KXA2Vinculin
24,2129 23,8296 24,6176 24,412 24 103,06 P12814;A0A024R694;H9KV75;B7Z565;Q86TX4;B4DFY0;G3V2N5;B4DRP5;B3KUX9;B7Z2W3;G3V2W4;H7C5W8;Q08043;B2R8Y4;B7Z4V1;A1L0V1;H0YJW3;H0YJ11;G3V5M4;G3V2X9;B4DZQ2;A0A087WSZ2;G3V380;Q5ZEZ4;G3V2E8;Q4VAM3;B3W6H3;D6RH00P12814;A0A024R694;H9KV75;B7Z565;Q86TX4Alpha-actinin-1
25,0429 24,9296 24,356 24,7665 24 29,032 A0A0S2Z4G4;A0A0S2Z4I4;B2RDE1;A0A087WWU8;A0A0S2Z4G8;Q5HYB6;Q5VU61;D6R904;J3KN67;B4DWT5;P06753;Q8NAG3;M1VPF4;Q8NAH0;B4DQ80;H0YL80;K7EP68;Q5VU62;D6RFM2;Q6LDX7;Q8NI98;A0A024R4K5A0A0S2Z4G4;A0A0S2Z4I4;B2RDE1;A0A087WWU8;A0A0S2Z4G8;Q5HYB6;Q5VU61;D6R904;J3KN67;B4DWT5;P06753;Q8NAG3;M1VPF4Tropomyosin alpha-3 chain;Tyrosine-protein kinase receptor
28,7559 28,7038 27,2394 27,2848 24 34,258 A0A140VK00;P25311;C9JEV0;A0JLQ0;H7BZJ8A0A140VK00;P25311;C9JEV0Zinc-alpha-2-glycoprotein
23,6794 23,7981 23,5434 23,7586 24 223,02 A5YM51;P12883;Q59EV3;P13533;Q5GJ54;Q14905;A8CLN2;A0A1B1HY05;A0A1B1HY26;Q1ED46;A0A1B1HY30A5YM51;P12883;Q59EV3;P13533;Q5GJ54Myosin-7;Myosin-6
26,7857 26,6449 29,2958 29,2172 24 53,533 Q9UBG3;A8K5I6;B4DQ53Q9UBG3;A8K5I6Cornulin
24,2492 24,2899 25,6448 25,622 24 84,659 K9JA46;P07900;Q2VPJ6;Q8TBA7;Q86U12;O75322;Q96HX7;G3V2J8;B4DTA5;Q86SX1;Q14568;Q58FG0;Q58FF9K9JA46;P07900;Q2VPJ6;Q8TBA7;Q86U12;O75322;Q96HX7Heat shock protein HSP 90-alpha

24,772 24,7631 23,2253 23,2342 24 66,193 V9HWG7;O75083;Q53H17;Q53GN4;Q59ER5;B3KXN4;D6RD66;B4DY05;B4DS71;B4DZX5;Q9BZT4V9HWG7;O75083;Q53H17;Q53GN4;Q59ER5;B3KXN4;D6RD66WD repeat-containing protein 1
26,9068 26,9636 26,6402 26,6756 24 36,688 P00338;V9HWB9;B4DJI1;F5GXY2;F5GYU2;F5GXH2;F5H5J4;F5H6W8;F5GZQ4;F5GXC7;F5H8H6;F5GXU1;F5GWW2;F5H5G7;A0A087WUM2;Q96L19;G3XAP5;P07864;F5H245;D6NKH9;A0A140VKA7;G9BCY7;G9BCY8;Q6ZMR3;F5H155P00338;V9HWB9;B4DJI1;F5GXY2;F5GYU2L-lactate dehydrogenase A chain;L-lactate dehydrogenase

26,5 26,5064 25,0106 25,1068 24 52,963 V9HWI6;P02774;D6RF35;D6RBJ7;D6RF20;Q6LDC6V9HWI6;P02774;D6RF35;D6RBJ7Vitamin D-binding protein
26,4752 26,5112 26,4886 26,5229 24 42,741 V9HWH1;P30740;B4E3A8;C9J7N5;B2R9H3;B4DDY9;A0A0C4DGW9;O75830V9HWH1;P30740;B4E3A8Leukocyte elastase inhibitor

NaN NaN 28,1533 28,3568 24 56,865 Q8N1N4;CON__Q8N1N4-2;CON__Q7RTT2;B4DQ49Q8N1N4;CON__Q8N1N4-2;CON__Q7RTT2;B4DQ49Keratin, type II cytoskeletal 78
24,291 24,151 22,1959 22,8474 23 138,95 A8K5T0;A0A024R962;P08603;A0A024R984;Q14006;Q5TFM2;A0A0D9SG88;U5TZG9;W5U1X0A8K5T0;A0A024R962;P08603;A0A024R984;Q14006Complement factor H

28,2611 28,4092 26,308 25,9252 23 49,496 A0A140VJJ6;P02679;C9JEU5;C9JC84;D3DP16;Q7Z664;C9JPQ9;C9JU00A0A140VJJ6;P02679;C9JEU5;C9JC84;D3DP16;Q7Z664Fibrinogen gamma chain
24,0719 24,0707 22,4713 22,663 23 53,907 Q53GX6;A8K7Q1;Q02818;B4DZX0;H7BZI1;Q96BA4;C9JKZ2;B3KUR6;C9JBD3;C9J3C1Q53GX6;A8K7Q1;Q02818;B4DZX0;H7BZI1Nucleobindin-1

NaN NaN 24,4338 24,5065 23 515,55 C0JYY2;P04114;E1A689;A8K479;Q7Z7Q0;A8MUN2;Q59HB3;E1B4S8;E1B4S7;E1B4S9;CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000032840C0JYY2;P04114;E1A689Apolipoprotein B-100;Apolipoprotein B-48
28,0822 28,0154 25,5906 25,7772 23 36,053 V9HVZ4;P04406;E7EUT5;Q2TSD0;Q0QET7;A4UCT1;B4DRV9;Q5ZEY3;A0A0K0K1K1;O14556V9HVZ4;P04406;E7EUT5;Q2TSD0;Q0QET7Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase
24,1378 24,2062 24,0567 24,2787 23 60,54 Q6UWP8;K7ESC4Q6UWP8 Suprabasin
27,7462 27,7696 27,7792 28,0377 23 52,441 Q8TDL5 Q8TDL5 BPI fold-containing family B member 1
19,9855 NaN 28,3296 28,3046 22 38,604 P07355;A0A024R5Z7;V9HW65;H0YN42;H0YMU9;H0YMD0;A6NMY6;H0YM50;H0YKS4;H0YNP5;H0YL33;B4DNH8;B3KRQ1;H0YN28;H0YMM1;H0YKX9;H0YMT9;H0YLV6;H0YKZ7;H0YMW4;H0YKL9;H0YNA0;H0YKV8;H0YMD9;H0YN52;H0YNB8;H0YKN4;H0YLE2P07355;A0A024R5Z7;V9HW65;H0YN42;H0YMU9;H0YMD0;A6NMY6;H0YM50;H0YKS4;H0YNP5;H0YL33;B4DNH8;B3KRQ1;H0YN28;H0YMM1Annexin A2;Annexin;Putative annexin A2-like protein
28,7976 28,9584 27,2135 27,7375 22 51,596 A8K008 A8K008

NaN NaN 26,2097 25,9241 22 74,139 P02545;W8QEH3;Q5I6Y5;Q5TCI8;Q3BDU5;Q8N519;H0YAB0;B4DFR3;A0A0C4DGC5;W5X314;A0A0A7M1X5;Q03252P02545;W8QEH3;Q5I6Y5;Q5TCI8;Q3BDU5;Q8N519Prelamin-A/C;Lamin-A/C
26,0686 25,9541 23,888 24,0971 21 58,112 A0A024QZQ2;P07602;Q53FJ5;C9JIZ6;Q59EN5;B4DEK5;B4DRB7;Q5BJH1;A0A0J9YXB8A0A024QZQ2;P07602;Q53FJ5;C9JIZ6;Q59EN5;B4DEK5;B4DRB7;Q5BJH1Prosaposin;Saposin-A;Saposin-B-Val;Saposin-B;Saposin-C;Saposin-D
23,1847 23,5686 22,1876 22,4029 21 99,024 A0A024R7R1;P52790;Q59H08;H0Y8U9;H0Y9N6A0A024R7R1;P52790;Q59H08Hexokinase;Hexokinase-3
26,3334 26,2962 24,6637 24,4771 21 50,222 V9HW75;A0A087WSV8;P80303;Q2L696;E9PKG6;E9PLR0;E9PLE9;H0YEG8;E9PM22;E9PJP3;A7LNF5;H0YD18;A0A097EV82;A7LNF4;A7LNF3V9HW75;A0A087WSV8;P80303;Q2L696;E9PKG6;E9PLR0;E9PLE9Nucleobindin-2;Nesfatin-1
25,4319 25,5331 25,6636 25,4742 21 99,949 A9X9L0;A8K2P8;B4DLJ5;Q02487;A9X9K9;Q63HM4;Q68DY8;A9X9L1A9X9L0;A8K2P8;B4DLJ5;Q02487;A9X9K9;Q63HM4;Q68DY8Desmocollin-2
28,6832 28,7111 26,8126 26,9362 21 45,205 P00738;H0Y300;J3QR68;A0A0C4DGL8;J3QLC9;Q6NSB4;A0A087WU08;Q6PEJ8;B3KP77;H3BS21;J3KRH2;A0A0U4EXB4;J3KTC3;A0A0U4DJF7;A0A0U4ERW6;H3BMJ7;J3QQI8;J3KSV1;A0A0U4DKQ8P00738;H0Y300;J3QR68;A0A0C4DGL8;J3QLC9;Q6NSB4;A0A087WU08;Q6PEJ8Haptoglobin;Haptoglobin alpha chain;Haptoglobin beta chain
27,1419 27,2371 25,1914 25,4377 21 51,676 P02790;Q9BS19;B7Z8Q4P02790 Hemopexin
27,1116 27,2495 27,1715 26,9164 21 53,139 P52209;B4E2U0;B4DL86;K7EM49;B4DV68;A9Z1X1;K7EMN2;K7EPF6;K7ELN9P52209;B4E2U0;B4DL86;K7EM49;B4DV686-phosphogluconate dehydrogenase, decarboxylating
31,8639 31,8501 30,0817 29,9855 21 25,834 Q6PIL8;Q6PJF2Q6PIL8;Q6PJF2
32,4702 32,5819 28,791 28,7057 20 16,214 P01036 P01036 Cystatin-S
25,7863 25,6885 28,0654 28,2023 20 27,774 P31947;Q3YBA8P31947 14-3-3 protein sigma



23,2352 23,143 22,7519 22,7798 20 61,448 P36871;B4DFP1;B7Z6C2;B4DDQ8;Q9H1D2P36871;B4DFP1;B7Z6C2;B4DDQ8Phosphoglucomutase-1
NaN NaN 28,4924 28,4281 20 65,84 Q01546 Q01546 Keratin, type II cytoskeletal 2 oral

25,1696 25,2533 22,8331 21,5702 19 57,279 Q6UX06;A0A024QZ95;B4DV64Q6UX06;A0A024QZ95;B4DV64Olfactomedin-4
23,6533 23,9215 24,2556 24,0375 19 117,85 A0A024R1A3;P22314;B4DDE4;B4DL67;Q5JRR6;B3KUJ2;Q5JRR9;Q5JRS0;Q8WY81;Q5JRS1;Q5JRS3;Q5JRS2A0A024R1A3;P22314;B4DDE4;B4DL67Ubiquitin-like modifier-activating enzyme 1
24,0842 24,1328 25,7437 25,8494 19 42,1 A0A024R2B6;P36952;B4DWS9;C9JLM5A0A024R2B6;P36952;B4DWS9Serpin B5
25,8859 25,9222 25,2965 24,9487 19 51,026 A0A024R611;P31146;Q59G88;H3BRY3;H3BTU6;H3BRJ0;H3BU76;B4DJS1;H3BSL1;Q6ZW98A0A024R611;P31146;Q59G88;H3BRY3Coronin;Coronin-1A

24,544 24,3462 23,4573 23,4731 19 55,52 A0A024R718;P43490;A0A0C4DFS8;Q658Z1;B7Z8W6;C9JF35;C9JG65A0A024R718;P43490Nicotinamide phosphoribosyltransferase
26,0719 25,8342 23,7739 23,6121 19 75,207 A0A024RDE1;Q14515;Q8N4S1;B7ZB68;B4E397;B4DNS6;B4DV72;B4DFZ4;F5H4Y3;D6RA29;F5H331;C9JJR8;E9PC64A0A024RDE1;Q14515;Q8N4S1;B7ZB68;B4E397;B4DNS6;B4DV72;B4DFZ4SPARC-like protein 1
26,0775 26,0443 25,875 25,8958 19 37,54 A0A140VK56;P37837;F2Z393;B4DID5;Q9UMF8;E9PM01;E9PKI8A0A140VK56;P37837;F2Z393;B4DID5Transaldolase
28,8046 28,8239 26,2102 26,3761 19 51,923 A0A1B0GUU9;P01871A0A1B0GUU9;P01871Ig mu chain C region

NaN NaN NaN NaN 19 187,37 CON__Q2UVX4CON__Q2UVX4
23,8759 23,8493 23,7641 24,2439 19 82,577 O00391;A0A140VKE5;A8K4C2;A8K477;Q13876;A8MXT8O00391;A0A140VKE5;A8K4C2;A8K477;Q13876Sulfhydryl oxidase 1;Sulfhydryl oxidase
25,9336 26,0591 25,7943 25,6763 19 26,669 V9HWK1;P60174;Q53HE2;B4DUI5;Q2QD09;U3KPZ0;U3KQF3;U3KPS5V9HWK1;P60174;Q53HE2;B4DUI5;Q2QD09Triosephosphate isomerase
24,3215 24,3892 24,9927 24,9036 19 113,75 Q02413 Q02413 Desmoglein-1
24,3395 24,3947 24,3035 23,9125 18 47,371 P61158;A0A024RAI1;B4DXW1;Q59FV6;B4DT29;B4DTI0;B4E1U3;F8WDR7;F8WE84;B7Z9W3;F8WEW2;Q59GD5;Q9P1U1;C9IZN3;A0A0A0MTI9;B3KM55;Q9C0K3;H7C4J1P61158;A0A024RAI1;B4DXW1;Q59FV6;B4DT29;B4DTI0Actin-related protein 3
26,8701 26,7641 25,2428 25,5388 18 65,33 A0A0S2Z3Y1;Q08380;B4DVE1;B4DWA8;B3KP88;B4DDG4;B4DI70;K7EP36;K7ESM3;K7EKQ5;K7ERZ6;K7EJY8;K7EJD3;K7ES75;K7EN99A0A0S2Z3Y1;Q08380;B4DVE1;B4DWA8;B3KP88;B4DDG4;B4DI70Galectin-3-binding protein

NaN 22,2115 23,9912 23,4471 18 54,102 B3KQT9;V9HVY3;P30101;B3KQT2;B4DJ98;B4DDM1B3KQT9;V9HVY3;P30101;B3KQT2;B4DJ98;B4DDM1Protein disulfide-isomerase;Protein disulfide-isomerase A3
21,6281 21,1977 24,7658 24,6018 18 67,599 B4DPW9;P13797;Q53GY0;A0A0A0MSQ0;Q96HI1;B4DG31;B4DI60;U3KQI3;H7C4N2;B4DPU6;A7E2S2;C9JAM8B4DPW9;P13797;Q53GY0;A0A0A0MSQ0;Q96HI1Plastin-3
24,6389 24,5279 22,3401 22,3107 18 90,568 P00747;B2R7F8;B4DPH4;Q68DS2;A0A0F7G8J1;Q5TEH5;A6PVI2;CON__P06868P00747;B2R7F8;B4DPH4Plasminogen;Plasmin heavy chain A;Activation peptide;Angiostatin;Plasmin heavy chain A, short form;Plasmin light chain B
21,5975 21,5756 24,2394 24,5615 18 84,781 P05107;D3DSM0;B4E0R1;Q8WWJ8;Q59H50;J3KNI6;A0A024DAS5;A0A024DAS2;E7EVZ9;A0A024D9P8;A0A024DAE5;A0A024DBF0;E5RHT0;E5RIE4;A8MVG7;E5RIG7;E5RK25;A0A024DAT2;A0A024DAF4;E5RFI0;A0A024DBG3;Q96PT7;A0A024D9S0P05107;D3DSM0;B4E0R1;Q8WWJ8;Q59H50;J3KNI6Integrin beta-2;Integrin beta
22,3906 22,9445 23,51 23,7234 17 49,416 A0A024RC87;A0A140VJT8;P13489;H0YCR7;E9PMJ3;E9PLZ3;E9PIM9;E9PMN0;E9PIK5;E9PMA9A0A024RC87;A0A140VJT8;P13489;H0YCR7Ribonuclease inhibitor
25,1063 25,0786 23,6583 23,7816 17 44,552 P07339;V9HWI3;A0A1B0GWE8;A0A1B0GVD5;A0A1B0GV23;A0A1B0GW44;A0A1B0GVP3;A0A1B0GU03;A0A1B0GU92;C9JH19;F8WD96;H7C469;F8W787;H7C1V0;A0A0S2Z3L4;A0A1B0GV01;A0A1B0GVF1P07339;V9HWI3;A0A1B0GWE8;A0A1B0GVD5;A0A1B0GV23;A0A1B0GW44;A0A1B0GVP3;A0A1B0GU03;A0A1B0GU92;C9JH19;F8WD96;H7C469Cathepsin D;Cathepsin D light chain;Cathepsin D heavy chain

NaN NaN 25,4995 25,5813 17 89,798 B0AZN7;A8K5N5;P22735;B0AZM8;B4DRV1;H0YMQ8;H0YN27;H0YLT9B0AZN7;A8K5N5;P22735;B0AZM8;B4DRV1Protein-glutamine gamma-glutamyltransferase K
25,9151 25,8428 27,5969 27,4147 17 15,164 E7DVW5;Q01469;I6L8B7;A8MUU1E7DVW5;Q01469;I6L8B7Fatty acid-binding protein, epidermal
21,2671 NaN 19,9013 NaN 17 51,681 Q13231;D6REY1;Q6ZNK1Q13231;D6REY1Chitotriosidase-1
23,1954 23,1226 25,2117 25,3901 17 54,392 Q96HE7;G3V3E6;G3V5B3;G3V2H0;G3V503;Q5TAE8;B2RD00;Q86YB8Q96HE7 ERO1-like protein alpha

26,892 26,9545 25,5174 25,4707 16 22,988 A0A024RAS5;P52566;B2R4F3;F5H6Q0;F5H3P3;H0YGX7;F5H2R5A0A024RAS5;P52566;B2R4F3;F5H6Q0;F5H3P3;H0YGX7;F5H2R5Rho GDP-dissociation inhibitor 2
24,8547 24,7676 NaN 18,4669 16 163,87 B2R950;P20742;B7Z7M2;F5GXY0B2R950;P20742Pregnancy zone protein

NaN NaN 24,2684 24,1458 16 56,291 B9EKV4;P49189;B4DE91;B4DX14;B4DYY1B9EKV4;P49189;B4DE91;B4DX14;B4DYY14-trimethylaminobutyraldehyde dehydrogenase
23,7807 23,8846 26,6653 27,0536 16 51,621 CON__P02533;P02533CON__P02533;P02533Keratin, type I cytoskeletal 14
23,0582 23,1787 24,038 24,1017 16 69,412 P15311;E7EQR4;Q6NUR7;B2R6J2;V9HW42;B7Z5V2;B7Z437;J7M2B1;B7Z9R6;Q9UK20;Q9UJZ6;Q9UJZ8;Q9UJZ2;Q9UJU1;Q9UJZ7;E9PQ82;E9PNV3;E9PNP4P15311;E7EQR4;Q6NUR7;B2R6J2;V9HW42;B7Z5V2;B7Z437;J7M2B1Ezrin;Tyrosine-protein kinase receptor
30,6995 30,8283 30,258 29,6674 16 18,098 P01591;D6RD17;D6RHJ6;C9JA05P01591;D6RD17;D6RHJ6Immunoglobulin J chain

26,911 26,8691 24,6383 24,2872 16 94,972 P02671;A0A0S2Z3E8;Q3KRA7;Q6NSD8;A0A087WUA0;A0A0S2Z3P3;A0A0S2Z3M3;Q86Z09;Q8WW76;CON__P02672P02671;A0A0S2Z3E8;Q3KRA7;Q6NSD8;A0A087WUA0Fibrinogen alpha chain;Fibrinopeptide A;Fibrinogen alpha chain
25,2947 25,1204 24,9313 25,0783 16 28,82 Q6P6D7;Q6FHU2;Q53G35;P18669;Q0D2Q6;Q6FHK8;B4DKL5;B4DMJ7;B7Z9E5;B4DJA4;P15259;Q8N0Y7;A4D2J6;B7ZW15Q6P6D7;Q6FHU2;Q53G35;P18669;Q0D2Q6;Q6FHK8;B4DKL5;B4DMJ7Phosphoglycerate mutase;Phosphoglycerate mutase 1
24,1161 24,227 25,3801 25,3492 16 25,035 V9HWC7;P30041;A4UCS6;B4DUK1V9HWC7;P30041Peroxiredoxin-6
22,8809 22,5723 24,1294 24,0556 16 49,83 P68371;Q8IWP6;Q8IZ29;Q8N6N5;P04350;B3KML9;B4DJ43;B4DE77;B4DFH6;Q96HX0;B4DNW1;M0R278;M0QZL7;M0QY85;M0R2D3;M0QX14;M0QY37;M0R0X0;M0QYM7;M0R2T4;M0R042;A0A075B724P68371;Q8IWP6;Q8IZ29;Q8N6N5;P04350;B3KML9;B4DJ43;B4DE77;B4DFH6;Q96HX0Tubulin beta-4B chain;Tubulin beta-4A chain
23,4276 23,3656 26,4054 26,1405 16 22,11 Q06830;Q5IST6;A0A0A0MSI0;B2R4P2;A0A0A0MRQ5;H7C3T4;V9HW63;Q13162Q06830;Q5IST6;A0A0A0MSI0;B2R4P2Peroxiredoxin-1
30,1844 30,2307 28,1 27,9979 16 37,926 Q6P5S2 Q6P5S2 Protein LEG1 homolog
29,1028 29,005 28,0968 27,9226 16 49,172 Q8N4F0;B4E209Q8N4F0;B4E209BPI fold-containing family B member 2

NaN NaN 24,1918 24,2638 15 72,364 A8K2N8;B4DRX0;B4DRS8;D3DT27;Q96PP9A8K2N8;B4DRX0;B4DRS8
24,0613 24,2777 23,6259 23,8912 15 45,333 B3KNK9;Q8NBJ4;F8WAT9;C9JYM4;C9J941B3KNK9;Q8NBJ4Golgi membrane protein 1
26,8859 26,8669 25,1284 25,0747 15 15,998 P68871;D9YZU5;Q14473;B3VL86;Q9BWV6;Q0Z944;E9NGZ5;Q4TWB7;Q6V0K9;Q52MT0;B3VL05;Q3Y9I8;B3VL31;Q3LR79;Q8IZI0;B2M1S6;Q4JLR8;B3VL17;Q4TZM4;F8W6P5;B5ANL9;A1YZ08;Q14484;Q9UP81;Q9UBV6;Q3L3Q5P68871;D9YZU5;Q14473;B3VL86;Q9BWV6;Q0Z944;E9NGZ5;Q4TWB7;Q6V0K9;Q52MT0;B3VL05;Q3Y9I8;B3VL31;Q3LR79;Q8IZI0;B2M1S6;Q4JLR8;B3VL17;Q4TZM4;F8W6P5;B5ANL9Hemoglobin subunit beta;LVV-hemorphin-7;Spinorphin
24,6065 24,3532 24,2028 24,2345 15 46,736 P01009;E9KL23;Q13747;Q9P173;Q3I0J7;A6YP93;Q2L9S7;B2D098;C1KH65;A7L8C6;G3V2B9;A7L8C5;G3V544;C5J0G2;G3V5R8;G3V387;A0A0B4J278;A0A1L7B5J3P01009;E9KL23;Q13747Alpha-1-antitrypsin;Short peptide from AAT
23,7417 23,8892 23,4536 23,9213 15 34,333 Q53R19;O15144;Q9BXV5;A0A024R408;C9JTV5;G5E9J0;H7C3F9;G5E9S7Q53R19;O15144;Q9BXV5Actin-related protein 2/3 complex subunit 2
24,2536 24,233 23,2815 23,4979 15 32,118 V9HWH6;Q8N7G1;P00491;G3V5M2;G3V2H3;Q9P1G4;G3V393V9HWH6;Q8N7G1;P00491;G3V5M2Purine nucleoside phosphorylase
31,6363 31,5123 27,9749 27,7352 15 16,387 P01037 P01037 Cystatin-SN
22,1498 21,6637 26,0209 26,071 15 36,375 P12429;D6RA82;D6RFG5;D6RCA8;D6RAZ8;D6RFJ9P12429;D6RA82;D6RFG5Annexin A3;Annexin

NaN NaN 20,8691 20,5989 15 62,52 P23141;B7Z795;H3BQV8;A0A140TA63;H3BSU0;Q9UKY3P23141;B7Z795Liver carboxylesterase 1;Carboxylic ester hydrolase
NaN 23,047 25,1658 24,9186 15 46,918 Q53G71;V9HW88;P27797;B4DHR1;K7EJB9;B4E2Y9;K7EL50Q53G71;V9HW88;P27797;B4DHR1;K7EJB9;B4E2Y9Calreticulin

21,2063 21,771 23,7914 23,9282 15 44,564 P29508 P29508 Serpin B3
23,656 23,0039 24,3342 24,4299 15 57,509 Q6PKA6;P30838;E9PNN6;C9JMC5;I3L3I9;A8MYB8;B3KSJ6;Q8N9T9;C9JKT2;I3L4E5;I3L1H6;I3L3W9;B4DSX1;I3L1M4;E9PJV0;J3QS00;A0A024R5K0;Q59F10;A0A024R5D8;P43353;P48448Q6PKA6;P30838;E9PNN6;C9JMC5;I3L3I9;A8MYB8;B3KSJ6;Q8N9T9;C9JKT2Aldehyde dehydrogenase, dimeric NADP-preferring;Aldehyde dehydrogenase

22,4214 22,358 23,0895 22,6794 15 37,375 Q9UJ70;H7C3G9;C9JEV6;H7C286;H7C1L7;H0YEB7;H0YF44;H0YE82;E9PPU6;H0YC94Q9UJ70;H7C3G9;C9JEV6;H7C286N-acetyl-D-glucosamine kinase



22,3284 21,7621 23,2975 23,1644 14 81,467 A0A024R5A3;A0A024R580;P07384;B4DWH5;B2RDI5;E9PL37;E9PRM1;E9PLX0;E9PJJ3;E9PLC9;E9PMC6;E9PJA6;E9PSA6;E9PQB3A0A024R5A3;A0A024R580;P07384;B4DWH5;B2RDI5Calpain-1 catalytic subunit
28,0616 27,7988 27,8003 27,5932 14 19,25 A0A024R8D7;P31025;Q5VSP4A0A024R8D7;P31025Lipocalin-1

NaN NaN 24,2869 23,7471 14 192,06 A0A087WVQ6;Q00610;J3KS13;K7EJJ5;A0A087WX41;P53675A0A087WVQ6;Q00610Clathrin heavy chain;Clathrin heavy chain 1
NaN NaN NaN NaN 14 96,19 B3KQS1;B3KNF4;A0A0A0N0M1;O43490;B0AZU8;D6RIF3;A0A0A0N0N1B3KQS1;B3KNF4;A0A0A0N0M1;O43490Prominin-1

21,7957 21,6113 23,4361 23,6517 14 60,673 A0A140VJI7;Q16610;C8CHS3;B7ZAS5A0A140VJI7;Q16610;C8CHS3Extracellular matrix protein 1
21,5145 22,297 21,5048 21,1144 14 68,168 A6NKB8;Q7RU04;Q9H4A4;A0A087WUS4;A0A087WU27;C9JMZ3;H7C2T3A6NKB8;Q7RU04;Q9H4A4Aminopeptidase B
29,6853 29,7141 27,3603 27,9589 14 16,537 B2R4C5;P61626;F8VV32;A0A0B4J259B2R4C5;P61626Lysozyme;Lysozyme C
26,3441 26,5083 27,7977 27,5563 14 27,745 D0PNI1;P63104;E7EX29;B0AZS6;B7Z2E6;H0YB80;E7ESK7;E9PD24;E7EVZ2;E5RIR4;Q2F831;E5RGE1;Q6LD62D0PNI1;P63104;E7EX29;B0AZS6;B7Z2E6;H0YB80;E7ESK714-3-3 protein zeta/delta
24,2415 24,1585 25,7129 25,5569 14 19,591 J3KNB4;P49913J3KNB4;P49913Cathelicidin antimicrobial peptide;Antibacterial protein FALL-39;Antibacterial protein LL-37
32,8931 32,6378 29,7021 29,6071 14 16,572 P12273 P12273 Prolactin-inducible protein
23,8292 23,8615 22,3172 21,8733 14 108,33 P19021;B4DKE0;H7BYD9;D6RG20;Q13749;F8W8D9;H0Y9I4P19021;B4DKE0;H7BYD9Peptidyl-glycine alpha-amidating monooxygenase;Peptidylglycine alpha-hydroxylating monooxygenase;Peptidyl-alpha-hydroxyglycine alpha-amidating lyase
23,4863 22,4854 24,2394 24,3714 14 46,872 P21128;B7Z3J4;B7Z7N4P21128;B7Z3J4Poly(U)-specific endoribonuclease

30,105 30,0503 29,4574 29,5143 14 27,011 Q96DR5;A8K739Q96DR5;A8K739BPI fold-containing family A member 2
23,1378 23,0509 24,7428 24,6296 14 44,276 Q9UIV8;B7Z8T4;C9JL93;B7Z4X7;H7BZS9;Q92661Q9UIV8;B7Z8T4Serpin B13
22,2909 23,1758 22,1495 22,4463 14 223,04 Q9UKX2;P13535;B4DRV3;B4E0I9;B4DUM0;E7EX84Q9UKX2;P13535Myosin-2;Myosin-8
29,9212 29,8814 28,9164 29,1085 14 24,823 S6BGD6 S6BGD6
24,1686 23,8671 23,5551 23,1695 13 32,922 P52907;A0A024R0E5;A8K0T9P52907;A0A024R0E5;A8K0T9F-actin-capping protein subunit alpha-1
23,3589 23,4315 22,151 21,9637 13 41,92 A0A024R1Z6;Q99536;B3KUF8;K7ESA3;K7ERT7;K7EJM4;K7ENX2;K7EM19;K7ER81A0A024R1Z6;Q99536;B3KUF8Synaptic vesicle membrane protein VAT-1 homolog
22,2663 22,3449 20,8535 NaN 13 262,62 P02751;A0A024R462;B7ZLE5;Q6MZM7;Q68CX6;Q6MZF4;H0Y7Z1;Q6N084;B4DTK1;Q59G22;B4DU16;Q5CZ99;A6YID6;A6YID2;A6YID3;A6YID5;A6YID4;O95617;Q9UQS6;Q9H382;B4DTH2;B4DN21;Q6PJE5;H0Y4K8;Q7L553;Q53S27P02751;A0A024R462;B7ZLE5;Q6MZM7Fibronectin;Anastellin;Ugl-Y1;Ugl-Y2;Ugl-Y3

NaN NaN 24,2184 24,5737 13 80,496 A0A024R952;Q13835;Q14BN3;B4DRX5A0A024R952;Q13835Plakophilin-1
21,1396 NaN NaN NaN 13 46,247 A0A140VK69;P17174;Q2TU84;B7Z1I2A0A140VK69;P17174;Q2TU84;B7Z1I2Aspartate aminotransferase, cytoplasmic;Aspartate aminotransferase
20,9194 21,8021 20,8021 20,8683 13 46,659 V9HWJ2;B2R5M8;O75874;Q0QER2;V9HW78;Q6FIA4;Q6FI37;B4DXS4;C9J4N6;A0A0A0U6N4;C9JJE5;C9JLU6V9HWJ2;B2R5M8;O75874;Q0QER2;V9HW78;Q6FIA4;Q6FI37Isocitrate dehydrogenase [NADP];Isocitrate dehydrogenase [NADP] cytoplasmic
23,8772 23,8139 23,7687 23,8367 13 30,656 B2R7T8;B1AK87;B1AK88;B4DWA6;P47756;B1AK85;Q7L4N0B2R7T8;B1AK87;B1AK88;B4DWA6;P47756;B1AK85F-actin-capping protein subunit beta

NaN 20,7555 21,5393 21,2524 13 46,087 C9JGI3;E5KRG5;B2RBL3;P19971;A0A1W2PQK0;A0A1W2PP80;B4DVR2;A0A0S2Z488;A0A0S2Z3P7;B3KQ24C9JGI3;E5KRG5;B2RBL3;P19971Thymidine phosphorylase
23,3316 23,5694 23,0314 23,752 13 47,311 B3KXD3;P16870;H0YAM0;D6RF88;C9JE88;D6R930B3KXD3;P16870Carboxypeptidase E
24,8319 24,4634 23,1999 22,6082 13 56,852 B4DJI2;P28799;K7EKL3;K7EQ05;B4E1G5;K7EQI0;K7EMR1;K7EPL0B4DJI2;P28799;K7EKL3;K7EQ05;B4E1G5Granulins;Acrogranin;Paragranulin;Granulin-1;Granulin-2;Granulin-3;Granulin-4;Granulin-5;Granulin-6;Granulin-7

24,935 24,857 20,0485 21,1373 13 46,496 B4DPP8;D3DNU8;B4E1C2;P01042;Q05CF8B4DPP8;D3DNU8;B4E1C2;P01042;Q05CF8Kininogen-1;Kininogen-1 heavy chain;T-kinin;Bradykinin;Lysyl-bradykinin;Kininogen-1 light chain;Low molecular weight growth-promoting factor
28,5314 28,6987 26,8148 26,8062 13 35,789 B4DUH8;P23280;Q5FBW4;Q8N4G4B4DUH8;P23280Carbonic anhydrase 6
24,0595 24,0987 24,5596 24,3391 13 26,922 Q5SRT3;Q53FB0;O00299;A0A1U9X8Y4Q5SRT3;Q53FB0;O00299;A0A1U9X8Y4Chloride intracellular channel protein;Chloride intracellular channel protein 1
22,8784 22,6219 23,6954 23,9066 13 40,45 P04899;B3KX51;Q96C71;B3KP24;Q93020;Q6LCB5;P63096;P08754;A0A142CHG9;B3KP89;P09471;Q5T697;A8K1Y9;A0A0S2Z3H8;A0A1W2PRE1;Q5FWY2;A0A1W2PQK2;Q5JWE9;Q8N6I9;A0A0S2Z3S5;H0Y7F4;A0A1W2PP38;H3BTM2;Q8N2B4;A0A1W2PS82;A0A024R2Z1;C9JPP4;A8MTJ3;P19087;P11488;P38405;P63092;A2A2R6;A0A087WTB6;Q5JWD1;H0Y7E8;A0A1W2PRJ7;Q6AWC5;A0A087WZE5;Q5JWF2P04899;B3KX51;Q96C71;B3KP24;Q93020Guanine nucleotide-binding protein G(i) subunit alpha-2
29,9798 29,905 29,418 29,5668 13 10,834 P05109 P05109 Protein S100-A8;Protein S100-A8, N-terminally processed
23,9662 24,0651 23,4308 23,2634 13 36,638 Q5U077;P07195;A8MW50;C9J7H8;F5H793Q5U077;P07195;A8MW50;C9J7H8;F5H793L-lactate dehydrogenase;L-lactate dehydrogenase B chain
27,7912 27,8007 26,177 26,0882 13 15,054 P07737;K7EJ44;I3L3D5;CON__P02584P07737;K7EJ44Profilin-1
26,9553 26,9598 26,9619 26,4483 13 23,356 V9HWE9;P09211;A8MX94;A0A087X2E9;C7DJS1;B2C310;Q5D6A5;A0A087X243V9HWE9;P09211;A8MX94Glutathione S-transferase P
26,7197 26,7798 25,6935 25,759 13 18,502 V9HWI5;P23528;G3V1A4;E9PP50;E9PK25;E9PQB7;B4E112;E9PLJ3;E9PS23;Q549N0;Q9Y281V9HWI5;P23528;G3V1A4;E9PP50;E9PK25;E9PQB7;B4E112Cofilin-1
23,2538 23,0387 22,9932 23,4748 13 44,76 P61160;Q8IY98;F5H6T1;B4DHK9;B4DWQ5;A0A1B0GWD0;A0A1B0GWH0P61160;Q8IY98;F5H6T1;B4DHK9;B4DWQ5Actin-related protein 2

NaN NaN 22,4747 22,3064 13 101,28 Q14CN2;Q9NXP1Q14CN2 Calcium-activated chloride channel regulator 4;Calcium-activated chloride channel regulator 4, 110 kDa form;Calcium-activated chloride channel regulator 4, 30 kDa form
22,9687 22,8718 23,5398 23,4959 12 56,94 Q16851;B4DUP2;E7EUC7;A0A087WYS1;B2RAN1;A0A140VKE1;Q53QE9;D6W5E6;C9JNZ1;C9JQU9;C9JVG3;C9JWG0;C9JUW1;C9JTZ5;F2Z3P4;F2Z3H1;F8WC70;C9J6Q0;C9J3M0Q16851;B4DUP2;E7EUC7;A0A087WYS1;B2RAN1;A0A140VKE1;Q53QE9;D6W5E6;C9JNZ1UTP--glucose-1-phosphate uridylyltransferase
22,9908 23,2686 22,1026 NaN 12 28,723 A0A0K0K1L8;Q06323;Q6FHU3;Q86SZ9;H0YLU2;H0YKK6A0A0K0K1L8;Q06323;Q6FHU3Proteasome activator complex subunit 1
23,2547 22,9856 21,9709 21,5454 12 105,21 Q5T985;A2RTY6;D3DRR6;P19823;B4DM79;Q5T987;CON__Q9TRI1Q5T985;A2RTY6;D3DRR6;P19823;B4DM79Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2
24,5916 25,103 22,9331 22,4651 12 53,467 A8K9E4;P22894;B4E0I2;H7C1M3;B4E0T0A8K9E4;P22894;B4E0I2Neutrophil collagenase

26,045 25,9286 23,8301 23,5024 12 22,788 X6R8F3;B2ZDQ1;P80188X6R8F3;B2ZDQ1;P80188Neutrophil gelatinase-associated lipocalin
24,1162 24,0341 24,3511 24,1471 12 21,057 D9IAI1;P30086;A0A0K0K1J6;B4DRT4;V9HW05D9IAI1;P30086;A0A0K0K1J6;B4DRT4Phosphatidylethanolamine-binding protein 1;Hippocampal cholinergic neurostimulating peptide
27,3205 27,0746 25,8385 25,7926 12 27,63 P54108;J3KPA1;I3L0A1P54108;J3KPA1Cysteine-rich secretory protein 3
21,7845 21,5101 23,3496 23,4661 12 36,019 O60218;A4D1P0;C9JRZ8O60218 Aldo-keto reductase family 1 member B10

NaN NaN 24,8364 24,5587 12 77,551 O95171 O95171 Sciellin
24,5732 24,4288 22,4247 21,9135 12 54,253 V9HWD8;P04217;B3KP79;M0R009;B3KWB5;Q7Z3U3V9HWD8;P04217;B3KP79;M0R009Alpha-1B-glycoprotein
23,2807 23,767 20,5164 21,8571 12 34,735 P05089 P05089 Arginase-1
19,1243 NaN 24,0564 23,9797 12 48,113 Q0QEN7;V9HW31;P06576;H0YH81;F8W079;F8W0P7;H0YI37Q0QEN7;V9HW31;P06576;H0YH81;F8W079ATP synthase subunit beta;ATP synthase subunit beta, mitochondrial
25,9614 25,8615 24,9179 25,087 12 52,494 P10909;E7ERK6;H0YLK8;Q5ISQ2;E7ETB4;H0YC35;E5RG36;E5RGB0;E5RH61;E5RJZ5;B4DW11;H0YAS8;Q8IWM0;Q8IWL5;Q6LDQ3P10909;E7ERK6;H0YLK8;Q5ISQ2;E7ETB4;H0YC35Clusterin;Clusterin beta chain;Clusterin alpha chain;Clusterin
23,3696 23,67 24,2458 23,9926 12 22,391 P37802;X6RJP6;B7Z5A2P37802;X6RJP6Transgelin-2

NaN NaN 23,8385 23,5433 12 89,321 V9HW80;P55072;Q96IF9;Q0IIN5;Q9NTC4;Q9HAP0;Q9HAP1;C9JUP7;C9IZA5V9HW80;P55072;Q96IF9;Q0IIN5;Q9NTC4Transitional endoplasmic reticulum ATPase



21,1037 21,3963 23,5996 24,3994 11 31,969 Q0QF37;Q75MT9;Q6FHZ0;A0A024R4K3;P40926;G3XAL0;B3KTM1Q0QF37;Q75MT9;Q6FHZ0;A0A024R4K3;P40926;G3XAL0;B3KTM1Malate dehydrogenase;Malate dehydrogenase, mitochondrial
21,7623 23,3905 20,1842 20,2897 11 50,097 P30520;A0A024R5Q7;B4E1L0P30520;A0A024R5Q7;B4E1L0Adenylosuccinate synthetase isozyme 2
20,5564 NaN 24,0542 23,6613 11 68,898 A0A024R6X1;O00748;Q53H57;Q6IPK9;Q4G0E9;J3QSC0;J3QLP1A0A024R6X1;O00748;Q53H57;Q6IPK9;Q4G0E9Carboxylic ester hydrolase;Cocaine esterase
22,9931 23,0347 21,6323 21,247 11 36,748 A0A024R9G4;Q9NUQ9;Q68D08;E5RI16;A0A1W2PRQ0;A0A087X178;Q3ZTR9;E5RJE1;E5RIR8;E5RJL8;E5RK61;E5RFS4;E5RHU5;E5RGI7;E5RK81;E5RH75A0A024R9G4;Q9NUQ9;Q68D08Protein FAM49B
21,4411 21,3139 23,3192 22,9428 11 129,35 A0A024R9Q1;P07996;CON__Q28194;A0PJG0A0A024R9Q1;P07996;CON__Q28194Thrombospondin-1
21,7347 22,1536 23,3221 23,2357 11 83,263 A0A024RD80;P08238;B4DMA2;Q6PK50;Q9H6X9;A8K3W9;Q58FF7;Q58FF8;O14942;Q58FG1A0A024RD80;P08238;B4DMA2;Q6PK50Heat shock protein HSP 90-beta
20,7464 20,4105 20,909 21,3961 11 40,005 A0A0C4DG85;P40394;E9PFG0;B4DWS1;C9JP14A0A0C4DG85;P40394;E9PFG0;B4DWS1Alcohol dehydrogenase class 4 mu/sigma chain
21,6437 NaN 22,1332 22,127 11 76,572 P20810;A0A0C4DGB5;A0A1S5UZ18;B7Z574;E9PCH5;Q6AZE3;H0Y7F0;E7EVY3;B7Z6N0;E9PDE4;Q86YM9;A0A024RAN2;E7EQ12;E7EQA0;B7Z5T9;H0Y9H6;E7ES10;B7Z7L4;A0A0A0MR45;B2RDU1;H0YD33;B7Z5T6;B7Z8S8;A0A0C4DGD1;F8W7E0;Q13940;E9PSG1;H0YA91;H0Y944;B7Z8U1;E7EQK6;D6RAA8P20810;A0A0C4DGB5;A0A1S5UZ18;B7Z574;E9PCH5;Q6AZE3;H0Y7F0;E7EVY3;B7Z6N0;E9PDE4;Q86YM9;A0A024RAN2;E7EQ12;E7EQA0;B7Z5T9;H0Y9H6;E7ES10;B7Z7L4;A0A0A0MR45;B2RDU1;H0YD33;B7Z5T6;B7Z8S8Calpastatin
32,3985 32,3548 31,6968 32,0503 11 19,6 A0A0C4DGN4;C3PTT6;G8H6I3;Q96DA0;I3L1H9;I3L3X0A0A0C4DGN4;C3PTT6;G8H6I3;Q96DA0Zymogen granule protein 16 homolog B
27,2854 27,1035 23,8815 23,9252 11 15,799 A0A0K0K1J1;P01034A0A0K0K1J1;P01034Cystatin-C
21,4958 21,6584 22,0053 22,1895 11 46,946 A0A140VJN8;O60664;K7ERZ3;K7EL96;K7ER39;K7EJD0A0A140VJN8;O60664;K7ERZ3Perilipin-3

21,742 21,5767 22,5828 21,2964 11 27,399 A0A140VK44;G3V5Z7;P60900;G3V295;G3V3I1;G3V3U4;Q9BZ93;H0YJC4;G3V4S5;G3V2S7;Q59F72A0A140VK44;G3V5Z7;P60900;G3V295;G3V3I1;G3V3U4Proteasome subunit alpha type;Proteasome subunit alpha type-6
26,2786 26,214 25,6433 25,8562 11 18,012 V9HWF5;A8K486;P62937;B2RE56;B4DM82;Q71V99;F8WE65;C9J5S7;E5RIZ5;Q9Y536V9HWF5;A8K486;P62937;B2RE56;B4DM82;Q71V99;F8WE65;C9J5S7Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase;Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase A;Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase A, N-terminally processed
24,1925 23,9909 28,5032 28,5843 11 11,367 B2R4R0;P62805;Q0VAS5;Q6B823B2R4R0;P62805;Q0VAS5Histone H4

21,729 21,3619 21,3723 21,0151 11 26,805 B2RDE8;P51858;A8K8G0;B7Z958;B7Z525B2RDE8;P51858;A8K8G0;B7Z958;B7Z525Hepatoma-derived growth factor
23,2667 23,5199 NaN NaN 11 79,952 H7C0L5;B7Z544;B2RMS9;B7ZKJ8;Q14624;B7Z8Q7;Q68DH2;B7Z551;Q59FS1H7C0L5;B7Z544;B2RMS9;B7ZKJ8;Q14624;B7Z8Q7;Q68DH2;B7Z551;Q59FS1Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4;70 kDa inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4;35 kDa inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4
24,0193 23,9749 25,451 25,4183 11 50,151 P68363;B3KT06;B3KPS3;A8JZY9;Q9BQE3;Q53GA7;F5H5D3;B7Z1K5;F8VVB9;A0A1W2PQM2;B4DDU2;Q8N532;Q9NY65;Q7Z3M3;C9J2C0;F8VRZ4;B4DN58;F8VS66;F8VWV9;F8VX09;C9JDS9;V9GZ17;F8VRK0;F8VXZ7;C9K0S6;Q6QMJ5;Q15670;Q9H853;F8W0F6P68363;B3KT06;B3KPS3;A8JZY9;Q9BQE3;Q53GA7;F5H5D3;B7Z1K5;F8VVB9;A0A1W2PQM2;B4DDU2;Q8N532Tubulin alpha-1B chain;Tubulin alpha-1C chain
24,1893 24,4691 NaN 21,4488 11 36,254 D9IWP9;P02749;B4DPN0;J3QRN2;J3QLI0;J3KS17D9IWP9;P02749;B4DPN0;J3QRN2;J3QLI0Beta-2-glycoprotein 1
20,4402 20,7698 NaN NaN 11 84,304 G3V1D3;G3V180;Q9NY33;B4E357;Q5JPB8;Q53HL4;Q53GT4;E9PQ14;E9PNX5;E9PKK8;E9PPK9G3V1D3;G3V180;Q9NY33;B4E357;Q5JPB8;Q53HL4;Q53GT4Dipeptidyl peptidase 3

NaN NaN NaN NaN 11 28,87 V9HWE3;P00915;E5RHP7;E5RH81;E5RIF9;E5RG43;E5RFE7;E5RGU8;E5RFL2;H0YBE2;E5RII2;E5RG81;E5RJI8;E5RJF6;E5RHS7V9HWE3;P00915;E5RHP7;E5RH81;E5RIF9;E5RG43;E5RFE7Carbonic anhydrase 1
21,8106 21,8351 27,6523 27,5826 11 22,782 V9HW43;P04792;B4DL87;F8WE04;C9J3N8V9HW43;P04792;B4DL87Heat shock protein beta-1
29,8186 29,647 29,2989 29,7029 11 13,242 P06702;B2R4M6P06702;B2R4M6Protein S100-A9;Protein S100
24,0627 24,1865 24,1632 22,9734 11 22,742 V9HWC6;P23284V9HWC6;P23284Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase;Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase B
23,7674 23,8591 26,5802 26,6174 11 16,891 P27482 P27482 Calmodulin-like protein 3
24,3802 24,1468 23,6914 23,8414 11 17,031 V9HW35;P30044V9HW35;P30044Peroxiredoxin-5, mitochondrial
17,9482 NaN 18,122 NaN 11 11,471 P31151 P31151 Protein S100-A7
21,1914 21,1438 NaN NaN 11 94,33 P34932;V9HW33;Q59GF8;A0A087WYC1;B4DH02;O14992;A0A087WTS8;B4DUS3;B4DIZ3;B4DT47;B4E354;Q7KYN0;B4E0H6;B0AZU6;B0AZS1;B3KNM0;D6RJ96;B4DSE8;E9PDE8;Q53ZP9;A0A140VKE7;B4DZR0;O95757P34932;V9HW33;Q59GF8;A0A087WYC1;B4DH02;O14992;A0A087WTS8;B4DUS3;B4DIZ3;B4DT47Heat shock 70 kDa protein 4
24,4952 24,3853 24,277 24,1006 11 36,426 V9HWF2;P40925;B9A041;B8ZZ51;C9JF79;C9JRL4;C9JLV6V9HWF2;P40925;B9A041;B8ZZ51;C9JF79Malate dehydrogenase;Malate dehydrogenase, cytoplasmic
23,1384 23,3435 26,6168 26,614 11 50,112 Q53G85;Q5VTE0;Q53GE9;Q6IPT9;Q6IPS9;Q6IPN6;Q53HR5;Q53HQ7;Q53HM9;P68104;A8K9C4;Q53GA1;B4DNE0;Q96RE1;A0A087WVQ9;Q5ISU0;Q9H2I7;Q8IUB0;A0A087WV01;B4DV42;Q53HR1;Q53G89;Q9NZS6;Q05639;Q6P082;Q96CD8;Q96C29;Q8TBL1;Q504Z0;Q6P4C9;Q16577;A6PW80;B4E2C5;Q59GP5;Q14222;A9X7H1;Q5JR01;Q6NSH7;Q6NS35;Q2F837;Q96EB3Q53G85;Q5VTE0;Q53GE9;Q6IPT9;Q6IPS9;Q6IPN6;Q53HR5;Q53HQ7;Q53HM9;P68104;A8K9C4;Q53GA1;B4DNE0;Q96RE1;A0A087WVQ9;Q5ISU0;Q9H2I7;Q8IUB0;A0A087WV01;B4DV42;Q53HR1;Q53G89;Q9NZS6;Q05639;Q6P082;Q96CD8;Q96C29;Q8TBL1;Q504Z0;Q6P4C9Elongation factor 1-alpha;Putative elongation factor 1-alpha-like 3;Elongation factor 1-alpha 1;Elongation factor 1-alpha 2
22,7094 22,8236 23,4796 23,0671 11 24,488 Q15907;H3BMH2;H3BSC1;A0A024R5Z8;B4DMN1;P62491;B4DQU5;M0R2D0;P57735Q15907;H3BMH2;H3BSC1;A0A024R5Z8;B4DMN1;P62491Ras-related protein Rab-11B;Ras-related protein Rab-11A
23,5541 24,0127 23,6668 24,1806 11 32,642 Q32Q12;Q6FHN3;J3KPD9;P22392;O60361;F6XY72Q32Q12;Q6FHN3;J3KPD9;P22392Nucleoside diphosphate kinase;Nucleoside diphosphate kinase B

NaN 21,9007 NaN NaN 10 39,455 A0A024QZ64;B7Z3K9;P09972;B7Z1N6;B7Z1Y2;A8MVZ9;J3KSV6;J3QKP5;B7Z3K7;K7EKH5;C9J8F3;J3QKK1;B7Z1H6;B7Z1Z9;B7Z1L5A0A024QZ64;B7Z3K9;P09972;B7Z1N6;B7Z1Y2;A8MVZ9;J3KSV6;J3QKP5;B7Z3K7;K7EKH5;C9J8F3Fructose-bisphosphate aldolase;Fructose-bisphosphate aldolase C
22,4373 21,7184 21,5632 21,5063 10 52,602 A0A024R944;P01008;A0A0K0Q2Z1;Q8TCE1;Q9UE54;A0A2H4R0R4;Q8IZZ8;Q8J001;Q9UBW9;Q8IZZ9;CON__P41361A0A024R944;P01008;A0A0K0Q2Z1;Q8TCE1Antithrombin-III
27,5879 27,4564 27,2549 27,0393 10 28,889 A0A1R3UCD2;P06870;A0A1L2BPJ2;A0A1L2BPJ1;Q6T776A0A1R3UCD2;P06870;A0A1L2BPJ2;A0A1L2BPJ1Kallikrein-1

NaN NaN 21,5354 21,9515 10 30,57 A0A1R3UCE9;Q9UKR3;B5BUM9;Q86VI7;M0R218;Q5BQ99A0A1R3UCE9;Q9UKR3;B5BUM9;Q86VI7Kallikrein-13
23,2798 24,0927 22,1654 22,31 10 75,872 A0A1W2PNV4;Q92747;C9JEY1;V9HVZ6;E9PF58;C9J6C8;C9JQM8;C9JFG9;F8VXW2;C9J4Z7;Q75MY0;C9K057;A0A0K0K1L3;Q53GB6;C9JBJ7;Q59GQ0;C9JTT6;F8WFD3A0A1W2PNV4
22,4938 22,0267 23,2938 23,6978 10 45,836 Q5VUU6;B2R829;P41218;Q05CU9;H0Y6P3Q5VUU6;B2R829;P41218;Q05CU9Myeloid cell nuclear differentiation antigen
23,9609 23,8644 NaN NaN 10 40,058 F1C4A7;B2R888;P08571;D6RFL4F1C4A7;B2R888;P08571;D6RFL4Monocyte differentiation antigen CD14;Monocyte differentiation antigen CD14;Monocyte differentiation antigen CD14, urinary form;Monocyte differentiation antigen CD14, membrane-bound form
22,8249 23,2591 22,3092 22,1224 10 27,566 V9HWG9;B2R983;P78417;Q5TA02;Q5TA01V9HWG9;B2R983;P78417;Q5TA02;Q5TA01Glutathione S-transferase omega-1
23,4628 23,4775 23,0243 23,2443 10 38,498 V9HW69;B2R9S4;P40121;B4DU58;E7ENU9;B8ZZL6;H7C0X8V9HW69;B2R9S4;P40121;B4DU58;E7ENU9Macrophage-capping protein
21,9319 22,5784 NaN NaN 10 45,315 B2RC45;Q4VAX6B2RC45;Q4VAX6
21,9894 22,1095 22,1455 22,2658 10 106,87 V9HWJ0;B4DJ30;Q14697;F5H6X6;B4DSM6;A0A024R592;B4DIW2;E9PKU7;B4DZ53;Q9BS14;E9PNH1V9HWJ0;B4DJ30;Q14697;F5H6X6;B4DSM6;A0A024R592;B4DIW2;E9PKU7;B4DZ53Neutral alpha-glucosidase AB
23,6138 23,6164 23,148 22,998 10 30,767 B4DL49;Q5HYG5B4DL49
23,4913 23,4243 NaN 21,5054 10 72,119 B7Z539;B7Z549;P19827;F8WAS2;B7Z8B6;H7C0N0;Q9P1C5;CON__Q0VCM5B7Z539;B7Z549;P19827Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1

NaN NaN 26,2589 26,4605 10 52,247 CON__O76013;O76013CON__O76013;O76013Keratin, type I cuticular Ha6
26,7442 26,5122 26,6943 26,3178 10 11,737 H9ZYJ2;P10599H9ZYJ2;P10599Thioredoxin

NaN NaN 21,8952 20,9581 10 39,617 O75367;Q59FH0;B4DJC3;D6RCF2;Q5SQT3;Q9HA11;A0A024QZP6;Q9P0M6O75367;Q59FH0;B4DJC3Core histone macro-H2A.1;Histone H2A
21,9391 21,7192 20,2809 NaN 10 45,398 P06727;Q13784P06727;Q13784Apolipoprotein A-IV
30,7624 30,6695 25,8611 26,3389 10 16,445 P09228 P09228 Cystatin-SA

27,894 28,0421 25,2712 24,8614 10 48,206 P20061 P20061 Transcobalamin-1
20,4355 21,1962 21,6964 21,5875 10 47,716 P23526;Q1RMG2;EAW76281.1P23526;Q1RMG2Adenosylhomocysteinase
22,8682 22,7158 24,5697 24,7003 10 15,693 P29373;Q5SYZ4P29373;Q5SYZ4Cellular retinoic acid-binding protein 2



23,4387 23,233 21,0989 21,6434 10 37,191 P33241;A8K2L4;A8K7L8;E7EMG9;E9PBD8;C9JU59;C9JKF7;Q9UEV8;Q9UEV7;C9J9B9;C9JNQ1;Q16003;C9JDV1;Q0VAF8P33241;A8K2L4;A8K7L8;E7EMG9;E9PBD8Lymphocyte-specific protein 1
21,4697 NaN 21,8854 20,9965 10 52,384 V9HWJ1;P48637;B7Z514;B7Z1C5;A0A0S2Z4J7V9HWJ1;P48637;B7Z514;B7Z1C5Glutathione synthetase
22,0903 22,2643 21,993 NaN 10 68,985 Q13421;H3BR90;H3BMA1;H3BUX1;H3BV92Q13421;H3BR90Mesothelin;Megakaryocyte-potentiating factor;Mesothelin, cleaved form

25,377 25,4536 21,6134 20,8451 10 53,113 Q86U78;Q53YY1;Q53GY3;Q59EP2;B4E1B3;B0ZBE2;P01019;B2R5S1;A7L3A5;A7L3A4;A7L3A3;B4DE80Q86U78;Q53YY1;Q53GY3;Q59EP2;B4E1B3;B0ZBE2;P01019;B2R5S1Angiotensinogen;Angiotensin-1;Angiotensin-2;Angiotensin-3;Angiotensin-4;Angiotensin 1-9;Angiotensin 1-7;Angiotensin 1-5;Angiotensin 1-4
30,7319 30,727 30,0716 30,4424 10 44,786 Q9NPP6;A0A068LKQ8Q9NPP6
22,5326 22,4646 20,3165 NaN 9 35,427 A0A0S2Z4N8;A0A024R0V4;P50552;A0A0S2Z4I9;A0A0S2Z4I7;K7EM16;K7EQD0;K7EIG8;K7ENR7;K7ENL7;A0A0S2Z4H6A0A0S2Z4N8;A0A024R0V4;P50552;A0A0S2Z4I9;A0A0S2Z4I7Vasodilator-stimulated phosphoprotein

20,6 NaN 21,1786 21,2986 9 282,25 A0A024R889;A0A0D9SF54;A0A0D9SGF6;Q13813;B4DTV8;B4DGT1;Q9UG16;A0A1B0GTB7;A0A0D9SFF6;Q14917A0A024R889;A0A0D9SF54;A0A0D9SGF6;Q13813;B4DTV8;B4DGT1Spectrin alpha chain, non-erythrocytic 1
22,4705 22,7913 22,5964 22,4415 9 21,258 A0A024RAE4;B4E1U9;P60953;A0A024RAE6;B7ZAY4;B4DMH5;Q5JYX0;Q9UJM1;A0A024R9T1;Q9UJM0A0A024RAE4;B4E1U9;P60953;A0A024RAE6;B7ZAY4;B4DMH5;Q5JYX0;Q9UJM1;A0A024R9T1Cell division control protein 42 homolog

NaN NaN NaN NaN 9 99,978 A8K6T3;A0A024RC29;Q14574;J3QRL9;Q9HAX1A8K6T3;A0A024RC29;Q14574Desmocollin-3
21,8211 21,8013 NaN NaN 9 86,677 A0A024RC70;P09958;H0YLH7;H0YNB5A0A024RC70;P09958Furin

NaN NaN 21,1336 21,2222 9 83,822 B3GN61;D3XNU5;A0A0U2ZQU7;Q9UII7;A0A087WXI5;P12830;A0A0E3XJU3;A5D8W4;A0A087WX17;A0A087WU43;H3BNC6;H3BVI7;B4DNH0;J3QKP1B3GN61;D3XNU5;A0A0U2ZQU7;Q9UII7;A0A087WXI5;P12830;A0A0E3XJU3;A5D8W4;A0A087WX17;A0A087WU43;H3BNC6;H3BVI7;B4DNH0Cadherin-1;E-Cad/CTF1;E-Cad/CTF2;E-Cad/CTF3
22,1497 21,9024 22,7606 22,8342 9 27,887 A0A0K0K1K4;O14818;Q05DH1;H0Y586;B0YJ74;Q8TAA3;H0UI83;A0A087WYS6;F5GY34;Q4G1B8A0A0K0K1K4;O14818;Q05DH1;H0Y586;B0YJ74;Q8TAA3Proteasome subunit alpha type-7;Proteasome subunit alpha type;Proteasome subunit alpha type-7-like
20,5274 20,595 NaN NaN 9 50,582 P60028;A0A0S2Z3X8;P31150;B4DHX4;Q5IS92;B4DH24;G5E9U5;B4E070;A0A0S2Z426P60028;A0A0S2Z3X8;P31150;B4DHX4;Q5IS92;B4DH24Rab GDP dissociation inhibitor alpha
21,8319 21,6135 NaN NaN 9 46,312 A0A140VKF3;P36955;I3L4N7;I3L4F9;I3L107;I3L4Z0;CON__Q95121;I3L2R7A0A140VKF3;P36955Pigment epithelium-derived factor
26,0077 26,0621 24,4029 24,3365 9 15,257 P69905;A0A1S5UZ39;D1MGQ2;A0A1K0GXZ1;A0A0K2BMD8;I1VZV6;E9M4D4;U6A216;Q4ZGM8;E1B2D1;Q9BX83;P78461;Q96T46;Q9NQT3;Q6J1Z9;Q86YL2;Q86YQ1;Q86YQ4;Q86YQ5;U6A493;Q7Z7B4P69905;A0A1S5UZ39;D1MGQ2;A0A1K0GXZ1;A0A0K2BMD8;I1VZV6;E9M4D4;U6A216;Q4ZGM8;E1B2D1;Q9BX83;P78461;Q96T46Hemoglobin subunit alpha
27,2727 27,5277 25,8076 25,4914 9 5,0526 A2VCK8;P62328;Q0P5T0;Q0P5U7;Q0P5Q0;Q0P5P4;Q0P5N8A2VCK8;P62328;Q0P5T0;Q0P5U7;Q0P5Q0;Q0P5P4;Q0P5N8Thymosin beta-4;Hematopoietic system regulatory peptide

NaN NaN 24,8248 24,4847 9 42,064 A8YXX4;P15104;B4DWM6;A1L199;Q9NSP3;Q2TU80A8YXX4;P15104;B4DWM6Glutamine synthetase
25,3789 25,3538 24,9437 25,1107 9 16,057 Q5H9A7;Q6FGX5;B3KQF4;P01033;H0Y789;Q58P21;Q5H9B5;Q5H9B4;B4DJK3Q5H9A7;Q6FGX5;B3KQF4;P01033;H0Y789;Q58P21Metalloproteinase inhibitor 1
23,0372 22,8873 21,5778 NaN 9 37,106 Q6IAW5;B3KQF5;O43852;B3KNG6;A0A024R755;H0Y875;B3KQK3Q6IAW5;B3KQF5;O43852;B3KNG6;A0A024R755Calumenin
22,5354 22,6972 NaN 21,5996 9 50,151 B4DJQ8;P53634;I3V9V3;H0YCY8;I3V9V6B4DJQ8;P53634Dipeptidyl peptidase 1;Dipeptidyl peptidase 1 exclusion domain chain;Dipeptidyl peptidase 1 heavy chain;Dipeptidyl peptidase 1 light chain

NaN NaN 22,6593 22,4138 9 35,076 P63244;E9KL35;J3KPE3;D6RHH4;D6RFX4;D6R9L0;H0Y8W2;D6R9Z1;B4DVD2;H0YAF8;H0YAM7;D6RAC2;D6RFZ9;D6RBD0;E9PD14;D6RAU2;D6REE5;B4E0C3;H0Y8R5;D6RF23;H0Y9P0;B4DWC6;D6R909;D6RHJ5;D6RGK8P63244;E9KL35;J3KPE3;D6RHH4;D6RFX4;D6R9L0;H0Y8W2;D6R9Z1;B4DVD2;H0YAF8;H0YAM7;D6RAC2;D6RFZ9;D6RBD0Guanine nucleotide-binding protein subunit beta-2-like 1;Guanine nucleotide-binding protein subunit beta-2-like 1, N-terminally processed
21,0451 21,2122 NaN NaN 9 65,408 E9PIT3;P00734;C9JV37;B4DDT3;Q69EZ8;Q86WA1;Q8TD58;CON__P00735E9PIT3;P00734;C9JV37;B4DDT3Prothrombin;Activation peptide fragment 1;Activation peptide fragment 2;Thrombin light chain;Thrombin heavy chain

24,652 24,4081 26,8443 26,7509 9 28,518 P08246;B2MUD5P08246;B2MUD5Neutrophil elastase
NaN NaN 22,2967 21,7927 9 30,375 P16152;E9PQ63;A8MTM1P16152;E9PQ63;A8MTM1Carbonyl reductase [NADPH] 1
NaN NaN 23,882 24,179 9 21,364 P16403 P16403 Histone H1.2

22,6288 22,9189 21,9175 21,6384 9 53,899 P17213;B4DKH6;H0Y738;A0A0D9SFX6P17213;B4DKH6;H0Y738Bactericidal permeability-increasing protein
23,6128 23,5818 26,1537 26,3894 9 7,9053 P22532 P22532 Small proline-rich protein 2D
20,9423 21,5223 23,2932 22,8355 9 21,892 V9HW12;P32119;B4DF70;A6NIW5;A0A024R7F2V9HW12;P32119;B4DF70;A6NIW5Peroxiredoxin-2
23,0822 23,1781 24,2881 23,9372 9 29,174 V9HW98;P62258;G9K389;G9K388;Q5IST0;B7ZA86;K7EM20;B4DJF2;I3L3T1;B4DJB0;K7EIT4;B3KT37;I3L0W5V9HW98;P62258;G9K389;G9K388;Q5IST0;B7ZA8614-3-3 protein epsilon

NaN NaN 22,8322 22,6866 9 24,029 Q05DB4;Q9Y5Z4;Q5THN1;C9IZA0Q05DB4;Q9Y5Z4Heme-binding protein 2
24,0922 24,0032 22,9039 22,9033 9 15,945 Q14019;H3BT58Q14019;H3BT58Coactosin-like protein

NaN 21,3352 22,4808 21,9631 9 48,121 Q15084 Q15084 Protein disulfide-isomerase A6
24,1013 24,0619 21,5772 NaN 9 38,167 Q68CK4 Q68CK4
22,0721 21,7875 21,3848 21,2099 9 57,578 Q6XQN6;G5E977;C9J8U2;A0A087WUT5;Q8WY82;H0YF31Q6XQN6;G5E977;C9J8U2Nicotinate phosphoribosyltransferase
22,9314 22,9851 22,1936 21,0765 9 19,891 V9HWC2;Q99497;K7ELW0;K7EN27V9HWC2;Q99497;K7ELW0;K7EN27Protein deglycase DJ-1
20,9464 21,3793 20,7506 20,4784 9 35,548 Q9BRF8;B3KSL3Q9BRF8 Serine/threonine-protein phosphatase CPPED1
22,2588 22,1331 22,4815 22,302 8 19,56 Q5ISS1;A0A024R3Q3;A0A024R0Y6;P84077;P61204;B4DN70;B4DEB9;F5H0C7;B4DJC8;B4E190;H0YGG7;F5H1V1;F5H6T5;F8WDB3Q5ISS1;A0A024R3Q3;A0A024R0Y6;P84077;P61204;B4DN70;B4DEB9;F5H0C7;B4DJC8;B4E190ADP-ribosylation factor 1;ADP-ribosylation factor 3

NaN NaN 21,7918 21,6508 8 35,885 A0A024R172;Q14914;F2Z3J9;Q5JVP2;F6XGT7A0A024R172;Q14914;F2Z3J9Prostaglandin reductase 1
NaN NaN NaN NaN 8 81,224 A0A024R2U9;C9JIF9;P13798;H7C393;H7C1U0;C9JLK2;F8WEH5A0A024R2U9;C9JIF9;P13798;H7C393;H7C1U0;C9JLK2Acylamino-acid-releasing enzyme

22,8016 23,1338 22,3034 22,6604 8 21,768 P61586;A0A024R324;A0A024R0I3;P08134;B4DKN9;Q5JR08;C9JNR4;Q5JR07;E9PQH6;C9JX21;Q5JR05;U3KQV3;Q5JR06;U3KQA9;Q9BVT0;E9PN11;E9PLA2;C9JRM1;A0A0B6XK12;P62745P61586;A0A024R324;A0A024R0I3;P08134;B4DKN9;Q5JR08;C9JNR4;Q5JR07;E9PQH6;C9JX21;Q5JR05;U3KQV3;Q5JR06;U3KQA9;Q9BVT0;E9PN11Transforming protein RhoA;Rho-related GTP-binding protein RhoC
NaN NaN 22,4151 22,3695 8 60,047 B7Z597;B3GQS7;A0A024R3X4;P10809;B7Z5E7;B7Z4F6;E7EXB4;Q53SE2;E7ESH4;A0A0S2Z415;C9JL25;B7Z532;C9JL19;C9JCQ4B7Z597;B3GQS7;A0A024R3X4;P10809;B7Z5E7;B7Z4F660 kDa heat shock protein, mitochondrial
NaN NaN NaN NaN 8 26,855 A0A024R4J8;A0A1R3UCE8;Q92876;A0A2I2MP54;A0A2I2MP51;A0A2I2MP53;A0A2I2MP55;A0A2I2MP52A0A024R4J8;A0A1R3UCE8;Q92876;A0A2I2MP54;A0A2I2MP51Kallikrein-6

23,8461 22,9425 NaN NaN 8 47,65 A0A024R6P0;B3KS79;P01011;G3V3A0;G3V595A0A024R6P0;B3KS79;P01011;G3V3A0Alpha-1-antichymotrypsin;Alpha-1-antichymotrypsin His-Pro-less
21,3158 NaN 22,1181 21,6635 8 23,545 A0A024R7V6;P61019;A0A0A1HAW1;E9PKL7;Q5HYI5;Q8WUD1;B4DUD4;E9PE37;H7C125;H0YD31;Q96K32;Q9UL31;O75546;Q6PIK3;A0A023HJ61A0A024R7V6;P61019;A0A0A1HAW1;E9PKL7;Q5HYI5;Q8WUD1Ras-related protein Rab-2A;Ras-related protein Rab-2B
22,1647 22,2938 20,6638 20,9464 8 42,625 A0A024R969;P36222;H0Y3U8;B3KTE6;Q59FK1A0A024R969;P36222Chitinase-3-like protein 1
23,2768 22,816 22,3579 22,6134 8 28,412 I6L957;A0A087WUI2;P22626;A0A024RA28I6L957;A0A087WUI2;P22626;A0A024RA28Heterogeneous nuclear ribonucleoproteins A2/B1
21,0116 21,3567 NaN NaN 8 27,401 Q86SZ7;Q2TNB3;A0A087X1Z3;Q9UL46;H0YM70;Q6FHK9;H0YKU2Q86SZ7;Q2TNB3;A0A087X1Z3;Q9UL46;H0YM70;Q6FHK9;H0YKU2Proteasome activator complex subunit 2
23,3081 23,2646 21,3278 NaN 8 24,963 A0A0A8K9B4;Q96BQ1;C9JB68;C9J5Z5;C9IZW7A0A0A8K9B4;Q96BQ1Protein FAM3D
22,0927 22,0674 20,7574 20,763 8 27,547 A0A0K0K1K7;O95336;M0R261;M0R1L2;M0R0U3A0A0K0K1K7;O95336;M0R261;M0R1L2;M0R0U36-phosphogluconolactonase
22,7867 22,7987 NaN NaN 8 23,489 A0A158RFU6;P51149;C9J592;B4DPH9;C9J8S3;C9IZZ0;C9J4S4;C9J4V0;C9J7D1A0A158RFU6;P51149;C9J592;B4DPH9;C9J8S3;C9IZZ0Ras-related protein Rab-7a
23,8153 23,9506 24,2052 23,9802 8 32,933 B4DL57;A8K2M4;O60235;Q4W5K4B4DL57;A8K2M4;O60235Transmembrane protease serine;Transmembrane protease serine 11D;Transmembrane protease serine 11D non-catalytic chain;Transmembrane protease serine 11D catalytic chain
22,5386 21,9634 21,735 NaN 8 42,16 Q9P1W6;B5B9M4;B3W6H0;A8K737;P21217;B3GVC1;K7ENC0;Q11128Q9P1W6;B5B9M4;B3W6H0;A8K737;P21217;B3GVC1;K7ENC0;Q11128Galactoside 3(4)-L-fucosyltransferase;Alpha-(1,3)-fucosyltransferase 5



NaN NaN NaN NaN 8 80,733 Q9UM02;B2RAH7;P48147Q9UM02;B2RAH7;P48147Prolyl endopeptidase
25,5586 25,619 25,8371 26,3095 8 16,837 P0DP24;B4DJ51;H0Y7A7;P0DP25;B2RDW0;P0DP23;Q9BRL5;E7ETZ0;E7EMB3;Q5ISS4;Q96HY3;A8K1M2;M0QZ52;G3V361;G3V479;F8WBR5;G3V226P0DP24;B4DJ51;H0Y7A7;P0DP25;B2RDW0;P0DP23;Q9BRL5;E7ETZ0;E7EMB3;Q5ISS4;Q96HY3;A8K1M2;M0QZ52

NaN NaN 23,5987 24,5437 8 43,855 B4DQE1;P13928;Q5VT79;B4DTF2;B4DTB3;A0A087WTN9;A0A075B752;B4DLF6;A0A087WUP0;A0A075B765;Q5T2P7B4DQE1;P13928;Q5VT79;B4DTF2;B4DTB3;A0A087WTN9;A0A075B752;B4DLF6;A0A087WUP0;A0A075B765Annexin;Annexin A8;Annexin A8-like protein 2
NaN NaN 26,5271 26,4873 8 18,281 CON__P02754CON__P02754
NaN NaN 26,2578 26,29 8 48,105 CON__Q04695;Q04695;F5GWP8;Q14666;K7EPJ9;B4E2P9;K7ESE1CON__Q04695;Q04695;F5GWP8;Q14666Keratin, type I cytoskeletal 17

23,6244 23,2984 22,8483 22,7783 8 54,305 D9ZGG2;P04004;B7Z553;F5GX75;J7HH10;CON__Q3ZBS7D9ZGG2;P04004Vitronectin;Vitronectin V65 subunit;Vitronectin V10 subunit;Somatomedin-B
23,7437 23,801 25,3772 25,195 8 16,93 P60660;F8W1R7;G3V1V0;J3KND3;B7Z6Z4;G8JLA2;G3V1Y7;F8VPF3;Q6IBG5;F8W180;F8VZU9;B4E368;A0A024RB31;P14649;F8W1I5;H0YI43;F8VXL3P60660;F8W1R7;G3V1V0;J3KND3;B7Z6Z4;G8JLA2;G3V1Y7;F8VPF3;Q6IBG5;F8W180;F8VZU9Myosin light polypeptide 6

22,135 22,0332 22,7997 23,0385 8 20,457 J3QRS3;P19105;O14950;Q53HL1;Q2F834;Q71U02;Q6IBG1;P24844;J3KTJ1J3QRS3;P19105;O14950;Q53HL1;Q2F834;Q71U02;Q6IBG1;P24844Myosin regulatory light chain 12A;Myosin regulatory light chain 12B;Myosin regulatory light polypeptide 9
NaN 21,1733 NaN 21,0607 8 56,256 V9HW90;P00390;H0YC68;E5RI06V9HW90;P00390Glutathione reductase, mitochondrial

26,4674 26,9994 23,7632 24,1793 8 23,511 V9HWF6;P02763V9HWF6;P02763Alpha-1-acid glycoprotein;Alpha-1-acid glycoprotein 1
26,3137 26,0664 26,0271 25,9625 8 14,326 P03973 P03973 Antileukoproteinase
23,4261 23,6434 23,3629 24,6283 8 10,044 P07108;B8ZWD1;A0A024RAF2;A0A0A0MTI5;B8ZWD9;B8ZWD8P07108;B8ZWD1;A0A024RAF2;A0A0A0MTI5;B8ZWD9;B8ZWD8Acyl-CoA-binding protein
23,5927 23,8207 26,6384 26,3472 8 28,837 P08311 P08311 Cathepsin G

NaN NaN 25,1853 26,6709 8 64,416 P12035;CON__P12035P12035;CON__P12035Keratin, type II cytoskeletal 3
21,4317 21,0736 22,1482 NaN 8 36,573 V9HWI0;P14550;Q5T621;V9GYG2;V9GYP9V9HWI0;P14550Alcohol dehydrogenase [NADP(+)]
29,2213 29,1828 25,1197 24,7777 8 16,08 P28325 P28325 Cystatin-D
24,2183 24,1984 23,6536 23,7574 8 28,082 V9HWD6;P31946;B5BU24;Q4VY20;Q4VY19;A0A0J9YWE8;Q59EQ2;A0A0J9YWZ2V9HWD6;P31946;B5BU2414-3-3 protein beta/alpha;14-3-3 protein beta/alpha, N-terminally processed
22,0218 22,2055 NaN 20,8241 8 69,068 P43652 P43652 Afamin

NaN NaN 26,9299 27,0805 8 15,075 P47929 P47929 Galectin-7
NaN NaN NaN NaN 8 16,14 P69891;P69892;D3GKD8;D3GKD9;D9YZU9;E7CYP2;Q9UNL6;D9YZU8;Q14474;Q14403;E9PBW4;Q14476;B7UCU6;Q9UJ01;A1EGU3;B8XXQ5;Q14412;A0A0J9YYA3P69891;P69892;D3GKD8;D3GKD9;D9YZU9;E7CYP2;Q9UNL6;D9YZU8;Q14474;Q14403;E9PBW4;Q14476;B7UCU6Hemoglobin subunit gamma-1;Hemoglobin subunit gamma-2

24,1592 24,2827 23,817 23,6799 8 22,693 P80723 P80723 Brain acid soluble protein 1
NaN NaN NaN NaN 8 193,51 Q05707;A8KAL5;Q4G0W3;J3QT83;H0YBB2;A0A0A0MQT7Q05707;A8KAL5;Q4G0W3;J3QT83Collagen alpha-1(XIV) chain

21,9732 22,2168 22,0008 21,9185 8 42,12 Q53FH2;Q15782;H0YE91;E9PIX1;E9PR52;E9PRL9;E9PPX4;E9PII8;E9PP75;H0YEJ1;H0YD88Q53FH2;Q15782;H0YE91;E9PIX1;E9PR52;E9PRL9;E9PPX4Chitinase-3-like protein 2
20,912 21,4127 22,2524 21,9782 8 96,022 Q8WUM4;Q4W4Y1;B7Z5C1;B4DHD2;C9IZF9;F8WEQ7;F8WBR8Q8WUM4;Q4W4Y1;B7Z5C1;B4DHD2Programmed cell death 6-interacting protein

19,9184 NaN 20,0502 NaN 8 30,608 V9HW91;Q9NQR4;H7C579;B4DFB1;B7Z3F9;F8WF70V9HW91;Q9NQR4;H7C579;B4DFB1;B7Z3F9Omega-amidase NIT2
22,1911 22,1558 25,422 25,4807 8 15,892 Q9NZT1;Q53H37Q9NZT1;Q53H37Calmodulin-like protein 5
23,1059 23,2232 21,4417 21,4689 8 21,627 Q9ULZ3;B2RAZ4;H3BP42Q9ULZ3;B2RAZ4Apoptosis-associated speck-like protein containing a CARD

NaN 21,5448 NaN NaN 7 26,697 A0A024QZ77;Q96C19;H0Y4Y4;C9JTV4;Q8WYH2;Q53SA2;Q7Z2R5;B4DEE0;A0A087X1Z2;A0A024R493;Q59EU6;Q9BUP0A0A024QZ77;Q96C19;H0Y4Y4EF-hand domain-containing protein D2
NaN NaN 21,2647 NaN 7 28,218 A0A024R1K7;Q04917;B2R6N6;Q9H4N8;A2IDB2;F8WEB6;A2IDB1A0A024R1K7;Q04917;B2R6N6;Q9H4N8;A2IDB214-3-3 protein eta

24,5288 24,5665 23,8088 23,9126 7 21,429 P15153;A0A024R1P2;B1AH77;B1AH80;B1AH78;P60763;J3KSC4;J3QLK0;F8WET9;B1AH79;Q7Z513;A0A024R692;V9HWD0;G3V4H1;G3V476;Q59FQ0;Q59G91;P17081;Q9H4E5P15153;A0A024R1P2;B1AH77;B1AH80;B1AH78Ras-related C3 botulinum toxin substrate 2
NaN NaN 22,9028 22,946 7 48,51 B4DUQ1;A0A024R228;P61978;Q5EC54;Q5T6W2;B4DFF1;B3KU16;S4R359B4DUQ1;A0A024R228;P61978;Q5EC54;Q5T6W2;B4DFF1Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein K

24,6859 24,5598 25,4261 25,4527 7 16,142 A0A024R528;P18510A0A024R528;P18510Interleukin-1 receptor antagonist protein
21,1198 NaN 20,9754 21,2295 7 59,296 A0A024R7F1;K7ELL7;B4DJQ5;P14314;A0A0S2Z4D8;A0A0S2Z4W7;A2VCQ4;A0A0S2Z4A0;K7EKX1;K7EJ70;K7EPW7;A0A0C4DGP4A0A024R7F1;K7ELL7;B4DJQ5;P14314;A0A0S2Z4D8;A0A0S2Z4W7;A2VCQ4Glucosidase 2 subunit beta

21,777 21,3838 21,856 21,7013 7 20,825 A0A024RB87;P61224;P62834;A8KAH9;Q5U0C3;E7ESV4;F5H7Y6;A6NIZ1;A0A075B6Q0;Q9BXV4;B7ZAY2;F5GX62;F5GYB5;F5H4H0;F5GYH7;F5H6R7;F5H077;F5H500;F5H0B7;F5H491;F5GWU8;F5H004;F5GZG1;B7ZB78;F5H823;F8WBC0A0A024RB87;P61224;P62834;A8KAH9;Q5U0C3;E7ESV4;F5H7Y6;A6NIZ1;A0A075B6Q0;Q9BXV4;B7ZAY2;F5GX62;F5GYB5;F5H4H0;F5GYH7;F5H6R7;F5H077;F5H500;F5H0B7;F5H491;F5GWU8;F5H004Ras-related protein Rap-1b;Ras-related protein Rap-1A;Ras-related protein Rap-1b-like protein
NaN NaN 23,2117 22,8594 7 75,276 A0A0S2Z377;A8K3Q7;A0A0S2Z2Z6;P08133;E5RK69;B7Z582;Q6ZP35;E7EMC6;E5RJF5;E5RK63;A0A0S2Z301;E5RI05;E5RIU8;E5RJR0;E5RFF0A0A0S2Z377;A8K3Q7;A0A0S2Z2Z6;P08133;E5RK69;B7Z582;Q6ZP35;E7EMC6Annexin;Annexin A6

22,9098 22,6274 NaN 21,341 7 27,465 A0A1R3UDR5;Q9UBX7;M0QZI8;M0QZV0;A0A0A0MR55;M0QYW4;M0R151A0A1R3UDR5;Q9UBX7;M0QZI8Kallikrein-11;Kallikrein-11 inactive chain 1;Kallikrein-11 inactive chain 2
NaN NaN NaN 20,8232 7 37,482 A6NC48;Q10588;H0Y984;H0Y9Q9;H0Y8G4A6NC48;Q10588;H0Y984ADP-ribosyl cyclase/cyclic ADP-ribose hydrolase 2

21,1296 NaN NaN 20,3907 7 35,964 Q92820;A8K335;B4DVI2Q92820;A8K335Gamma-glutamyl hydrolase
24,455 24,5401 24,0433 24,7491 7 54,739 P55058;B3KUE5;Q53H91P55058;B3KUE5;Q53H91Phospholipid transfer protein

NaN NaN 21,8843 NaN 7 42,309 B4DEA3;P54727;Q53F10;B7ZA74;B7Z4W4;Q5W0S5;H0Y579;Q5W0S4;K7ENJ0;K7ELW1;A8K1J3;A0A024R7G8;P54725B4DEA3;P54727;Q53F10;B7ZA74;B7Z4W4UV excision repair protein RAD23 homolog B
NaN NaN NaN 21,837 7 45,597 B4DPJ2;Q5T0G8;P50995;Q6ICS0;Q59EP1;B7Z6L0;H0Y6E1B4DPJ2;Q5T0G8;P50995;Q6ICS0;Q59EP1;B7Z6L0;H0Y6E1Annexin;Annexin A11

22,6519 22,8247 23,1385 23,4461 7 26,224 B5MDF5;P62826;J3KQE5;F5H018;H0YFC6;Q8MJ37;Q96QB7;Q0EFC9;B4DV51B5MDF5;P62826;J3KQE5;F5H018;H0YFC6GTP-binding nuclear protein Ran
25,243 25,3072 23,2846 23,8797 7 39,411 C9JV77;B7Z8Q2;P02765;B7Z556C9JV77;B7Z8Q2;P02765;B7Z556Alpha-2-HS-glycoprotein;Alpha-2-HS-glycoprotein chain A;Alpha-2-HS-glycoprotein chain B

NaN NaN NaN NaN 7 164,34 CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000024146CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000024146
NaN NaN NaN NaN 7 30,276 CON__P15497CON__P15497
NaN NaN NaN NaN 7 75,829 CON__Q29443;CON__Q0IIK2CON__Q29443;CON__Q0IIK2

23,614 23,8601 24,0816 23,7889 7 21,058 F8WCF6;P59998;F8WDD7;A0A0A6YYG9;Q9H7Z5;R4GN08;H7C0A3;F8WDW3;F8WE39F8WCF6;P59998;F8WDD7;A0A0A6YYG9;Q9H7Z5Actin-related protein 2/3 complex subunit 4
21,2668 21,8088 20,8245 20,6943 7 19,997 H0YN26;Q6PKH8;Q08AJ6;P39687;Q3KPI8;Q1AHP8;O95626;O43423;H7BZ09H0YN26;Q6PKH8;Q08AJ6;P39687;Q3KPI8Acidic leucine-rich nuclear phosphoprotein 32 family member A

NaN NaN NaN NaN 7 55,023 O60701;Q9NQ82;E7ER83;E7ETF4;E7EV97;E7ER95;Q9NQ81O60701 UDP-glucose 6-dehydrogenase
22,5637 22,8364 NaN NaN 7 12,774 V9HW48;O75368;D3DTE6;B0AZV6V9HW48;O75368;D3DTE6SH3 domain-binding glutamic acid-rich-like protein

NaN NaN NaN NaN 7 152,93 O75976;B7Z843;J3QQJ4O75976 Carboxypeptidase D
NaN NaN 21,3671 NaN 7 54,861 V9HW83;V9HVX6;P00352;B4DXX3;B4DDF8;Q5SYQ7;Q5SYQ9;Q5SYQ8;Q59EJ0V9HW83;V9HVX6;P00352;B4DXX3;B4DDF8Retinal dehydrogenase 1



NaN NaN NaN NaN 7 29,246 V9HW21;P00918;A0A0K0K1L1;E5RID5;E5RK37V9HW21;P00918;A0A0K0K1L1Carbonic anhydrase 2
24,3905 24,3045 24,3895 24,4257 7 57,019 Q6N030;Q5EBM2;P01860;A0A286YES1;Q8NF17;Q86TT2;O95978Q6N030;Q5EBM2;P01860;A0A286YES1;Q8NF17;Q86TT2Ig gamma-3 chain C region

NaN NaN 21,9726 21,8221 7 46,596 P05120;B2R7Y0;E7EPJ9;E7ERB5;E9PDK7P05120;B2R7Y0Plasminogen activator inhibitor 2
NaN NaN 22,5605 22,6569 7 35,293 Q6NVC0;P05141;Q6I9V5;Q59EI9;P12236;A0A0S2Z359;V9GYG0;A8K787;A0A0S2Z3H3;P12235;Q9H0C2;Q59EP7Q6NVC0;P05141;Q6I9V5;Q59EI9;P12236ADP/ATP translocase 2;ADP/ATP translocase 2, N-terminally processed;ADP/ATP translocase 3;ADP/ATP translocase 3, N-terminally processed

22,4534 22,5041 22,1646 22,0832 7 43,101 P06732;B2R892;B4DUP1;B4DNF8P06732;B2R892Creatine kinase M-type;Creatine kinase M-type, N-terminally processed
NaN NaN 22,915 22,8064 7 35,936 V9HWE0;P08758;E9PHT9;D6RBE9;D6RBL5;B4DNG6;D6RCN3V9HWE0;P08758;E9PHT9;D6RBE9;D6RBL5Annexin;Annexin A5

24,2943 24,8711 25,0172 24,9739 7 48,462 P0DOX2 P0DOX2
NaN 21,4689 NaN NaN 7 56,224 P0DOX3;Q8NF20P0DOX3;Q8NF20
NaN NaN 20,6541 20,5381 7 96,695 P11216;B4DSD8;Q59GM9;H0Y4Z6;Q8TDG6;B4DRQ4P11216;B4DSD8;Q59GM9Glycogen phosphorylase, brain form;Alpha-1,4 glucan phosphorylase

21,4198 21,803 21,5042 22,1224 7 85,018 P17858;B3KNQ7;Q9BSP4;Q7L2M7;Q7Z3R9;Q6MZK4;Q59GI2;F8WEU2P17858;B3KNQ7;Q9BSP4;Q7L2M7ATP-dependent 6-phosphofructokinase, liver type
22,3898 22,5326 23,0452 23,1868 7 26,885 P20160;Q86SR2;A0A087WXP0P20160;Q86SR2Azurocidin
23,0486 22,5988 24,0144 22,1838 7 24,033 P26583;Q5U071;D6R9A6P26583;Q5U071;D6R9A6High mobility group protein B2
20,9491 21,5795 23,5173 23,0374 7 50,118 Q53YD7;P26641;B4DUP0;B4DUK7;Q2F838;B4DSR4Q53YD7;P26641;B4DUP0Elongation factor 1-gamma

NaN NaN 21,625 NaN 7 67,567 P27824;D6RHJ3;D6RD16;D6RAQ8;D6RAU8;D6RB85;D6RDP7;H0Y9Q7;Q16094;D6RGY2;Q6ZP56P27824 Calnexin
NaN 20,0915 NaN NaN 7 32,668 P46926;D6RAY7;D6R9P4;A8K3S1;B3KMV2;D6RFF8;D6R917;D6RB13;D6RFK5;A0A024R9X5;Q8TDQ7P46926;D6RAY7;D6R9P4;A8K3S1;B3KMV2;D6RFF8;D6R917;D6RB13Glucosamine-6-phosphate isomerase 1;Glucosamine-6-phosphate isomerase
NaN NaN NaN 21,0185 7 64,149 P48163;A8K168;Q8WVX2;B4DX99P48163;A8K168NADP-dependent malic enzyme;Malic enzyme

23,9762 23,8077 24,2044 24,4716 7 23,207 V9HWE8;P52565;J3KRE2;J3KTF8;J3QQX2;J3QW41;A0A0S2Z3D9;J3KS60;J3KRY1V9HWE8;P52565;J3KRE2;J3KTF8;J3QQX2;J3QW41;A0A0S2Z3D9Rho GDP-dissociation inhibitor 1
NaN NaN NaN NaN 7 585,56 P98088;T1S9D5;T1R7N1;T1R7M6;T1R7A8;T1R7Q9;T1R7N3;Q14887;Q14889P98088;T1S9D5Mucin-5AC

25,8887 26,2977 24,6118 24,8117 7 12,993 Q14508;A8K2M3Q14508 WAP four-disulfide core domain protein 2
25,198 25,5296 25,0941 24,3226 7 51,098 Q6MZU6 Q6MZU6

20,6575 NaN 21,4678 21,5211 7 63,254 Q6P4A8;F5H053Q6P4A8 Phospholipase B-like 1;Phospholipase B-like 1 chain A;Phospholipase B-like 1 chain B;Phospholipase B-like 1 chain C
NaN NaN NaN 20,5806 7 75,952 Q86UX7;F5H1C6;F5H3I6;H0YFT5Q86UX7;F5H1C6Fermitin family homolog 3

27,7006 27,6572 23,0712 23,1012 7 39,158 Q8TAX7;D6RHX1Q8TAX7;D6RHX1Mucin-7
NaN 22,1957 23,5133 23,8977 7 22,171 Q9H0U4;Q6FIG4;Q9H1C9;E9PLD0;Q92927Q9H0U4;Q6FIG4;Q9H1C9;E9PLD0Ras-related protein Rab-1B
NaN NaN 25,6954 25,7084 7 11,662 Q9HCY8 Q9HCY8 Protein S100-A14
NaN NaN 23,6506 22,5434 6 65,816 Q53G41;A0A024R3J1;Q14134;Q0P6H7;B7Z8U9;E9PRL4;B7Z5V5;B7Z5V8;E9PI31;E9PLI4;E9PJ94Q53G41;A0A024R3J1;Q14134;Q0P6H7;B7Z8U9;E9PRL4;B7Z5V5;B7Z5V8Tripartite motif-containing protein 29

23,1436 23,4042 21,3251 21,4677 6 24,281 A0A172Q3A8;A0A024R5H1;P15328;O14597;Q9NP04;Q6LDL1A0A172Q3A8;A0A024R5H1;P15328;O14597;Q9NP04Folate receptor alpha
NaN NaN 20,9355 21,5173 6 18,985 A0A024R702;Q9BW30A0A024R702;Q9BW30Tubulin polymerization-promoting protein family member 3
NaN 21,1225 NaN NaN 6 59,761 A0A0S2Z457;A0A024R936;Q59F14;P19878;A0A0S2Z4F9;B1ALB7A0A0S2Z457;A0A024R936;Q59F14;P19878;A0A0S2Z4F9Neutrophil cytosol factor 2

20,4802 NaN 21,6806 21,6928 6 38,746 P09651;F8W6I7;A0A024RAZ7;A0A024RB53;Q6IPF2;A0A024RC46;Q0VAC0;A0A024QZ98;F8VTQ5;B4E0B5;F8VZ49;B4DP35;F8W646;Q32P51;Q9BSM5;F8VYN5;H0YH80;Q3MI39P09651;F8W6I7;A0A024RAZ7;A0A024RB53;Q6IPF2;A0A024RC46;Q0VAC0;A0A024QZ98;F8VTQ5;B4E0B5;F8VZ49;B4DP35;F8W646;Q32P51;Q9BSM5Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein A1;Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein A1, N-terminally processed;Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein A1-like 2
NaN NaN 22,089 22,4996 6 51,712 O75390;A0A024RB75;B4DJV2;B3KTN4;A0A0C4DGI3;H0YIC4;Q0QEL2;F8VPF9;B7Z1E1;F8VPA1;H0YH82;F8W1S4;F8W4S1;F8W642;F8VZK9;F8VR34;F8VRI6;F8VX68;F8VRP1;F8VX07;F8VTT8O75390;A0A024RB75;B4DJV2;B3KTN4;A0A0C4DGI3;H0YIC4;Q0QEL2Citrate synthase, mitochondrial;Citrate synthase

19,2774 NaN NaN NaN 6 70,859 B4DV63;A0A024RC61;Q59E93;P15144;B4DP96;B4DPH5;B4DP01;H0YMC1B4DV63;A0A024RC61;Q59E93;P15144;B4DP96;B4DPH5;B4DP01Aminopeptidase N
20,9135 20,7299 NaN NaN 6 108,34 A0A087X0S5;P12109;B4DRR8;D3DSM7;B4DQV1;Q8TBN2A0A087X0S5;P12109;B4DRR8;D3DSM7;B4DQV1Collagen alpha-1(VI) chain

NaN NaN NaN NaN 6 131,13 X6R433;A0A0A0MT22;P08575;B4E0V3;E9PKH0;M3ZCP1;B4DSZ5;A0A075B788;Q6PJK7;A0A140TA77;A0A140TA68;A0A0G2JNW2X6R433;A0A0A0MT22;P08575;B4E0V3;E9PKH0;M3ZCP1;B4DSZ5;A0A075B788;Q6PJK7Protein-tyrosine-phosphatase;Receptor-type tyrosine-protein phosphatase C
NaN NaN NaN NaN 6 82,688 A0A0F7NGI8;Q32MZ4;C9JTC6;B4DPC0;Q05D04A0A0F7NGI8;Q32MZ4Leucine-rich repeat flightless-interacting protein 1

20,8974 20,7326 NaN 19,7666 6 34,348 A0A0G2JR51;Q6FGM9;Q53FG4;Q15080;A0A217FLJ2;B0QY04A0A0G2JR51;Q6FGM9;Q53FG4;Q15080;A0A217FLJ2;B0QY04Neutrophil cytosol factor 4
20,4299 20,5406 22,6102 22,6104 6 65,335 A0A0S2Z3S6;P04839;B4DWD1;B4DWE0;B1N0S0;B4E1Y5;A0A0S2Z4A9A0A0S2Z3S6;P04839;B4DWD1;B4DWE0Cytochrome b-245 heavy chain

21,036 21,037 NaN NaN 6 47,094 Q9BVJ8;H3BS10;A0A0S2Z3W3;H3BP20;B4DVA7;P06865;A0A0S2Z3L7;B4DVL8;H3BU85;H3BTD4;G3XL81;G3XL79;A0A0S2Z3M0;A0A0S2Z3X0;A0A0S2Z3U8;A0A087WUJ7Q9BVJ8;H3BS10;A0A0S2Z3W3;H3BP20;B4DVA7;P06865;A0A0S2Z3L7;B4DVL8Beta-hexosaminidase;Beta-hexosaminidase subunit alpha
NaN NaN 21,221 NaN 6 273,42 P49327;A0A0U1RQF0;Q6PJJ3P49327;A0A0U1RQF0Fatty acid synthase;[Acyl-carrier-protein] S-acetyltransferase;[Acyl-carrier-protein] S-malonyltransferase;3-oxoacyl-[acyl-carrier-protein] synthase;3-oxoacyl-[acyl-carrier-protein] reductase;3-hydroxyacyl-[acyl-carrier-protein] dehydratase;Enoyl-[acyl-carrier-protein] reductase;Oleoyl-[acyl-carrier-protein] hydrolase
NaN NaN 21,0321 20,9514 6 26,411 A0A109NGN6;P28066;Q5U0A0;Q5IST5A0A109NGN6;P28066;Q5U0A0;Q5IST5Proteasome subunit alpha type-5;Proteasome subunit alpha type

20,4355 20,7106 NaN NaN 6 82,265 A0A140VJE4;P54802;Q59FD0;Q14769;A0A286RZ40A0A140VJE4;P54802;Q59FD0;Q14769Alpha-N-acetylglucosaminidase;Alpha-N-acetylglucosaminidase 82 kDa form;Alpha-N-acetylglucosaminidase 77 kDa form
NaN 21,7855 20,8255 NaN 6 24,588 Q6LET3;A0A140VJL3;P00492;A0A0H3YEQ7Q6LET3;A0A140VJL3;P00492Hypoxanthine-guanine phosphoribosyltransferase
NaN NaN 20,814 20,8954 6 37,512 P62136;A0A140VJS9;P36873;B3KXM2;F8W0W8;A0A024RBP2;F8VYE8;Q9UPN1;E9PMD7;F8VR82;B4DJ75;B7ZB67;B4E163;E7ETD8;A0A087WYY5;F5H037;F5H1L6;C4TNW6;B4DNE3;H0Y3Y6;F8WE71;C4TNW5P62136;A0A140VJS9;P36873;B3KXM2;F8W0W8;A0A024RBP2;F8VYE8;Q9UPN1;E9PMD7;F8VR82;B4DJ75;B7ZB67;B4E163;E7ETD8;A0A087WYY5Serine/threonine-protein phosphatase PP1-alpha catalytic subunit;Serine/threonine-protein phosphatase PP1-gamma catalytic subunit;Serine/threonine-protein phosphatase
NaN NaN 20,9985 20,6525 6 26,491 Q53FT8;A0A140VK45;P20618;Q59GN1Q53FT8;A0A140VK45;P20618;Q59GN1Proteasome subunit beta type;Proteasome subunit beta type-1
NaN NaN NaN NaN 6 49,88 P14136;A0A1W2PR46;A0A1X7SBR3;K7EMP8;B4DJW0;B4E192;A0A1W2PRT3;Q5ISR6;A0A1X7SCE1;K7EJU1;K7EKH9;K7ELP4;B4DIR1;A1L194;A0A1W2PS58;A7REI1;K7EPT8;A0A1W2PPA3;K7EKD1P14136;A0A1W2PR46;A0A1X7SBR3;K7EMP8;B4DJW0;B4E192;A0A1W2PRT3;Q5ISR6;A0A1X7SCE1;K7EJU1Glial fibrillary acidic protein
NaN NaN NaN NaN 6 16,055 A0N071;P02042;D1MGQ0;B2M1S8;E9PFT6;E9PEW8;Q4F786;Q14485;B3VL28;Q9UM85;Q9Y6D8;Q9UE58;Q2XP30;D1MGP8;C9JRG0;A8MUF7A0N071;P02042;D1MGQ0;B2M1S8;E9PFT6;E9PEW8;Q4F786Hemoglobin subunit delta

20,7591 20,4032 NaN NaN 6 32,967 Q53GE2;Q53GC7;A4D0V4;P47755;C9JUG7;F8W9N7;B4DE01;A0A0D9SET8;F8WED3Q53GE2;Q53GC7;A4D0V4;P47755;C9JUG7;F8W9N7;B4DE01F-actin-capping protein subunit alpha-2
22,923 22,8417 22,2593 NaN 6 41,85 A8MVU1;P14598;A6NI72;B7ZAL4;B4DQ63;B4E3W8;B7ZAM6;B4DW70;B4DQC4;C9J155A8MVU1;P14598;A6NI72;B7ZAL4;B4DQ63;B4E3W8Putative neutrophil cytosol factor 1C;Neutrophil cytosol factor 1;Putative neutrophil cytosol factor 1B

22,8622 22,6592 NaN NaN 6 29,114 D6RHI9;A6XND5;O00584;D6REQ6;A0A087WZM2;H0YAE9;J3QQ64;A0A087WWI1;Q8TCU1D6RHI9;A6XND5;O00584;D6REQ6;A0A087WZM2;H0YAE9Ribonuclease T2
NaN NaN NaN NaN 6 62,639 V9HW72;A8K690;P31948;F5H783;H0YGI8;F5GXD8V9HW72;A8K690;P31948Stress-induced-phosphoprotein 1

21,4203 21,5157 21,5535 21,7811 6 25,982 P58499;A8MTF8;B7Z7I9P58499;A8MTF8Protein FAM3B
NaN NaN NaN NaN 6 42,981 P10644;B2R5T5;Q68DQ4;K7EPB2;Q96P62;K7EK41;K7EJ40;K7EID3;K7EIE5;K7EPR5;A6YCE1;K7EMZ6;X6RAV4;K7EMU2;A6YCE2;K7EQK3;Q15300;K7EM13P10644;B2R5T5;Q68DQ4;K7EPB2cAMP-dependent protein kinase type I-alpha regulatory subunit;cAMP-dependent protein kinase type I-alpha regulatory subunit, N-terminally processed



NaN NaN NaN NaN 6 49,616 B4DQ92;E7EVW7;P14317;B4DTP2B4DQ92;E7EVW7;P14317;B4DTP2Hematopoietic lineage cell-specific protein
NaN NaN 22,59 22,7267 6 26,221 B4DVY2;V9HW56;P67936;B4DTB1;K7EPV9;K7EMU5;U3KQK2;K7EPB9B4DVY2;V9HW56;P67936Tropomyosin alpha-4 chain

20,4359 20,53 NaN NaN 6 129,83 B4DZ36;O75882B4DZ36;O75882Attractin
23,7161 23,904 25,0528 25,406 6 9,9355 B7ZLF8 B7ZLF8

NaN NaN 20,8133 20,3598 6 14,186 CON__P00711CON__P00711
21,8418 NaN NaN NaN 6 61,212 Q53HP2;D3DQU2;O14773;B4DE89;Q5IS74;B2R608;B4DIV8;B4DSE2;B4E0C7;B4DVA5;E7EV34;B4DEQ3;Q5ISB3Q53HP2;D3DQU2;O14773;B4DE89;Q5IS74;B2R608;B4DIV8;B4DSE2;B4E0C7Tripeptidyl-peptidase 1
27,0096 26,9203 24,302 24,7722 6 23,625 D6CHE9;U3KPS2;P24158D6CHE9;U3KPS2;P24158Myeloblastin
21,3045 21,7075 NaN NaN 6 10,08 E5RIW3;Q6FGD7;E5RJD8;O75347;E5RHG6;E5RIX8E5RIW3;Q6FGD7;E5RJD8;O75347;E5RHG6Tubulin-specific chaperone A
20,5202 NaN NaN NaN 6 24,526 H0YMZ1;H0YL69;P25789;H0YMA1;H0YN18;B2RDG0;H0YLC2;H0YKT8;H0YMI6;H0YKS0;H0YMV3;H0YLS6H0YMZ1;H0YL69;P25789;H0YMA1;H0YN18;B2RDG0;H0YLC2;H0YKT8;H0YMI6;H0YKS0Proteasome subunit alpha type;Proteasome subunit alpha type-4;Proteasome subunit beta type

NaN NaN NaN NaN 6 35,078 O00602;Q92531;Q68DD1;A0A087WVE2O00602;Q92531;Q68DD1;A0A087WVE2Ficolin-1
22,2929 22,5496 19,8505 19,8539 6 22,974 Q5VY30;P02753Q5VY30;P02753Retinol-binding protein 4;Plasma retinol-binding protein(1-182);Plasma retinol-binding protein(1-181);Plasma retinol-binding protein(1-179);Plasma retinol-binding protein(1-176)

25,67 25,5064 27,0639 27,1827 6 11,139 Q76LA1;P04080;A0A1W2PS52;A0A1W2PQG6Q76LA1;P04080;A0A1W2PS52Cystatin-B
22,6441 22,9557 NaN NaN 6 21,252 X5D932;X5DR03;P09488;E7EWW9;X5DNN9;B9ZVX7;X5D7U4;H3BQT3X5D932;X5DR03;P09488;E7EWW9;X5DNN9;B9ZVX7Glutathione S-transferase Mu 1

NaN NaN 20,4071 NaN 6 35,709 P09758;C5IX07;D1MF27P09758;C5IX07Tumor-associated calcium signal transducer 2
NaN NaN NaN 21,165 6 48,275 P14324;B3KMW3;A0A087X1D8;A0A087WVN4;A0A087WTP2;A0A087X090;Q14329P14324;B3KMW3;A0A087X1D8;A0A087WVN4Farnesyl pyrophosphate synthase
NaN NaN NaN NaN 6 44,566 P15309;A0PJ86;E9PFE6P15309;A0PJ86;E9PFE6Prostatic acid phosphatase;PAPf39
NaN NaN NaN NaN 6 12,269 P19957 P19957 Elafin
NaN NaN NaN NaN 6 57,709 P19961 P19961 Alpha-amylase 2B

21,9147 21,6022 23,595 23,0737 6 26,663 Q5ISS9;P27348;B4DMT8;Q53S41;E9PG15;B4DY04;Q53RR5Q5ISS9;P27348;B4DMT8;Q53S41;E9PG15;B4DY0414-3-3 protein theta
NaN 21,0287 NaN NaN 6 35,554 Q5TZP7;P27695;G3V5Q1;G3V3M6;H7C4A8;G3V5D9;A0A0C4DGK8;G3V5M0;G3V359;G3V3C7Q5TZP7;P27695;G3V5Q1;G3V3M6;H7C4A8DNA-(apurinic or apyrimidinic site) lyase;DNA-(apurinic or apyrimidinic site) lyase, mitochondrial

25,1216 24,8551 25,9268 25,8858 6 11,74 P31949;V9HWH9;B2R5H0P31949;V9HWH9;B2R5H0Protein S100-A11;Protein S100-A11, N-terminally processed;Protein S100
NaN NaN NaN 20,5583 6 22,949 P49720;A0A087WUL2;A0A087WXQ8;A0A087WY10P49720;A0A087WUL2;A0A087WXQ8;A0A087WY10Proteasome subunit beta type-3

25,8686 26,3534 26,1705 26,2316 6 42,051 P68133;P68032;A8K3K1;B7Z6P1;P62736;P63267;D2JYH4;B3KW67;B3KUD3;Q7Z7J6;A6NL76;B4DUI8;C9JFL5;B7Z6I1;F6QUT6;F6UVQ4;B3KPP5;Q562S2P68133;P68032;A8K3K1;B7Z6P1;P62736;P63267;D2JYH4;B3KW67;B3KUD3;Q7Z7J6;A6NL76;B4DUI8Actin, alpha skeletal muscle;Actin, alpha cardiac muscle 1;Actin, aortic smooth muscle;Actin, gamma-enteric smooth muscle
24,6876 24,6832 25,082 24,7563 6 10,575 P80511 P80511 Protein S100-A12;Calcitermin
21,0153 NaN NaN NaN 6 39,548 Q6IBS0;D6RG15;B4E0A1;H0Y858;H7C5I2Q6IBS0;D6RG15Twinfilin-2

NaN NaN 23,5943 23,7175 6 30,847 Q6ZVX7 Q6ZVX7 F-box only protein 50
NaN NaN NaN NaN 6 46,337 Q86T26 Q86T26 Transmembrane protease serine 11B

22,0725 23,1059 NaN 23,2064 6 8,26 Q9BPY8 Q9BPY8 Homeodomain-only protein
23,4234 23,2554 24,9502 25,1656 6 26,712 Q9NP55 Q9NP55 BPI fold-containing family A member 1

NaN NaN 22,6685 22,6186 6 17,684 Q9UHA7 Q9UHA7 Interleukin-36 alpha
NaN NaN 22,6314 22,8449 5 30,348 A0A0A0MR02;A0A024QZT0;A0A024QZN9;P45880;B4DKM5;Q5JSD2;Q5JSD1;A2A3S1A0A0A0MR02;A0A024QZT0;A0A024QZN9;P45880;B4DKM5Voltage-dependent anion-selective channel protein 2

22,86 22,5913 27,2017 26,9518 5 13,989 Q99879;U3KQK0;A0A024QZZ7;B4DR52;A0A024RCJ9;A0A024RCL8;A8K9J7;B2R4S9;P57053;Q0D2M2;I6L9F7;P58876;Q99880;Q93079;Q99877;Q5QNW6;O60814;P62807;Q16778;P33778;P06899;P23527;A0A024RCJ2;Q8N257;Q96A08;L0R4T3Q99879;U3KQK0;A0A024QZZ7;B4DR52;A0A024RCJ9;A0A024RCL8;A8K9J7;B2R4S9;P57053;Q0D2M2;I6L9F7;P58876;Q99880;Q93079;Q99877;Q5QNW6;O60814;P62807;Q16778;P33778;P06899;P23527;A0A024RCJ2;Q8N257Histone H2B type 1-M;Histone H2B;Histone H2B type F-S;Histone H2B type 1-D;Histone H2B type 1-L;Histone H2B type 1-H;Histone H2B type 1-N;Histone H2B type 2-F;Histone H2B type 1-K;Histone H2B type 1-C/E/F/G/I;Histone H2B type 2-E;Histone H2B type 1-B;Histone H2B type 1-J;Histone H2B type 1-O;Histone H2B type 3-B
22,7205 22,4028 23,6748 23,7161 5 13,897 Q86TY5;Q6FGL0;A0A024R693;Q59FR8;P17931;Q6NVH9;G3V3R6Q86TY5;Q6FGL0;A0A024R693;Q59FR8;P17931;Q6NVH9;G3V3R6Galectin;Galectin-3
23,1248 23,3441 23,0522 23,0783 5 13,078 G3V2V8;J3KMY5;Q53HV6;A0A024R6C0;G3V3E8;E7EMS2;B4DV10;G3V3D1;P61916;B2R4S5;H0YIZ1G3V2V8;J3KMY5;Q53HV6;A0A024R6C0;G3V3E8;E7EMS2;B4DV10;G3V3D1;P61916;B2R4S5;H0YIZ1Epididymal secretory protein E1

NaN NaN NaN NaN 5 29,168 B4DQ93;A0A024R7Z5;O00560;B4DHN5;E9PBU7;G5EA09B4DQ93;A0A024R7Z5;O00560;B4DHN5;E9PBU7;G5EA09Syntenin-1
NaN NaN 20,5958 NaN 5 30,188 A0A024R830;A0A140VJL8;P29218;H0YBL1;E5RIP7;E5RG13;O55023;E5RG94;E5RHE9;E5RI82;E5RGY4A0A024R830;A0A140VJL8;P29218;H0YBL1;E5RIP7Inositol monophosphatase 1
NaN 21,6254 NaN NaN 5 25,84 Q53GF5;A0A024RA52;P25787;H3BT36;C9JCK5;H7C402;Q6MZI6Q53GF5;A0A024RA52;P25787Proteasome subunit alpha type;Proteasome subunit alpha type-2

19,8978 21,3587 NaN NaN 5 38,258 Q5URX0;A0A024RAJ6;P07686;H0YA83;H0Y9B6Q5URX0;A0A024RAJ6;P07686;H0YA83;H0Y9B6Beta-hexosaminidase;Beta-hexosaminidase subunit beta;Beta-hexosaminidase subunit beta chain B;Beta-hexosaminidase subunit beta chain A
21,1658 21,5735 NaN NaN 5 11,776 P35754;A0A024RAM2;D3DQK5P35754;A0A024RAM2Glutaredoxin-1
20,5057 NaN NaN NaN 5 107,23 Q9NZ08;A0A0A7E6I2;A8K6H1;A0A0A7E7X3;A0A0A7E7W9;A0A0A7E7T3;A0A0A7E7S5;A0A0A7E7W5;A0A0A7E6P4;A0A0A7E6P0;A0A0A7E6K0;A0A0A7E6D8;A0A0A7E6D4;A0A0A7E6P9;A0A024RAR8;A0A0A7E6J5;Q53GQ8;A0A075BSP6;A0A075BW43;A0A075BV59;A0A075BTL2;H0Y9X5Q9NZ08;A0A0A7E6I2;A8K6H1;A0A0A7E7X3;A0A0A7E7W9;A0A0A7E7T3;A0A0A7E7S5;A0A0A7E7W5;A0A0A7E6P4;A0A0A7E6P0;A0A0A7E6K0;A0A0A7E6D8;A0A0A7E6D4;A0A0A7E6P9;A0A024RAR8;A0A0A7E6J5;Q53GQ8Endoplasmic reticulum aminopeptidase 1
21,4225 NaN 24,8784 25,3535 5 13,906 A3KPC7;A0A024RAS2;B2R5B3;A4FTV9;A0A0U1RR32;A0A0U1RRH7;Q99878;Q96KK5;Q9BTM1;Q16777;Q6FI13;P20671;P0C0S8;H0YFX9;B4E0B3;B2R5B6A3KPC7;A0A024RAS2;B2R5B3;A4FTV9;A0A0U1RR32;A0A0U1RRH7;Q99878;Q96KK5;Q9BTM1;Q16777;Q6FI13;P20671;P0C0S8;H0YFX9;B4E0B3;B2R5B6Histone H2A;Histone H2A type 1-J;Histone H2A type 1-H;Histone H2A.J;Histone H2A type 2-C;Histone H2A type 2-A;Histone H2A type 1-D;Histone H2A type 1

NaN NaN 21,3337 21,2187 5 23,707 P61020;A0A024RB09;Q6FI54;F8VUA5;P51148;F8VVZ0;A0A024R1U4;A0A024R2K1;K7ERI8;F8VVK3;F8VWU4;K7ERQ8;P20339;K7ENY4;F8VWZ7;F8WD79;F8VSF8;F8VPW9;A0A0A1HAN9;A0A0K6GG44;F8WCY6P61020;A0A024RB09;Q6FI54;F8VUA5Ras-related protein Rab-5B
NaN 19,9343 NaN NaN 5 38,737 A0A024RBH7;G5E972;A0A024RBE7;P42167;P42166;Q59G12;H0YJH7A0A024RBH7;G5E972;A0A024RBE7;P42167;P42166;Q59G12Lamina-associated polypeptide 2, isoforms beta/gamma;Thymopoietin;Thymopentin;Lamina-associated polypeptide 2, isoform alpha;Thymopoietin;Thymopentin
NaN NaN 23,7756 24,2413 5 11,665 P05387;A0A024RCA7;H0YDD8P05387;A0A024RCA760S acidic ribosomal protein P2

22,4258 21,0072 21,7073 21,5922 5 18,311 Q5T7C4;B7Z965;Q59GW1;A0A024RDR0;P09429;B3KQ05;B2RPK0;A0A286R9D9;Q75MM1;Q9NYD7;D3DQY9;A0A286R9F1Q5T7C4;B7Z965;Q59GW1;A0A024RDR0;P09429;B3KQ05;B2RPK0;A0A286R9D9;Q75MM1High mobility group protein B1;Putative high mobility group protein B1-like 1
NaN 21,4909 NaN NaN 5 15,887 E9KL36;A6XGL1;A0A087WT59;P02766;A6XMH1;A0A087WV45;Q53WY6;Q8TDB2;Q5U7I5E9KL36;A6XGL1;A0A087WT59;P02766;A6XMH1;A0A087WV45Transthyretin
NaN NaN 21,8125 21,4027 5 31,121 P29692;E9PRY8;B2RAR6;D3DWK1;Q9H7G6;Q71RH4;A0A087X1X7;E9PK01;Q9BW34;H0YCK7;E9PI39;E9PQ49;E9PL12;E9PPR1;E9PIZ1;E9PMW7;E9PN91;E9PQZ1;E9PL71;H0YE72;H0YE58;E9PQC9P29692;E9PRY8;B2RAR6;D3DWK1;Q9H7G6;Q71RH4;A0A087X1X7;E9PK01;Q9BW34;H0YCK7;E9PI39;E9PQ49;E9PL12;E9PPR1;E9PIZ1;E9PMW7Elongation factor 1-delta

21,2106 20,7028 NaN NaN 5 20,683 B7Z972;A0A0A0MRJ6;H7BY58;P22061;F6S8N6;C9J0F2;H7C4X2;F8WDT3;F8WAV5;F8WAX2B7Z972;A0A0A0MRJ6;H7BY58;P22061;F6S8N6Protein-L-isoaspartate O-methyltransferase;Protein-L-isoaspartate(D-aspartate) O-methyltransferase
NaN NaN NaN NaN 5 126,49 A0A0J9YX77;Q8TE24;A0A0J9YVZ3;E7ER45;O43451;A0A024R7A5;Q2M2H8A0A0J9YX77;Q8TE24;A0A0J9YVZ3;E7ER45;O43451Maltase-glucoamylase, intestinal;Maltase;Glucoamylase
NaN NaN NaN NaN 5 34,52 B7Z3I9;A0A140VJL9;P13716;A0A024R877;Q6ZMU0;B7ZBK6B7Z3I9;A0A140VJL9;P13716;A0A024R877;Q6ZMU0Delta-aminolevulinic acid dehydratase

22,2678 22,3589 22,1306 22,54 5 13,941 A0A140VJY7;Q9BRA2;I3L0K2;I3L3M7;I3L2R6A0A140VJY7;Q9BRA2;I3L0K2;I3L3M7;I3L2R6Thioredoxin domain-containing protein 17
NaN NaN 21,5633 21,5321 5 28,415 Q6IB71;A0A140VK43;P25788;G3V3W4;G3V5N4;G3V4X5Q6IB71;A0A140VK43;P25788Proteasome subunit alpha type;Proteasome subunit alpha type-3



NaN NaN NaN NaN 5 56,5 A0A140VK65;P21281;Q59HF3;H0YC04;B4DFM5;E5RGH6;C9J5E3;C9JNS9;B4DQI9;Q71UA2;B4DWH7;C9JL73;P15313A0A140VK65;P21281;Q59HF3;H0YC04V-type proton ATPase subunit B, brain isoform
22,2594 21,9172 22,8082 22,5365 5 43,831 A0A286YFJ8;P01861A0A286YFJ8;P01861Ig gamma-4 chain C region
25,9204 25,9007 26,7125 26,5725 5 25,164 A2KBC4;A2KBC2;A2KBC3;A2KBC5;A2KBC6;A2KBC7;A2KBC8;A2KBB9;A2KBC0;A2KUC3;A2KBC1;A2NWW8;A2NUT3;P01619;A2IPI3;A2NWW5;A2NWW4;A2NWW9;A2NWW6;A2NWW7;P01764;A2NZ55;A2NXP9;A2NWX5;Q0ZCI2;A2NWW3;A2NWX0;A2NWW2A2KBC4;A2KBC2;A2KBC3;A2KBC5;A2KBC6;A2KBC7;A2KBC8;A2KBB9;A2KBC0;A2KUC3;A2KBC1

25,809 26,3337 22,4356 22,6769 5 10,392 A2MYE1;A2MYE2;P01599A2MYE1;A2MYE2;P01599Ig kappa chain V-I region Gal
26,4246 26,0626 25,1655 26,0618 5 24,654 A2NUT2;Q6PJG0;Q6IPQ0;S6C4S2;A2MYD2;P01701;A2NYV2;A2N2X1A2NUT2;Q6PJG0;Q6IPQ0;S6C4S2
24,2905 24,2096 24,6509 NaN 5 35,97 B2RBR3;A8K4E0;O95274;Q5JPJ9B2RBR3;A8K4E0;O95274;Q5JPJ9Ly6/PLAUR domain-containing protein 3

NaN NaN 22,317 22,864 5 46,153 P60842;A8K7F6;J3KTB5;A8K088;Q59F68;J3KT12;J3QS69;J3KSZ0;J3QL43;J3QR64;B4DNH2;J3KTN0;J3QKZ9;B4DKP9;J3KS25;B4E047;J3QLN6;Q9NZE6;Q96B07;E7EQG2;B4E102;Q14240P60842;A8K7F6;J3KTB5;A8K088;Q59F68;J3KT12;J3QS69;J3KSZ0;J3QL43;J3QR64;B4DNH2Eukaryotic initiation factor 4A-I
NaN NaN 20,2499 20,3659 5 34,486 A8K8J9;B3KTX4;V9HW58;Q53H88;Q13561;F8W1I6;H0YI98;F8VW18;H0YHL1;F8VRV7;F8VX93A8K8J9;B3KTX4;V9HW58;Q53H88;Q13561;F8W1I6;H0YI98;F8VW18Dynactin subunit 2

20,4064 20,515 21,0861 21,6695 5 136,32 A8K8U1;Q86VP6;A0A0C4DGH5;B3KMG3A8K8U1;Q86VP6;A0A0C4DGH5Cullin-associated NEDD8-dissociated protein 1
21,2847 NaN 20,9844 20,7279 5 25,148 Q6ICN0;B3KR50;B0LPF3;P62993;J3KT38;J3QRL5Q6ICN0;B3KR50;B0LPF3;P62993;J3KT38;J3QRL5Growth factor receptor-bound protein 2
21,6474 NaN NaN NaN 5 45,094 B2R9F2;P08185;G3V4V7;G3V350B2R9F2;P08185Corticosteroid-binding globulin

NaN NaN NaN NaN 5 52,276 B3KTA3;Q16658;C9JPH9;C9JFC0;A0A0A0MSB2;B3KTM9B3KTA3;Q16658Fascin
NaN NaN 23,19 22,9093 5 62,615 B4DE59;C9JTX4;C9J826;C9JKY1;C9JPI2;K7ERP3B4DE59
NaN NaN NaN NaN 5 68,877 B4DL56;Q24JS2;Q8NCL4;D7UNW5;B3KRZ8;S4R3S5B4DL56;Q24JS2;Q8NCL4;D7UNW5Polypeptide N-acetylgalactosaminyltransferase;Polypeptide N-acetylgalactosaminyltransferase 6
NaN NaN NaN NaN 5 75,959 E9PGM4;B4DUF1;Q59ET0;Q04446;B4DNJ3E9PGM4;B4DUF1;Q59ET0;Q04446;B4DNJ31,4-alpha-glucan-branching enzyme
NaN NaN NaN NaN 5 52,878 Q96KP4;B4DV28;A0A024R382;B4DPF1;J3QKT2;J3QL02;Q9NW02;Q9H7K8;A0A087WYZ1;J3KSV5;J3QRD0;J3QKQ0;J3QLU1;J3QR27;J3QQN6;J3QRA8;J3KRD5;Q9NUV1;J3QRH4;A0A087WVS2;J3QRP4;J3KSS4Q96KP4;B4DV28;A0A024R382;B4DPF1;J3QKT2Cytosolic non-specific dipeptidase
NaN 19,5332 21,0852 20,994 5 16,712 H7C2Z6;H7BXD5;B7Z322;P28676;C9JIZ3H7C2Z6;H7BXD5;B7Z322;P28676Grancalcin
NaN NaN 20,9069 21,0599 5 430,4 I0B0K8;CON__P20930;P20930;I0B0K5;I0B0K6;I0B0K7;I0B0K3;I0B0K4;Q4JFL9;Q16824;Q01212;Q05331I0B0K8;CON__P20930;P20930;I0B0K5;I0B0K6;I0B0K7Filaggrin
NaN NaN 23,012 22,8352 5 64,842 CON__Q6ISB0;CON__Q9NSB2;Q9NSB2CON__Q6ISB0;CON__Q9NSB2;Q9NSB2Keratin, type II cuticular Hb4
NaN 21,1573 NaN NaN 5 25,572 E9PGT1;Q15631;Q53GR3;B3KRM8;H7C1D4;B7Z5D9E9PGT1;Q15631;Q53GR3;B3KRM8;H7C1D4;B7Z5D9Translin
NaN NaN 23,477 23,4968 5 20,03 E9PR44;V9HW27;P02511;E9PNH7;A0A024R3B9;E9PJL7;E9PRA8;B4DIA6;A0A140G961;C3VMY8;E9PRS4;E9PS12;H0YCW8E9PR44;V9HW27;P02511;E9PNH7;A0A024R3B9;E9PJL7;E9PRA8;B4DIA6;A0A140G961;C3VMY8Alpha-crystallin B chain
NaN NaN 23,2584 23,3378 5 13,069 F2Z2S8;H0YF32;H0YCJ7;P23396;E9PPU1;Q53G83;E9PQ96;E9PJH4;E9PK82;H0YEU2;E9PL09;A7E2S3;H0YES8;E9PQX2;Q9NQS8F2Z2S8;H0YF32;H0YCJ7;P23396;E9PPU1;Q53G83;E9PQ96;E9PJH4;E9PK82;H0YEU2;E9PL0940S ribosomal protein S3

21,6363 22,0683 NaN 21,0265 5 35,102 V9HWC3;O00764;G1UI32;F2Z2Y4;A8MV33V9HWC3;O00764;G1UI32;F2Z2Y4Pyridoxal kinase
NaN NaN NaN NaN 5 188,3 P01031;Q59GS8;CON__Q1A7A4P01031;Q59GS8Complement C5;Complement C5 beta chain;Complement C5 alpha chain;C5a anaphylatoxin;Complement C5 alpha chain

21,0867 20,6824 21,594 21,6736 5 15,603 Q53R15;P05976Q53R15;P05976Myosin light chain 1/3, skeletal muscle isoform
20,1101 20,3259 21,326 21,6274 5 65,953 Q59FC6;Q5CAQ5;V9HWP2;P14625;B4DHT9;B4DU71;F8W026;B4DQX3;Q96GW1;A0A1W2PRR1;Q58FF2;Q58FF3Q59FC6;Q5CAQ5;V9HWP2;P14625;B4DHT9;B4DU71Endoplasmin

NaN NaN 24,2863 23,8804 5 22,58 P16401;Q14463P16401 Histone H1.5
NaN 20,3085 NaN 19,8781 5 29,555 P25786;V9HW55;B4E0X6;B4DEV8;F5GX11P25786;V9HW55;B4E0X6;B4DEV8;F5GX11Proteasome subunit alpha type-1;Proteasome subunit alpha type

24,8677 25,0453 24,4037 24,8292 5 10,4 P25815 P25815 Protein S100-P
NaN NaN 20,3781 20,378 5 31,554 P29966;Q6NVI1;Q05C82P29966;Q6NVI1Myristoylated alanine-rich C-kinase substrate

19,87 19,6243 20,8195 20,5844 5 22,119 V9HWI1;P30043;M0R192;M0QZL1V9HWI1;P30043;M0R192;M0QZL1Flavin reductase (NADPH)
22,378 22,2913 NaN NaN 5 16,185 P32320;Q71UE9;Q6GV32P32320 Cytidine deaminase

NaN NaN 21,7606 NaN 5 68,303 P38606;C9JA17;C9JVW8;B7Z2V6P38606;C9JA17;C9JVW8V-type proton ATPase catalytic subunit A
NaN NaN NaN 19,9495 5 13,802 P49773;D6REP8;D6RE99;D6RD60;D6RC06;A4D2H4P49773 Histidine triad nucleotide-binding protein 1
NaN NaN 21,1733 21,251 5 54,106 Q7Z759;Q53HU0;P50990;H7C4C8Q7Z759;Q53HU0;P50990T-complex protein 1 subunit theta
NaN NaN NaN NaN 5 26,599 P56537;B7ZBH1;A0A0U1RQV5P56537 Eukaryotic translation initiation factor 6
NaN NaN 20,7719 NaN 5 17,138 V9HW41;P61088;F8VQQ8;F8VSD4;F8VV71;F8VZ29;Q5JXB2V9HW41;P61088;F8VQQ8;F8VSD4;F8VV71Ubiquitin-conjugating enzyme E2 N
NaN NaN NaN NaN 5 50,435 Q07960;H0YE29;B4DPZ4;O15376Q07960;H0YE29;B4DPZ4Rho GTPase-activating protein 1
NaN NaN NaN NaN 5 113,43 Q9NS13;Q0VD83Q9NS13;Q0VD83Apolipoprotein B receptor
NaN NaN 21,5167 20,7909 5 531,78 Q15149;D3DWL0Q15149 Plectin
NaN NaN NaN NaN 5 32,66 Q15181;V9HWB5;Q5SQT6Q15181;V9HWB5Inorganic pyrophosphatase
NaN NaN 20,3079 19,9069 5 227,87 Q7Z406;M0QY43;B3KWH4;B4E177;A1L2Z2;B3KV65Q7Z406;M0QY43Myosin-14
NaN NaN 24,6143 24,8617 5 11,801 Q96FQ6 Q96FQ6 Protein S100-A16

21,7942 NaN 21,7362 21,8913 5 33,868 Q9UBR2;Q5U000Q9UBR2;Q5U000Cathepsin Z
NaN NaN 20,5893 20,1216 4 21,537 Q5TD07;B3KPX6;A0A024QZT9;P16083;Q5TD05;Q59EN2;A2A2U4Q5TD07;B3KPX6;A0A024QZT9;P16083;Q5TD05;Q59EN2Ribosyldihydronicotinamide dehydrogenase [quinone]
NaN 21,445 23,2069 23,3325 4 37,377 P62873;A0A024R056;B2R6K4;B1AKQ8;F6X3N5;F6UT28;E7EP32;Q59G26;F1T0G5;F1T0G4;E9PCP0;B3KVK2;Q71UM7;F5H0S8;F5H100;F5H8J8;Q71UM6;P16520P62873;A0A024R056;B2R6K4;B1AKQ8;F6X3N5;F6UT28;E7EP32Guanine nucleotide-binding protein G(I)/G(S)/G(T) subunit beta-1

22,4998 21,7907 NaN 21,7248 4 17,789 A8K4W8;A0A024R1A4;P68036;A0A1B0GUS4;I1SRC5A8K4W8;A0A024R1A4;P68036;A0A1B0GUS4;I1SRC5Ubiquitin-conjugating enzyme E2 L3
NaN NaN NaN NaN 4 119,77 A0A024R1Y2;A0A024R1T9;Q4LE36;P53396;Q8N9C4;K7ESG8A0A024R1Y2;A0A024R1T9;Q4LE36;P53396;Q8N9C4ATP-citrate synthase
NaN 20,9293 20,4171 NaN 4 39,869 A0A024R496;Q9Y376;A0A087X0K1;Q7Z4X0A0A024R496;Q9Y376;A0A087X0K1;Q7Z4X0Calcium-binding protein 39
NaN NaN 22,5998 22,208 4 22,591 A0A024R4M0;P46781;A5D904;B5MCT8;C9JM19;B7Z732;F2Z3C0;A8MXK4A0A024R4M0;P46781;A5D904;B5MCT8;C9JM19;B7Z73240S ribosomal protein S9
NaN NaN NaN NaN 4 19,376 E9PR22;A0A024R4M4;Q9UKR0E9PR22;A0A024R4M4;Q9UKR0Kallikrein-12
NaN NaN 19,8427 20,4764 4 17,484 W8GIV4;W8GIU9;W8GN33;W8GJG8;W8GWD5;W8GWD1;W8GRM7;A0A024R4N7;Q6ICR6;O43240;M0R132;W8GJG4;A0A1W5R407W8GIV4;W8GIU9;W8GN33;W8GJG8;W8GWD5;W8GWD1;W8GRM7;A0A024R4N7;Q6ICR6;O43240;M0R132Kallikrein-10



NaN NaN 20,8654 NaN 4 12,623 C9JTH1;A0A024R518;Q9UBH0C9JTH1;A0A024R518;Q9UBH0Interleukin-36 receptor antagonist protein
NaN NaN NaN NaN 4 53,768 B4DMV9;B4DR44;B4DTR4;B2R5U3;A0A024R571;Q9H4M9;C9J2Z4;C9JC03;B4DZH9;C9JDQ8;Q9NZN3B4DMV9;B4DR44;B4DTR4;B2R5U3;A0A024R571;Q9H4M9;C9J2Z4;C9JC03;B4DZH9;C9JDQ8EH domain-containing protein 1

21,4476 21,1971 NaN NaN 4 55,799 A0A024R5L0;P42785;E9PNF7;B7Z7Q6;E9PLY4;E9PQB5;E9PL85;E9PNJ1;E9PQN3;E9PKN6;E9PIG4;E9PL49;B3KR26A0A024R5L0;P42785;E9PNF7;B7Z7Q6;E9PLY4;E9PQB5;E9PL85;E9PNJ1;E9PQN3;E9PKN6;E9PIG4Lysosomal Pro-X carboxypeptidase
NaN 20,1272 NaN NaN 4 53,165 A0A024R6K8;P23381;G3V3H8;G3V3Y5;H0YJP3A0A024R6K8;P23381;G3V3H8;G3V3Y5Tryptophan--tRNA ligase, cytoplasmic;T1-TrpRS;T2-TrpRS

21,0064 NaN NaN NaN 4 14,478 P61970;A0A024R6Y2;H3BRV9P61970;A0A024R6Y2;H3BRV9Nuclear transport factor 2
NaN NaN NaN NaN 4 24,267 A0A024R7G2;O95716;B2R8W8;M0R257;Q5ISM5;A8K6I8;A0A0A1HAV6;A0A024R7I7;B4DE50;P20337;P20336;Q96E17A0A024R7G2;O95716;B2R8W8Ras-related protein Rab-3D
NaN NaN 21,6198 21,2254 4 23,897 P61106;A0A024R845;X6RFL8P61106;A0A024R845;X6RFL8Ras-related protein Rab-14
NaN 20,3739 21,314 21,4717 4 25,964 B4E2V5;B4DZK8;A0A024R882;P27105;F8VSL7;B4E310B4E2V5;B4DZK8;A0A024R882;P27105;F8VSL7Erythrocyte band 7 integral membrane protein
NaN NaN 21,4107 22,4993 4 60,13 A0A024R994;O75131;E5RHZ0;A0A087WYQ3;A0A087WUS8;A0A087WXR6;Q05DL8;B7Z370;E7ENV7;A8K8A4;Q4G168;B2RD40;E5RFT7;B3KWK1;Q96FN4;Q8IYJ1;Q96A23;O95741;Q86YQ8;Q9HCH3;Q9UBL6A0A024R994;O75131;E5RHZ0;A0A087WYQ3;A0A087WUS8;A0A087WXR6;Q05DL8Copine-3
NaN NaN 21,8616 22,289 4 21,659 F5H0U5;A0A024RBI7;Q9NZD2;H0YFS9;E7CEM8;F5GZ49;I3P687F5H0U5;A0A024RBI7;Q9NZD2;H0YFS9Glycolipid transfer protein
NaN NaN 21,4603 NaN 4 32,741 Q8TBK5;Q8N5Z7;A0A024RBK3;Q9HBB3;Q02878;B4DRX3;B2R4K7;F8VR69;F8VZ45;U3KQR5Q8TBK5;Q8N5Z7;A0A024RBK3;Q9HBB3;Q02878;B4DRX3;B2R4K7;F8VR69;F8VZ45;U3KQR560S ribosomal protein L6
NaN NaN NaN 19,6902 4 31,601 Q1EPW1;A6H580;A0A0B7MGC3;A0A1S6GKZ7;A0A1S5V2W8;A0A075MGT0;A0A1X9PWD3;A0A060VCZ2;A0A0B7MB11;U6BN77;Q5SS57;L8E9Q0;I7JHQ8;M4QFU4;A8K861;A0A1D0BQW3;A0A286MCF2;Q6F3E1;Q6IV50;Q8HWL6;Q9GJF5;U3MYE2;R5AK04;U4Q5A9;F4NBP5;P30480;C6K6H9;N1NSZ5;A0A1D0BU97;Q7YQ88;G9DBH0;A0A286MCG3;J7HH07;A1Z0M3;A0A286MCE9;P30462;A0A0B7MB28;P30460;P18463;S6EYQ3;A0A1W1B6C0;A0A1S6GL35;A4FRG0;A0A0U2X5S9;A0A090KF41;A0A1C3PHX5;A0A140HLF2;I2GAD8;U4N162;A0A0S2ILF3;A0A0S2IIS6;A0A191XZP2;A0A141MJG8;A0A1G4HPR8;R4ZGR5;O19691;Q29637;Q1ZZH2;A0A0B7M9W0;I6QS32;Q2YHR9;Q52QV7;V6E0U6;C0KXH2;C5J3Z7;A0A0B7MGZ1;R4ZGR3;A0A1K0J517;Q56H29;D5H3H6;A0A0H5CW80;A7XBN0;A0A110BIM8;A0A0X8XVK9;A0A0B7MH26;U6BN41;A0A0B7MHW2;A0A060VHG3;E3Q1J1;E3UPB1;A0A0B7MI02;A5PI53;A7WPJ0;F0VRV8;Q56H30;A0A167RN89;E1Y6U0;E0WMY5;D6CIN1;D2KZ22;B2NJ16;C8ZLL2;Q6IUU8;I7GGT2;R5A8X2;F4NBU2;A0A1A7G6U7;A0A1C3PHN4;A0A1C3PHM3;A7MAE0;A0A1C3PHF6;A0A1C3PHK7;A0A1C3PHK4;Q4A1W0;A0A1C3PHG5;A0A1N7SXR8;A0A1C3PHG2;G9DBH1;A0A1C3PHE9;J7RMN3;Q3LAZ3;Q306J9;U6C266;A0A286MCF5;G5DSS2;A0A173ADG8;A0A1C3PHK8;A0A173ADA6;E7

22,752 24,2347 22,7069 22,2764 4 13,079 A0A0C4DH68;A0A075B6R9A0A0C4DH68;A0A075B6R9
NaN NaN 21,7273 NaN 4 44,325 Q1T7A3;A0A087WVM2;Q8N6Q3;A8K4K0Q1T7A3;A0A087WVM2;Q8N6Q3;A8K4K0CD177 antigen
NaN NaN NaN NaN 4 27,638 P41439;A0A087WXL1;A0A087WYI3;F5H2G8;J3KR13;J3KQP4;O14596;A0A087WWY2;A0AUM2;F5H5L8;F5H3Z4;E7EU04;A0A024R5N0;F5GZ45;F5H4Z6;F5GXV3;Q53HP1;P14207P41439;A0A087WXL1;A0A087WYI3Folate receptor gamma

19,7139 19,9847 NaN NaN 4 25,402 A0A087X1J7;P22352;H0YBE4;E5RG32;H0YC19A0A087X1J7;P22352;H0YBE4Glutathione peroxidase;Glutathione peroxidase 3
21,6131 21,2738 NaN NaN 4 19,757 A0A087X271;B4DDF4;Q6FHE4;Q6FHC3;Q53GK7;B4DUT8;Q99439;K7ES69;H3BVI6;A0A087X1X5;B4DHU5;B4DN57;A0A087WV51;H3BQH0A0A087X271;B4DDF4;Q6FHE4;Q6FHC3;Q53GK7;B4DUT8;Q99439;K7ES69;H3BVI6;A0A087X1X5;B4DHU5;B4DN57Calponin;Calponin-2

25,82 25,9225 25,8113 25,7722 4 8,641 Q07654;A0A0A6YYJ4;X6R3S7Q07654;A0A0A6YYJ4;X6R3S7Trefoil factor 3
NaN NaN 21,1331 21,3177 4 19,595 A0A0P1J1R0;Q5W0H4;A0A0B4J2C3;P13693;B4DKJ4;J3KPG2;E9PJF7;Q9UP43;A0A024RDY2;B4DLD6;Q9NXW1;Q56UQ5;H0YCX0A0A0P1J1R0;Q5W0H4;A0A0B4J2C3;P13693;B4DKJ4;J3KPG2;E9PJF7;Q9UP43;A0A024RDY2;B4DLD6;Q9NXW1;Q56UQ5Translationally-controlled tumor protein;TPT1-like protein

23,1241 NaN NaN 22,7829 4 11,359 A0A0F7T737;P06331;P01825;Q86SX2;A0A120HG46;A0A068LKQ4;A0A068LKP9;A0A0C4DH41;P0DP06;P0DP08;Q7Z3Y6;P01824;A0A068LL62;A0A0J9YWU9;A0N5G4;O95973;A0A068LKS1;A0A0F7TAT3;A0A068LL56A0A0F7T737;P06331;P01825;Q86SX2;A0A120HG46;A0A068LKQ4;A0A068LKP9;A0A0C4DH41;P0DP06;P0DP08;Q7Z3Y6;P01824;A0A068LL62;A0A0J9YWU9;A0N5G4;O95973Ig heavy chain V-II region ARH-77;Ig heavy chain V-II region NEWM;Ig heavy chain V-II region WAH
NaN NaN NaN NaN 4 20,96 A2ACR1;A0A0G2JJA7;A0A1U9X8E3;A0A1U9X8E2;A0A1U9X8D7;P28065;A2ACR0;A0A0G2JJQ0;B4DZW2;A0A0G2JJ13;A0A0G2JHI2A2ACR1;A0A0G2JJA7;A0A1U9X8E3;A0A1U9X8E2;A0A1U9X8D7;P28065;A2ACR0;A0A0G2JJQ0Proteasome subunit beta type;Proteasome subunit beta type-9
NaN NaN NaN NaN 4 26,851 J9ZVQ3;A0A0S2Z3D5;P02649;Q6LBZ1;A0A0S2Z3V0;H0Y7L5;A0A0S2Z3J5;A0A0S2Z3B1;E9PEV4;E7ERP7J9ZVQ3;A0A0S2Z3D5;P02649;Q6LBZ1;A0A0S2Z3V0;H0Y7L5Apolipoprotein E
NaN NaN NaN NaN 4 9,9937 P11684;A0A0S2Z4R6;E9PN95P11684;A0A0S2Z4R6;E9PN95Uteroglobin

21,4819 21,4322 NaN NaN 4 44,512 A0A0S2Z5K6;A0A0S2Z6B4;D6REA1;Q9H173;A0RZG6;A0RZB6A0A0S2Z5K6;A0A0S2Z6B4;D6REA1;Q9H173Nucleotide exchange factor SIL1
24,4533 24,6434 24,5416 25,0305 4 13,525 A0A0X9UWK7;A0A0F7T891;A0A0F7TB04A0A0X9UWK7

NaN NaN NaN NaN 4 30,188 A0A140CZL4;B4DUC8;Q13126;F2Z2F3;A0A140CZL6;A0A140CZL5;J3QSB7;Q6FHT1;Q6FHP1;Q8WV80;Q05DJ2;F8WES2A0A140CZL4;B4DUC8;Q13126;F2Z2F3;A0A140CZL6;A0A140CZL5;J3QSB7;Q6FHT1;Q6FHP1;Q8WV80;Q05DJ2S-methyl-5-thioadenosine phosphorylase;Purine nucleoside phosphorylase
20,6123 20,0811 NaN 21,0774 4 33,428 P53004;A0A140VJF4;C9J1E1P53004;A0A140VJF4Biliverdin reductase A

NaN NaN NaN NaN 4 35,892 A0A140VKC8;Q13630;E9PLH9;B3KU96;B4DZW9;E9PP14;A0A0J9YX13;E9PKL9;E9PP60A0A140VKC8;Q13630;E9PLH9;B3KU96;B4DZW9;E9PP14;A0A0J9YX13;E9PKL9;E9PP60GDP-L-fucose synthase
NaN NaN NaN NaN 4 53,91 A0A1B0GTJ4;A0A1B0GUA1;A0A1B0GTG2;A0A1B0GW82;A0A1B0GW77;P49419;A0A0J9YWF7;A0A1B0GUY0;A0A1B0GV49;A0A1B0GTY9;A0A1B0GVU0;F8VVF2;H0YHM6A0A1B0GTJ4;A0A1B0GUA1;A0A1B0GTG2;A0A1B0GW82;A0A1B0GW77;P49419;A0A0J9YWF7;A0A1B0GUY0;A0A1B0GV49;A0A1B0GTY9;A0A1B0GVU0Alpha-aminoadipic semialdehyde dehydrogenase
NaN NaN NaN NaN 4 22,837 A0A1B0GV06;A0A1B0GTP7;B3KUZ6;A0A1B0GUE3;A0A1B0GUG1;A0A1B0GUW4;E7EMM4;A0A1B0GW68;A0A1B0GUA4;A0A1B0GTM3;A0A1B0GTZ5;A0A1B0GUH5;Q53H01;A8K0B6;D3DSQ1;Q13510A0A1B0GV06;A0A1B0GTP7;B3KUZ6;A0A1B0GUE3;A0A1B0GUG1;A0A1B0GUW4;E7EMM4;A0A1B0GW68;A0A1B0GUA4;A0A1B0GTM3;A0A1B0GTZ5;A0A1B0GUH5;Q53H01;A8K0B6;D3DSQ1;Q13510Acid ceramidase;Acid ceramidase subunit alpha;Acid ceramidase subunit beta
NaN NaN NaN NaN 4 32,69 A0A1W2PQB1;H0Y755;M9MML0;P08637;A0A2H4Z8E2;A0A2H4Z8E3;A0A2H4Z8F3;A0A2H4Z8F2;A0A2H4Z8F0;C9JC71;A0A0S2Z3S7;Q9UN20;A0A2H4Z8E5A0A1W2PQB1;H0Y755;M9MML0;P08637;A0A2H4Z8E2;A0A2H4Z8E3;A0A2H4Z8F3;A0A2H4Z8F2;A0A2H4Z8F0;C9JC71;A0A0S2Z3S7Low affinity immunoglobulin gamma Fc region receptor III-A

20,0662 20,5582 20,947 20,9419 4 20,98 H3BN55;A2RU94;P51159;H3BUD9;H3BS49;H3BVH7;Q6IAS8;H3BU81;A0A0H4JC20;O00194H3BN55;A2RU94;P51159;H3BUD9;H3BS49;H3BVH7;Q6IAS8;H3BU81;A0A0H4JC20Ras-related protein Rab-27A
NaN NaN NaN NaN 4 19,408 A2VCR0;B4DM33;Q15691A2VCR0;B4DM33;Q15691Microtubule-associated protein RP/EB family member 1
NaN NaN NaN NaN 4 25,895 A6NFX8;Q9UKK9;H0YEY4;A6NCQ0;A6NJU6A6NFX8;Q9UKK9;H0YEY4;A6NCQ0;A6NJU6ADP-sugar pyrophosphatase
NaN NaN NaN NaN 4 100,94 A8K6D3;A7LFP5;O00462;E9PFW2;B4DT18;Q59EG5A8K6D3;A7LFP5;O00462;E9PFW2;B4DT18Beta-mannosidase

21,7324 21,9877 NaN NaN 4 57,039 B4E370;A8K0I8;Q8NFT8;B4E399B4E370;A8K0I8;Q8NFT8;B4E399Delta and Notch-like epidermal growth factor-related receptor
NaN NaN 20,7814 NaN 4 52,33 B7Z9L0;B7Z2Z8;A8K3C3;P50991;B7Z2F4B7Z9L0;B7Z2Z8;A8K3C3;P50991;B7Z2F4T-complex protein 1 subunit delta

20,2476 20,123 NaN NaN 4 65,059 G3XAM2;A8K3L0;E7ETH0;B4DRF2;P05156;Q6LAM0;A0A0U4BCF5;Q6LAM1;Q8WW88;A0A087X0I2;CON__Q32PI4G3XAM2;A8K3L0;E7ETH0;B4DRF2;P05156;Q6LAM0;A0A0U4BCF5Complement factor I;Complement factor I heavy chain;Complement factor I light chain
NaN NaN NaN NaN 4 42,135 Q59GW6;A8K4W5;Q9BWD1Q59GW6;A8K4W5;Q9BWD1Acetyl-CoA acetyltransferase, cytosolic
NaN NaN NaN NaN 4 23,714 A8K646;Q92882A8K646;Q92882Osteoclast-stimulating factor 1
NaN NaN NaN NaN 4 107,46 B4E0K9;Q59E90;A8K6A7;O00754;M0QZ24;M0R2P5;Q93093B4E0K9;Q59E90;A8K6A7;O00754;M0QZ24Alpha-mannosidase;Lysosomal alpha-mannosidase;Lysosomal alpha-mannosidase A peptide;Lysosomal alpha-mannosidase B peptide;Lysosomal alpha-mannosidase C peptide;Lysosomal alpha-mannosidase D peptide;Lysosomal alpha-mannosidase E peptide

21,4177 20,6387 NaN NaN 4 35,314 A8KAM5;Q8N474;Q05DS5;Q6ZSL4;Q9BZZ6A8KAM5;Q8N474;Q05DS5;Q6ZSL4Secreted frizzled-related protein 1
19,8834 NaN NaN NaN 4 124,78 B0I1T1;Q4LE34;O00160;Q6ZNI9;Q92827B0I1T1;Q4LE34;O00160;Q6ZNI9Unconventional myosin-If
23,4765 23,0932 22,793 22,8767 4 20,564 Q2LE71;B2R4D5;O15145;C9JZD1;B4DM63;F8VR50Q2LE71;B2R4D5;O15145;C9JZD1;B4DM63;F8VR50Actin-related protein 2/3 complex subunit 3
21,7275 21,5893 NaN NaN 4 21,51 G5E9W8;B4DSX6;C9JQ42;B2R5R5;P46976;Q8N5Y3;C9J8R8;C9J7C7G5E9W8;B4DSX6;C9JQ42;B2R5R5;P46976;Q8N5Y3;C9J8R8;C9J7C7Glycogenin-1

NaN NaN 21,4607 21,8619 4 38,898 B2R6A3;O14745;J3QRP6;B3KSV9B2R6A3;O14745;J3QRP6;B3KSV9Na(+)/H(+) exchange regulatory cofactor NHE-RF;Na(+)/H(+) exchange regulatory cofactor NHE-RF1
23,2447 23,3352 NaN NaN 4 59,578 P04196;B2R8I2;Q68DR3P04196;B2R8I2;Q68DR3Histidine-rich glycoprotein

NaN NaN NaN NaN 4 51,804 Q02790;B2R9U2;F5H1U3Q02790;B2R9U2;F5H1U3Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase FKBP4;Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase FKBP4, N-terminally processed;Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase
20,337 20,5039 22,2265 20,8984 4 97,183 B2RBR9;Q14974;J3QR48;B7Z752;B7Z5M1;J3KTM9B2RBR9;Q14974;J3QR48;B7Z752Importin subunit beta-1

NaN NaN NaN NaN 4 70,36 B4DKZ9;B3KTN2;Q5M7Z9;B2RDX5;Q53GX7;P26639B4DKZ9;B3KTN2;Q5M7Z9;B2RDX5;Q53GX7;P26639Threonine--tRNA ligase, cytoplasmic
NaN NaN 23,0796 23,155 4 9,3195 B3EWG6;B3EWG5;B3EWG3;B7ZW47B3EWG6;B3EWG5;B3EWG3;B7ZW47Protein FAM25G;Protein FAM25C;Protein FAM25A

23,1486 22,9744 22,8383 22,8301 4 143,66 B3KVV6 B3KVV6



NaN NaN 21,3586 NaN 4 34,459 B4DE02;V9HW59;Q6LES2;P09525;Q6P452;Q59FK3;B4DDZ4;Q6MZI0;B4E1S2B4DE02;V9HW59;Q6LES2;P09525;Q6P452;Q59FK3;B4DDZ4Annexin;Annexin A4
NaN NaN 21,011 NaN 4 60,405 B4E1D8;B4E1E1;P04003;F2Z2V7;A6PVY5B4E1D8;B4E1E1;P04003C4b-binding protein alpha chain
NaN NaN NaN NaN 4 47,362 B7Z1V7;B7Z4T3;B7Z4V2;V9HW84;Q8N1C8;P38646;A1XP52;H0YBG6;Q2F839B7Z1V7;B7Z4T3;B7Z4V2;V9HW84;Q8N1C8;P38646;A1XP52Stress-70 protein, mitochondrial
NaN NaN 19,4848 NaN 4 44,812 F8VQ14;B7Z4R3;F5GWF6;V9HW96;P78371;Q9H369F8VQ14;B7Z4R3;F5GWF6;V9HW96;P78371T-complex protein 1 subunit beta
NaN NaN 23,2024 NaN 4 22,975 CON__P02662CON__P02662
NaN NaN NaN 23,6433 4 49,167 CON__P19012;P19012;B3KVF5;B4E204;A8MT21;C9JTG5CON__P19012;P19012;B3KVF5;B4E204Keratin, type I cytoskeletal 15
NaN NaN NaN NaN 4 65,056 CON__Q1RMK2CON__Q1RMK2
NaN NaN 23,0692 23,3953 4 50,525 CON__Q6KB66-1;Q6KB66CON__Q6KB66-1;Q6KB66Keratin, type II cytoskeletal 80
NaN NaN NaN NaN 4 53,728 CON__REFSEQ:XP_986630;CON__A2A5Y0;CON__Q9D646;O76015;CON__O76014;CON__O76015;A0A140TA62;CON__Q8IUT8;Q6A165;CON__Q14525;CON__O76011;O76011;O76014;Q14525;CON__Q6IFU5;B7ZM39;Q6A162;Q16275CON__REFSEQ:XP_986630;CON__A2A5Y0

23,4432 23,4655 21,7016 21,9487 4 9,3804 Q5T123;Q86Z22;D3DPK5;Q9H299Q5T123;Q86Z22;D3DPK5;Q9H299SH3 domain-binding glutamic acid-rich-like protein 3
21,5842 21,753 NaN NaN 4 37,288 Q5UGI6;H9KV48;E9KL26;P05155;E9PGN7Q5UGI6;H9KV48;E9KL26;P05155;E9PGN7Plasma protease C1 inhibitor
22,3461 22,4602 22,8301 23,0038 4 11,985 E9PNW4;Q6FHM9;E9PR17;P13987;H0YET2E9PNW4;Q6FHM9;E9PR17;P13987;H0YET2CD59 glycoprotein

NaN NaN NaN NaN 4 15,397 F6RFD5;V9HWA6;P60981;B7Z9M9F6RFD5;V9HWA6;P60981;B7Z9M9Destrin
25,0166 24,8158 24,0803 24,2047 4 8,4984 H0YLF3 H0YLF3

NaN NaN NaN NaN 4 79,317 H3BM42;Q92896H3BM42;Q92896Golgi apparatus protein 1
NaN NaN NaN NaN 4 16,323 H3BQF1;P07741;H3BSW3;H3BQZ9;H3BQB1;Q12898H3BQF1;P07741;H3BSW3;H3BQZ9;H3BQB1;Q12898Adenine phosphoribosyltransferase

23,0082 22,2494 21,4499 21,5663 4 16,32 O15511;B1ALC0;Q6IPM3;B3KTE1O15511;B1ALC0Actin-related protein 2/3 complex subunit 5
21,1064 NaN NaN NaN 4 38,087 O43866 O43866 CD5 antigen-like

NaN NaN NaN NaN 4 10,884 O75556 O75556 Mammaglobin-B
24,2614 24,2311 NaN 20,7262 4 21,731 O75594 O75594 Peptidoglycan recognition protein 1

NaN NaN NaN NaN 4 26,648 O95833;Q6FGP1O95833;Q6FGP1Chloride intracellular channel protein 3;Chloride intracellular channel protein
21,972 NaN NaN NaN 4 15,936 V9HWC9;P00441;W8Q444;A1YYW4;H7BYH4;X5D5A9V9HWC9;P00441;W8Q444;A1YYW4;H7BYH4Superoxide dismutase [Cu-Zn]

NaN NaN NaN NaN 4 133,99 P01133 P01133 Pro-epidermal growth factor;Epidermal growth factor
NaN 19,7392 NaN NaN 4 39,724 Q6IRT1;Q6FI45;Q5U043;P11766;Q2VIM7;D6RFE4;H0YAG8;D6RAY0;D6R9G2Q6IRT1;Q6FI45;Q5U043;P11766;Q2VIM7;D6RFE4;H0YAG8S-(hydroxymethyl)glutathione dehydrogenase;Alcohol dehydrogenase class-3
NaN NaN 20,5023 NaN 4 47,036 P12532;B4DGR9;F8WCN3;B4DH34;E9PCP8;B4DFE8;B4DF55;B7Z9T7;B4DJW9;B4DF72;C9JSQ1;C9JJX8;B2R8A3;B3KVA7;C9JT96;B4DEL4;C9J6W7;B4DKA2;C9J8F6;B4DFA3;C9J995;A0A024RAK5;P17540P12532;B4DGR9;F8WCN3;B4DH34;E9PCP8;B4DFE8;B4DF55;B7Z9T7;B4DJW9;B4DF72;C9JSQ1Creatine kinase U-type, mitochondrial

23,9329 23,6544 NaN NaN 4 78,457 P14780 P14780 Matrix metalloproteinase-9;67 kDa matrix metalloproteinase-9;82 kDa matrix metalloproteinase-9
23,6396 24,0103 NaN NaN 4 23,602 P19652 P19652 Alpha-1-acid glycoprotein 2

NaN NaN 21,0712 21,3632 4 66,408 P20700;B4DZT3;E9PBF6;Q6DC98;A0A0D9SFY5;A0A0D9SFE5P20700;B4DZT3;E9PBF6Lamin-B1
NaN NaN 23,8921 23,9683 4 59,75 V9HW26;P25705;K7EQH4;K7EJP1;B4DGW3;K7ERX7;K7EK77;K7ESA0V9HW26;P25705;K7EQH4;K7EJP1;B4DGW3;K7ERX7;K7EK77ATP synthase subunit alpha;ATP synthase subunit alpha, mitochondrial

20,6492 20,7495 20,1864 20,2995 4 39,731 P27169;B4DX19;F8WF42P27169;B4DX19Serum paraoxonase/arylesterase 1
NaN NaN NaN 20,6106 4 29,696 Q6FHU0;X5D2R7;X5CMJ9;P28062;Q5JNW7;A0A140T998;B7Z6U7Q6FHU0;X5D2R7;X5CMJ9;P28062;Q5JNW7;A0A140T998Proteasome subunit beta type;Proteasome subunit beta type-8

21,9549 21,7366 24,8617 24,6883 4 11,117 P29034;R4GN49P29034;R4GN49Protein S100-A2
NaN NaN 22,5129 22,1417 4 17,818 P30050;Q59FI9;D3DS95P30050;Q59FI960S ribosomal protein L12

22,0269 21,2196 21,5629 21,3721 4 16,84 Q53XB4;P34096Q53XB4;P34096Ribonuclease 4
NaN NaN NaN NaN 4 7,9653 P35326 P35326 Small proline-rich protein 2A
NaN NaN NaN NaN 4 11,972 Q6I9S7;P42830;D6RF92;P80162Q6I9S7;P42830C-X-C motif chemokine;C-X-C motif chemokine 5;ENA-78(8-78);ENA-78(9-78)
NaN NaN NaN NaN 4 33,269 P49247;Q53R32;Q53SB2P49247;Q53R32Ribose-5-phosphate isomerase
NaN NaN NaN NaN 4 12,895 P58546;Q69YG1;C9JL85P58546;Q69YG1;C9JL85Myotrophin

27,6714 27,6799 27,6836 26,4437 4 10,245 Q6EZE9;P59666;P59665Q6EZE9;P59666;P59665Neutrophil defensin 3;HP 3-56;Neutrophil defensin 2;Neutrophil defensin 1;HP 1-56;Neutrophil defensin 2
21,6341 22,0633 NaN NaN 4 11,424 Q5W0X3;Q0VDC6;P62942;Q1JUQ5;A0A087WZM5;Q0VDC5;Q5VVH2Q5W0X3;Q0VDC6;P62942;Q1JUQ5;A0A087WZM5Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase;Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase FKBP1A

NaN 20,6407 24,4815 24,5687 4 49,924 P68366;C9JEV8;C9JQ00;C9JJQ8;C9JDL2P68366 Tubulin alpha-4A chain
NaN NaN 22,9666 22,5125 4 11,284 P81605 P81605 Dermcidin;Survival-promoting peptide;DCD-1
NaN NaN 20,9818 NaN 4 93,834 Q9HB00;Q08554Q9HB00;Q08554Desmocollin-1

20,9213 21,2288 22,0862 22,147 4 37,497 Q53SS8;Q15365Q53SS8;Q15365Poly(rC)-binding protein 1
NaN NaN NaN NaN 4 59,328 Q6IBT3;Q53HV2;Q99832;B7Z7I4;F8WAM2;B7Z1C9Q6IBT3;Q53HV2;Q99832;B7Z7I4;F8WAM2;B7Z1C9T-complex protein 1 subunit eta

23,3489 23,6275 NaN NaN 4 24,794 Q5FWF9;P15814Q5FWF9
NaN NaN NaN NaN 4 44,648 Q5K634 Q5K634
NaN NaN 20,7181 NaN 4 64,135 Q5T749 Q5T749 Keratinocyte proline-rich protein

22,6624 22,7872 21,6843 21,6064 4 51,082 Q6GMX6;P01857;A0A0A0MS08;Q7Z351;Q6N097;Q6N095;A0A0A0MS07;S6AWD9;S6BGE5;S6C4Q7;S6BAN1;S6C4S4;S6AWF0;S6C4S0;S6BAP4;S6AWG0;P0DP07;A0A068LKQ5;A0A068LRV5;A0A087WSY4;A0A125U0U3Q6GMX6;P01857;A0A0A0MS08;Q7Z351;Q6N097;Q6N095;A0A0A0MS07Ig gamma-1 chain C region
NaN NaN NaN NaN 4 22,72 Q6MZM9 Q6MZM9 Proline-rich protein 27

27,9496 28,1932 NaN NaN 4 56,423 Q6N092 Q6N092
NaN NaN 21,8359 21,92 4 68,064 Q8WVV4 Q8WVV4 Protein POF1B



21,721 NaN NaN NaN 4 11,594 Q96SB0 Q96SB0
22,3659 22,0287 21,9757 21,9776 4 11,419 Q9HD89 Q9HD89 Resistin

NaN NaN NaN NaN 4 18,721 Q9NZH8 Q9NZH8 Interleukin-36 gamma
NaN NaN NaN 20,2315 4 48,207 Q9UJU6;B4DKZ4;B4DDD6;B4DXL9;B4DNX5;F8WBG8;B4DUF9;Q59FH4;H0Y5J4;B4DDU5;F8WBB2;F8WFE1;F8WB73;F8WC20;F2Z3E3;F8WCK3;F2Z2V3Q9UJU6;B4DKZ4;B4DDD6;B4DXL9;B4DNX5;F8WBG8;B4DUF9;Q59FH4;H0Y5J4;B4DDU5Drebrin-like protein
NaN NaN 22,0363 21,6508 4 87,081 Q9Y446;E9PKC4;E9PRW6Q9Y446;E9PKC4Plakophilin-3
NaN NaN NaN NaN 3 15,222 H3BN54;A0A024QZG6;H3BPK4;Q96A32;H3BML9H3BN54;A0A024QZG6;H3BPK4;Q96A32;H3BML9Myosin regulatory light chain 2, skeletal muscle isoform
NaN 20,3384 NaN NaN 3 63,173 P02748;A0A024R035;CON__Q3MHN2P02748;A0A024R035Complement component C9;Complement component C9a;Complement component C9b
NaN NaN NaN NaN 3 57,229 T2HVB7;A0A087WYX0;Q8N4D0;Q53G30;A0A024R0K5;P06731;T2HUW8;Q68DM9;M0QX98;P78448;M0QXV9;Q13984;Q3KRG8;P13688T2HVB7;A0A087WYX0;Q8N4D0;Q53G30;A0A024R0K5;P06731;T2HUW8;Q68DM9Carcinoembryonic antigen-related cell adhesion molecule 5
NaN NaN NaN 22,0841 3 29,163 M0R0Y2;A0A024R0R9;P54920;M0R2M1;M0R213;M0R027;A0A024R0V6;M0R058;M0R0I4M0R0Y2;A0A024R0R9;P54920;M0R2M1Alpha-soluble NSF attachment protein

20,9471 NaN NaN NaN 3 21,932 A0A024R2Q5;P08590A0A024R2Q5;P08590Myosin light chain 3
NaN NaN NaN NaN 3 42,621 A0A024R329;A0A024R2X1;Q9Y5P6A0A024R329;A0A024R2X1;Q9Y5P6Mannose-1-phosphate guanyltransferase beta
NaN NaN NaN NaN 3 24,763 A0A024R3W7;P24534;A4D1M6;F8WF65;F2Z2G2;C9JZW3A0A024R3W7;P24534;A4D1M6Elongation factor 1-beta
NaN NaN NaN NaN 3 58,554 B3KM80;Q6ZS99;B3KTP9;A0A024R4A0;P19338;H7BY16;Q9BQ02B3KM80;Q6ZS99;B3KTP9;A0A024R4A0;P19338;H7BY16Nucleolin
NaN NaN NaN NaN 3 30,892 A0A024R4C0;B3KU29;Q08AI8A0A024R4C0;B3KU29;Q08AI8Uncharacterized protein C2orf54
NaN NaN NaN NaN 3 79,398 B4DGN8;B2R5M9;A0A024R4H0;Q02809;Q5JXB8;Q5JXB7;B4DHT1B4DGN8;B2R5M9;A0A024R4H0;Q02809;Q5JXB8;Q5JXB7Procollagen-lysine,2-oxoglutarate 5-dioxygenase 1
NaN NaN NaN NaN 3 82,682 A0A024R872;Q96TA1;Q2YD88;Q9H8K1A0A024R872;Q96TA1Niban-like protein 1
NaN NaN NaN NaN 3 105,34 A0A024R8Q1;P10253;I3L0S5;I3L3L3;B7Z5V6A0A024R8Q1;P10253Lysosomal alpha-glucosidase;76 kDa lysosomal alpha-glucosidase;70 kDa lysosomal alpha-glucosidase
NaN NaN 19,7745 NaN 3 29,466 K7EN15;A0A024R8U8;Q8WVQ1K7EN15;A0A024R8U8;Q8WVQ1Soluble calcium-activated nucleotidase 1
NaN NaN 21,3015 21,4296 3 12,656 E5RI99;A0A024R9D3;P62888;A0A0B4J213;E5RJH3;A0A0C4DH44E5RI99;A0A024R9D3;P62888;A0A0B4J21360S ribosomal protein L30
NaN NaN NaN NaN 3 24,347 Q9UL25;A0A024RBA9;Q96GX3Q9UL25;A0A024RBA9;Q96GX3Ras-related protein Rab-21
NaN NaN NaN NaN 3 34,608 H0YFA9;B4DTT0;Q7Z3X3;H7C3P4;A8K6V6;A0A024RBC5;F6S8M0;B4E284;P15586;F5H4C6;A0A0S2Z3S2H0YFA9;B4DTT0;Q7Z3X3;H7C3P4;A8K6V6;A0A024RBC5;F6S8M0;B4E284;P15586;F5H4C6N-acetylglucosamine-6-sulfatase
NaN NaN NaN NaN 3 53,28 Q53G58;B3KN06;A0A024RBI5;Q59EA2;Q9ULV4;F8W1H8;F8VUX3;F8VSA4;F8VRE9;F8VTT6;F8VVB7;B4E3S0;B4DMH3;F8VV53;B7Z9V0Q53G58;B3KN06;A0A024RBI5;Q59EA2;Q9ULV4;F8W1H8;F8VUX3;F8VSA4;F8VRE9;F8VTT6;F8VVB7;B4E3S0;B4DMH3Coronin;Coronin-1C
NaN NaN NaN NaN 3 70,905 Q16881;B2R5P6;A0A087WSY9;A0A140VKC9;A0A024RBK9;A0A182DWI3;A0A087WSW9;B7Z2S5;F8W809;E9PIR7;E2QRB9;E9PKD3;Q6ZR44;E9PLT3;E9PIZ5;A0A0B4J225;E9PKI4;E9PQI3Q16881;B2R5P6;A0A087WSY9;A0A140VKC9;A0A024RBK9;A0A182DWI3;A0A087WSW9;B7Z2S5;F8W809;E9PIR7;E2QRB9;E9PKD3;Q6ZR44Thioredoxin reductase 1, cytoplasmic
NaN NaN 21,6917 21,9931 3 34,273 P05388;F8VZS0;A8K4Z4;A0A024RBS2;Q53HK9;Q53HW2;F8VWS0;Q6NSF2;B4E3D5;F8VU65;F8VW21;G3V210;F8VRK7;F8VQY6;F8VS58;Q8NHW5;F8VWV4;Q3MHV2;F8VPE8;F8W1K8P05388;F8VZS0;A8K4Z4;A0A024RBS2;Q53HK9;Q53HW2;F8VWS0;Q6NSF2;B4E3D5;F8VU65;F8VW21;G3V210;F8VRK7;F8VQY6;F8VS58;Q8NHW560S acidic ribosomal protein P0;60S acidic ribosomal protein P0-like
NaN NaN NaN NaN 3 48,991 Q13838;B4DX78;A0A024RCM3;O00148;Q5STU3;B4DP52;A0A0G2JJZ9;F6WLT2;H0Y400;Q69YT6;K7EL56;A0A286SD67;F6S4E6;A0A0A0MT12;F6TRA5;F6UJC5;F6QYI9;A0A286SD68;Q59G92;F6U6E2;A0A024R7H0;A0A140T9X3;A0A286SD52;A0A286SD63;A0A286SD64;A0A286SD65;F6R6M7;A0A140T996;K7EPJ3;A0A0G2JJL7;K7EQN7;K7ENP6;A0A140TA18;K7EIL8;A0A0G2JHN7;A0A140T9X9;B4DF34;Q7KYK3;H0YCC6;B4DH55;F6SXL5;F6S2B7;K7EN69;A0A286SD59Q13838;B4DX78;A0A024RCM3;O00148;Q5STU3;B4DP52;A0A0G2JJZ9;F6WLT2;H0Y400;Q69YT6Spliceosome RNA helicase DDX39B;ATP-dependent RNA helicase DDX39A
NaN NaN NaN NaN 3 41,293 A0A024RD15;Q16539;H7C4E2;B5TY33;B4E0K5;L7RSM2;E7EX54A0A024RD15;Q16539;H7C4E2;B5TY33;B4E0K5;L7RSM2Mitogen-activated protein kinase;Mitogen-activated protein kinase 14
NaN 20,6121 NaN NaN 3 12,553 D6RF44;H0YA96;D6RAF8;H0Y8G5;Q12771;B4DTC3;A0A024RDF4;A0A024RDB4;A0A024RDF3;Q14103;D6RD83;D6RBQ9;B4E0W4D6RF44;H0YA96;D6RAF8;H0Y8G5;Q12771;B4DTC3;A0A024RDF4;A0A024RDB4;A0A024RDF3;Q14103;D6RD83;D6RBQ9Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein D0
NaN NaN NaN NaN 3 274,41 K9MS24;B2ZZ89;A0A087WUZ3;Q01082;D6W5C0;B4DIF8;F8W6C1K9MS24;B2ZZ89;A0A087WUZ3;Q01082;D6W5C0Spectrin beta chain, non-erythrocytic 1
NaN NaN NaN NaN 3 16,89 A0A087WY73;Q16378A0A087WY73;Q16378Proline-rich protein 4
NaN NaN NaN NaN 3 43,412 H0YAL9;A8KA85;A0A0A0MR82;Q6ZMR5H0YAL9;A8KA85;A0A0A0MR82;Q6ZMR5Transmembrane protease serine;Transmembrane protease serine 11A
NaN 22,8153 22,8988 22,2624 3 13,056 A0A0A0MS15;Q0ZCH6;A2J1N8;A0A0B4J1V6A0A0A0MS15;Q0ZCH6

21,9343 22,7475 NaN NaN 3 11,676 A0A0F7TAG7;A0A0B4J1Y9A0A0F7TAG7;A0A0B4J1Y9
NaN NaN NaN NaN 3 54,227 Q5SSG8;A0A0G2JJF7;A0A140T8X8;A0A0G2JKD1;B7ZAP8;A0A0G2JHX4;A0A140TA38;B4DWR2;A0A140TA51;A0A0G2JMC4;B4DRX4;A0A0C4DGM6;A0A1U9X904;A0A1U9X920;A0A1U9X8Z6;A0A1U9X8Z8;A0A1U9X916;A0A1U9X8Y7Q5SSG8;A0A0G2JJF7;A0A140T8X8;A0A0G2JKD1;B7ZAP8;A0A0G2JHX4;A0A140TA38;B4DWR2;A0A140TA51;A0A0G2JMC4;B4DRX4;A0A0C4DGM6Mucin-21
NaN 20,763 21,0865 21,393 3 12,748 A0A0G2JRQ6A0A0G2JRQ6
NaN NaN NaN NaN 3 143,72 G1UI17;A0A0S2A4E4;A0A0M4G3H8;P35573G1UI17;A0A0S2A4E4;A0A0M4G3H8;P35573Glycogen debranching enzyme;4-alpha-glucanotransferase;Amylo-alpha-1,6-glucosidase

22,8887 23,343 29,2076 28,7794 3 57,838 B4DRR0;CON__P02538;A8K2I0;A0A0S2Z428;P02538;B4DRU6;B4DWU6;A0A0S2Z427;CON__Q8VED5;CON__H-INV:HIT000016045;CON__REFSEQ:XP_932229;Q8IWY7B4DRR0;CON__P02538;A8K2I0;A0A0S2Z428;P02538;B4DRU6;B4DWU6Keratin, type II cytoskeletal 6A
NaN NaN NaN NaN 3 32,673 A0A0U1RQV9;A0A0U1RR72;A0A1B0GTW8;Q9GZN4;I3L116A0A0U1RQV9;A0A0U1RR72;A0A1B0GTW8;Q9GZN4Brain-specific serine protease 4

20,8242 NaN NaN NaN 3 35,549 Q59H49;A6NLN1;A0A0U1RRM4;P26599;A0A087WU68;K7EKJ7;K7EK45;K7ELW5;K7ES59Q59H49;A6NLN1;A0A0U1RRM4;P26599;A0A087WU68;K7EKJ7;K7EK45Polypyrimidine tract-binding protein 1
24,3973 24,4382 NaN NaN 3 11,845 A0A0X9T7V9;A0A0C4DH90;A0A075B6H7;A0A0C4DH55A0A0X9T7V9

NaN NaN NaN NaN 3 12,107 A0A0X9V9B3A0A0X9V9B3
NaN NaN NaN NaN 3 11,464 A0A125U0U6;A0A0X9V981;A0A0X9T7P6A0A125U0U6;A0A0X9V981;A0A0X9T7P6

25,4281 25,7128 21,706 22,4356 3 13,096 A0A125U0U7;A0A120HF66A0A125U0U7
NaN NaN NaN NaN 3 38,737 Q86U79;A0A140VJE0;P55263Q86U79;A0A140VJE0;P55263Adenosine kinase
NaN NaN NaN NaN 3 54,582 J3K000;A0A140VJR2;P12955;V9GY89;K7ES25J3K000;A0A140VJR2;P12955Xaa-Pro dipeptidase
NaN NaN NaN NaN 3 35,575 P62714;Q8WZ56;B3KRM2;B3KUN1;Q5U0I7;B3KQ51;A0A140VJS0;P67775;E5RHC1;Q6I9T8;E5RHP4;E7ESG8;H3BV22;Q5U086;H3BTA2;A0A024R625;H0YC23;E5RFI3;P60510;H0YBN9P62714;Q8WZ56;B3KRM2;B3KUN1;Q5U0I7;B3KQ51;A0A140VJS0;P67775;E5RHC1;Q6I9T8Serine/threonine-protein phosphatase 2A catalytic subunit beta isoform;Serine/threonine-protein phosphatase;Serine/threonine-protein phosphatase 2A catalytic subunit alpha isoform
NaN 21,1071 21,1343 21,4223 3 20,207 B7Z478;A0A140VJS6;P49721;A0A087WVV1;Q59FJ0B7Z478;A0A140VJS6;P49721;A0A087WVV1;Q59FJ0Proteasome subunit beta type-2;Proteasome subunit beta type
NaN 21,7193 NaN NaN 3 10,364 Q5NV73;Q9NSD6;A0A193CHR5;P01714;A2N2W9;Q7Z2E8;A0A193CHS2;A2N2F1;A0A193CHR8Q5NV73;Q9NSD6;A0A193CHR5;P01714;A2N2W9;Q7Z2E8;A0A193CHS2Ig lambda chain V-III region SH
NaN NaN NaN NaN 3 25,948 Q9HC80;Q2XQG6;A0A1R3UF82;Q9UKQ9;A0A2H4GSS5;A0A2I2MP58;A0A2I2MP60;A0A2I2MP59;A0A2I2MP61Q9HC80;Q2XQG6;A0A1R3UF82;Q9UKQ9;A0A2H4GSS5Kallikrein-9

20,9303 21,4525 23,2264 23,1786 3 17,965 P62979;F5H388;F5H747;F5GXK7;J3QKN0;Q5PY61;Q5U5U6;Q9UFQ0;Q96C32;Q96MH4;L8B196;L8B4I8;Q96H31;L8B4R0;A8K674;L8B4J3;L8B4M0;L8B4Z6;Q66K58;Q59EM9;Q5RKT7;B2RDW1;P62987;P0CG48;J3QS39;Q5UGI3;B4DV12;F5H265;J3QTR3;P0CG47;A0A248RGE3;F5H2Z3;F5GYU3;Q3MIH3;F5H6Q2;M0R1M6;Q49A90;M0R2S1;Q8WYN9;M0R1V7;F5GZ39;J3QSA3P62979;F5H388;F5H747;F5GXK7;J3QKN0;Q5PY61;Q5U5U6;Q9UFQ0;Q96C32;Q96MH4;L8B196;L8B4I8;Q96H31;L8B4R0;A8K674;L8B4J3;L8B4M0;L8B4Z6;Q66K58;Q59EM9;Q5RKT7;B2RDW1;P62987;P0CG48;J3QS39;Q5UGI3;B4DV12;F5H265;J3QTR3;P0CG47;A0A248RGE3;F5H2Z3;F5GYU3;Q3MIH3;F5H6Q2;M0R1M6;Q49A90;M0R2S1;Q8WYN9;M0R1V7Ubiquitin-40S ribosomal protein S27a;Ubiquitin;40S ribosomal protein S27a;Ubiquitin-60S ribosomal protein L40;Ubiquitin;60S ribosomal protein L40;Polyubiquitin-C;Ubiquitin;Polyubiquitin-B;Ubiquitin
NaN NaN 22,1081 21,7 3 28,708 Q96DV6;A2A3R6;P62753;A2A3R7;Q9BZU1;A2A3R5Q96DV6;A2A3R6;P62753;A2A3R740S ribosomal protein S6
NaN 22,2327 22,9947 22,6161 3 10,685 A2J1M8 A2J1M8

24,836 24,889 22,2907 23,2812 3 12,388 A2NB45;A0A125QYY8A2NB45



NaN NaN 21,2713 21,4821 3 21,893 Q4VB24;B2R984;A3R0T8;A3R0T7;P10412;A1L407;P22492;Q02539Q4VB24;B2R984;A3R0T8;A3R0T7;P10412Histone H1.4
NaN NaN NaN NaN 3 12,389 E5RFR7;H0YC44;H0YC42;A5Y5A3;P55327E5RFR7;H0YC44;H0YC42;A5Y5A3;P55327Tumor protein D52
NaN NaN 21,3095 NaN 3 15,906 B4DPP0;A6NNI4;G8JLH6;P21926;F5GXT1;Q56CY1;A0A087WU13;B4DK09B4DPP0;A6NNI4;G8JLH6;P21926Tetraspanin;CD9 antigen

20,2307 20,1431 21,8856 NaN 3 45,604 B3KQV6;Q8NB89;B4DE69;B4DQY1;B4DDF7;A8K7B7;A8K3H8;P30153;E9PH38;B4E1Q0;H0YDG7;B7Z1G3;A8K8B0;P30154B3KQV6;Q8NB89;B4DE69;B4DQY1;B4DDF7;A8K7B7;A8K3H8;P30153;E9PH38;B4E1Q0Serine/threonine-protein phosphatase 2A 65 kDa regulatory subunit A alpha isoform
NaN NaN NaN NaN 3 27,666 A9UFC0;B2CIS9;P31944A9UFC0;B2CIS9;P31944Caspase-14;Caspase-14 subunit p17, mature form;Caspase-14 subunit p10, mature form;Caspase-14 subunit p20, intermediate form;Caspase-14 subunit p8, intermediate form
NaN NaN NaN NaN 3 30,858 B1AKG0;Q03591;Q05CF5;B2RA39;Q9BXR6B1AKG0;Q03591Complement factor H-related protein 1
NaN NaN NaN NaN 3 58,661 B4DP06;V9HWH7;B2R7P8;P31939;H7C1S2;C9JLK0B4DP06;V9HWH7;B2R7P8;P31939;H7C1S2Bifunctional purine biosynthesis protein PURH;Phosphoribosylaminoimidazolecarboxamide formyltransferase;IMP cyclohydrolase
NaN NaN NaN NaN 3 26,726 B3KV49;B4DX01;B7Z403;F6TLX2;Q9Y3E8;Q9HC38;A8K8F0;I3L1I0;I3L3Q4B3KV49;B4DX01;B7Z403;F6TLX2;Q9Y3E8;Q9HC38;A8K8F0Glyoxalase domain-containing protein 4
NaN NaN NaN 21,1875 3 55,674 B4DUR8;B3KX11;Q59H77;P49368;Q2TU64B4DUR8;B3KX11;Q59H77;P49368;Q2TU64T-complex protein 1 subunit gamma
NaN NaN NaN NaN 3 75,63 X5D7S8;B4DP93;X5D7K9;X5DNU0;B4DXN0;B4DDR2;X5D2M8;Q14764X5D7S8;B4DP93;X5D7K9;X5DNU0;B4DXN0;B4DDR2;X5D2M8;Q14764Major vault protein
NaN NaN NaN NaN 3 27,021 B4DKM4;Q14002B4DKM4;Q14002Carcinoembryonic antigen-related cell adhesion molecule 7
NaN NaN NaN NaN 3 49,921 B7Z4L4;Q96HX3;B4DL99;Q6IBR0;Q53EP4;P04843;B4DNJ5B7Z4L4;Q96HX3;B4DL99;Q6IBR0;Q53EP4;P04843;B4DNJ5Dolichyl-diphosphooligosaccharide--protein glycosyltransferase subunit 1
NaN NaN 23,0492 23,405 3 49,597 F5GZQ3;B4DY96;P55084;B5MD38;D6W539;B4DDC9;C9K0M0;C9JEY0;C9JE81F5GZQ3;B4DY96;P55084;B5MD38;D6W539;B4DDC9Trifunctional enzyme subunit beta, mitochondrial;3-ketoacyl-CoA thiolase
NaN NaN NaN NaN 3 39,811 B4E2S7;P13473;B7Z2R9;H0YCG2;B4DF49B4E2S7;P13473;B7Z2R9Lysosome-associated membrane glycoprotein 2
NaN NaN 19,6798 NaN 3 54,269 B4E324;X6R5C5;Q59EV6;X6R8A1;P10619;Q5JZH0B4E324;X6R5C5;Q59EV6;X6R8A1;P10619Carboxypeptidase;Lysosomal protective protein;Lysosomal protective protein 32 kDa chain;Lysosomal protective protein 20 kDa chain
NaN NaN NaN NaN 3 40,876 Q16769;B5MCZ9;C9JS14Q16769;B5MCZ9Glutaminyl-peptide cyclotransferase
NaN NaN NaN NaN 3 18,976 Q5ISJ3;E5RGX5;B7Z4N6;Q93045;Q5ISP9;B7Z4K3Q5ISJ3;E5RGX5;B7Z4N6;Q93045;Q5ISP9;B7Z4K3Stathmin;Stathmin-2

20,6955 20,742 21,1572 21,429 3 47,766 Q5JP53;Q5SU16;P07437;B7ZAF0;Q5ST81;B4DY90;Q6LC01;Q13885;B2R6L0;Q9BVA1;B7ZAK1;A0A024QZU2;B4DQN9;B4DMU8;Q9BUU9;Q96B85;O43209;B4E052;B4DXZ5;B4DMJ5;B7Z4N1;Q1KSF8;Q9UGA2;A5D907;A5D906;B3KS31;Q9BUF5;B4DP54;K7ESM5;B4E386;A1L195;Q6P602;A6NNZ2;A4UCT2;A1L196;I0CMK4;M0R1I1Q5JP53;Q5SU16;P07437;B7ZAF0;Q5ST81;B4DY90;Q6LC01;Q13885;B2R6L0;Q9BVA1;B7ZAK1;A0A024QZU2;B4DQN9;B4DMU8;Q9BUU9;Q96B85;O43209;B4E052;B4DXZ5;B4DMJ5;B7Z4N1;Q1KSF8Tubulin beta chain;Tubulin beta-2A chain;Tubulin beta-2B chain
20,5739 20,5594 NaN 19,8819 3 54,576 Q96N83;B7ZKQ8;O00592Q96N83;B7ZKQ8;O00592Podocalyxin

NaN 21,4196 21,4357 21,6524 3 12,203 P06454;Q15204;Q86YS2;B8ZZQ6;Q8TBK9;Q15202;V9HVW6;Q53S24;B8ZZW7;B8ZZA1;Q15203;Q7KZ52;H7C2N1;Q15200;Q15254;Q9NYD3;V9HVW7;Q9UMZ1;Q7Z4R6P06454;Q15204;Q86YS2;B8ZZQ6;Q8TBK9;Q15202;V9HVW6;Q53S24;B8ZZW7;B8ZZA1;Q15203;Q7KZ52;H7C2N1;Q15200Prothymosin alpha;Prothymosin alpha, N-terminally processed;Thymosin alpha-1
21,8583 22,1004 20,6484 20,3135 3 24,158 C9JF17;P05090;B4DGC3;C9JX71C9JF17;P05090Apolipoprotein D

NaN NaN NaN NaN 3 24,409 CON__P00761CON__P00761
20,0014 20,1989 20,5514 NaN 3 13,562 D3DQX7;E9PQD6;P0DJI8;Q15423;A0A0D6A0A8;E9PR14;G3V1D9;A0A0D5ZZZ2;A0A096LPE2;P0DJI9D3DQX7;E9PQD6;P0DJI8Serum amyloid A protein;Serum amyloid A-1 protein;Amyloid protein A;Serum amyloid protein A(2-104);Serum amyloid protein A(3-104);Serum amyloid protein A(2-103);Serum amyloid protein A(2-102);Serum amyloid protein A(4-101)

NaN NaN NaN NaN 3 54,924 D3DVW9;P78324;B4DP97;H3BQ21;Q5TFQ8D3DVW9;P78324;B4DP97Tyrosine-protein phosphatase non-receptor type substrate 1
NaN NaN 21,4057 21,7215 3 47,401 H0Y704;Q6MZQ8;O15231;B3KPM4;Q7Z3Q8;B4E2L1;H7BZT5H0Y704;Q6MZQ8;O15231;B3KPM4Zinc finger protein 185
NaN NaN NaN NaN 3 20,79 H0YKU1;H0YNJ8;Q5HYL6;Q9NYL9H0YKU1;H0YNJ8;Q5HYL6;Q9NYL9Tropomodulin-3
NaN NaN NaN NaN 3 34,684 H3BLU7;V9HWA2;O43488H3BLU7;V9HWA2;O43488Aflatoxin B1 aldehyde reductase member 2
NaN NaN 21,9515 21,5916 3 44,634 H3BRG4;P22695;H3BP04;H3BSJ9;A0A087WVZ4;H3BUE4;H3BUI9H3BRG4;P22695;H3BP04;H3BSJ9Cytochrome b-c1 complex subunit 2, mitochondrial
NaN NaN NaN NaN 3 18,888 K7EII6;K7EIK7;O95834;K7EKG3;A0A0C4DGQ7;B7Z918;C9JRL6;B7Z872;B7Z2F5;K7ELB2K7EII6;K7EIK7;O95834;K7EKG3;A0A0C4DGQ7;B7Z918;C9JRL6;B7Z872;B7Z2F5Echinoderm microtubule-associated protein-like 2
NaN NaN NaN NaN 3 40,475 O15335 O15335 Chondroadherin
NaN NaN NaN NaN 3 29,815 O15400;B4DH37;B4DWC2O15400;B4DH37Syntaxin-7

21,8438 21,8064 NaN NaN 3 16,859 Q8TDZ6;O60234;M0QX47;M0QYG8;M0R1D2;M0R0C1;M0QYJ8;M0QXZ6;M0R2P2;M0QXC2;G3V4P8;P60983Q8TDZ6;O60234;M0QX47;M0QYG8;M0R1D2;M0R0C1;M0QYJ8Glia maturation factor gamma
NaN NaN NaN NaN 3 58,502 O95498;E9PRD9;E9PQ75;E9PL76;B4DQB2;J3KQQ7;J3KQ55;J3QT03;E9PLK5O95498;E9PRD9;E9PQ75;E9PL76;B4DQB2;J3KQQ7;J3KQ55;J3QT03Vascular non-inflammatory molecule 2
NaN NaN NaN NaN 3 29,644 V9HW53;O95865;H0Y7N1;A0A140T971;Q5SSV3;Q5SRR8V9HW53;O95865N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2

22,4683 22,2954 NaN NaN 3 39,029 P00739;A0A0A0MRD9;Q14552P00739;A0A0A0MRD9Haptoglobin-related protein
NaN NaN NaN NaN 3 11,006 P01040;C9J0E4P01040;C9J0E4Cystatin-A;Cystatin-A, N-terminally processed

23,2968 22,9597 22,5443 22,0335 3 10,649 V9GYG9;V9GYM3;P02652;V9GYE3;V9GYC1;V9GYS1V9GYG9;V9GYM3;P02652;V9GYE3;V9GYC1;V9GYS1Apolipoprotein A-II;Proapolipoprotein A-II;Truncated apolipoprotein A-II
26,9517 NaN 27,3776 27,6347 3 7,3044 P02808 P02808 Statherin
24,2359 24,0936 NaN 24,5681 3 9,681 R4GN98;P06703;B2R577R4GN98;P06703Protein S100;Protein S100-A6
19,9179 20,5707 NaN NaN 3 80,214 P08582;C9JVN1;Q53XS6P08582 Melanotransferrin

NaN NaN NaN NaN 3 14,716 P09382;F8WEI7P09382 Galectin-1
24,9351 25,2071 23,4288 23,7954 3 23,379 P0DOX7 P0DOX7
23,0983 23,5851 NaN 21,2821 3 18,354 W0UV60;P10153;W0UV96;Q12762W0UV60;P10153Non-secretory ribonuclease

NaN NaN NaN NaN 3 37,495 P25774;U3KQE7;U3KPS4P25774;U3KQE7Cathepsin S
NaN NaN NaN NaN 3 28,993 P30040;V9HW71;F8VY02P30040;V9HW71;F8VY02Endoplasmic reticulum resident protein 29
NaN NaN 20,4143 20,4904 3 27,624 Q53HC2;P30048Q53HC2;P30048Thioredoxin-dependent peroxide reductase, mitochondrial
NaN NaN NaN NaN 3 50,91 Q53GL5;P48735;B4DSZ6;Q13584;H0YL11Q53GL5;P48735;B4DSZ6;Q13584;H0YL11Isocitrate dehydrogenase [NADP], mitochondrial;Isocitrate dehydrogenase [NADP]
NaN NaN NaN NaN 3 11,186 P55000 P55000 Secreted Ly-6/uPAR-related protein 1
NaN NaN 20,1423 NaN 3 9,1175 P61960;H0Y614P61960;H0Y614Ubiquitin-fold modifier 1

21,098 21,2754 NaN NaN 3 28,302 P61981;B4DE78;B4DHC4;B3KNB4P61981;B4DE78;B4DHC4;B3KNB414-3-3 protein gamma;14-3-3 protein gamma, N-terminally processed
NaN NaN 22,1315 22,2616 3 21,879 Q5JR95;Q5JR94;P62241;Q9BS10Q5JR95;Q5JR94;P6224140S ribosomal protein S8
NaN NaN 21,8122 22,0866 3 17,718 P62269;A0A0G2JQH2;Q5GGW2P62269;A0A0G2JQH2;Q5GGW240S ribosomal protein S18



NaN NaN 21,6533 22,7746 3 29,995 P62424;Q9BY74;Q5T8U2;Q5T8U3P62424;Q9BY74;Q5T8U2;Q5T8U360S ribosomal protein L7a
NaN NaN NaN NaN 3 5,0256 P63313;D6W5K2P63313 Thymosin beta-10
NaN NaN NaN NaN 3 21,308 Q6ICQ8;P84095Q6ICQ8;P84095Rho-related GTP-binding protein RhoG
NaN NaN NaN NaN 3 20,777 X5DNM4;V9HW62;Q04760X5DNM4;V9HW62;Q04760Lactoylglutathione lyase
NaN NaN NaN NaN 3 13,286 Q14210 Q14210 Lymphocyte antigen 6D
NaN NaN NaN NaN 3 7,8547 Q5TBU5;Q15847Q5TBU5;Q15847Adipogenesis regulatory factor
NaN 21,9857 NaN 22,0621 3 36,431 Q16651;H3BVC8;H3BUJ8Q16651 Prostasin;Prostasin light chain;Prostasin heavy chain

26,2813 26,6614 NaN NaN 3 77,079 Q53H26 Q53H26
NaN NaN NaN NaN 3 72,044 Q5HYM2;Q96QK1;Q53FR4Q5HYM2;Q96QK1;Q53FR4Vacuolar protein sorting-associated protein 35

21,9482 21,3006 NaN NaN 3 34,977 Q5IWS5;Q8WWA0;Q8WWU7Q5IWS5;Q8WWA0Intelectin-1
22,1463 21,7605 22,12 21,4613 3 10,643 Q5NV88;A0A1L2BU44;A2KUC4;P01721Q5NV88

NaN NaN 25,7941 24,0804 3 15,43 Q5TEC6 Q5TEC6 Histone H3
NaN NaN NaN NaN 3 131,6 Q6MZM0 Q6MZM0 Hephaestin-like protein 1

23,2119 NaN NaN NaN 3 52,042 Q6MZQ6;A0N7I9Q6MZQ6
20,7026 NaN NaN NaN 3 54,159 Q6N091 Q6N091
23,5725 25,4197 23,9226 24,078 3 25,773 Q6P5S8 Q6P5S8

NaN NaN NaN NaN 3 25,015 Q7Z2U7 Q7Z2U7
NaN NaN NaN NaN 3 91,624 Q86VR7 Q86VR7 V-set and immunoglobulin domain-containing protein 10-like
NaN NaN NaN NaN 3 66,175 S4R3V8;Q86X29;Q9BWS2;M0QZL9;M0R1W9S4R3V8;Q86X29;Q9BWS2Lipolysis-stimulated lipoprotein receptor
NaN NaN NaN 23,4232 3 24,792 Q8N355;P80748;Q5NV85;A0A075B6K2Q8N355
NaN NaN NaN NaN 3 80,25 Q8TE68;K7EKX9;K7EN83;B4DKV7Q8TE68;K7EKX9;K7EN83;B4DKV7Epidermal growth factor receptor kinase substrate 8-like protein 1
NaN NaN NaN NaN 3 18,795 Q969H8;M0QXF7;M0QYN0Q969H8;M0QXF7;M0QYN0Myeloid-derived growth factor
NaN NaN 25,1543 25,351 3 533,64 Q96M86;E9PM64;B0I1S4Q96M86;E9PM64;B0I1S4Dynein heavy chain domain-containing protein 1
NaN NaN NaN NaN 3 7,8052 Q96RM1 Q96RM1 Small proline-rich protein 2F

22,2875 22,8314 NaN NaN 3 27,216 Q99935 Q99935 Proline-rich protein 1;Opiorphin
NaN NaN NaN NaN 3 54,341 Q9UHL4;B4DPD6;Q59EM4;R4GMU5Q9UHL4;B4DPD6;Q59EM4Dipeptidyl peptidase 2
NaN 21,675 NaN NaN 3 11,928 Q9UL86 Q9UL86

22,9667 23,3828 21,8105 22,4283 3 12,437 Q9UL90;A0A0J9YY99;A0A1C9J6Z4Q9UL90;A0A0J9YY99
NaN NaN NaN NaN 3 15,892 Q9Y2V2;H3BTK3;I3L3X8;H3BSW7;H3BUY4;H3BPY5;H3BNU9Q9Y2V2;H3BTK3;I3L3X8;H3BSW7;H3BUY4;H3BPY5;H3BNU9Calcium-regulated heat stable protein 1
NaN NaN NaN NaN 2 34,165 P50225;A0A024QZB4;Q59GG0;H3BRY5;Q9UMT9;Q1ET61;Q1ET65;Q1ET64;Q1ET63;Q1ET62;B3KT14;A0A0A6YYL2;H3BQX5;Q2TAB3;E9PKW4;P0DMM9;P50226;P0DMN0P50225;A0A024QZB4;Q59GG0;H3BRY5;Q9UMT9;Q1ET61;Q1ET65;Q1ET64;Q1ET63;Q1ET62;B3KT14;A0A0A6YYL2;H3BQX5;Q2TAB3;E9PKW4;P0DMM9;P50226;P0DMN0Sulfotransferase 1A1;Sulfotransferase;Sulfotransferase 1A3;Sulfotransferase 1A2;Sulfotransferase 1A4
NaN NaN 21,1217 21,41 2 14,529 F8VUA6;Q0QEW2;G3V203;H0YHA7;A0A024QZD1;J3QQ67;Q07020;F8VYV2;B4DDY5;A0A075B7A0F8VUA6;Q0QEW2;G3V203;H0YHA7;A0A024QZD1;J3QQ67;Q07020;F8VYV2;B4DDY5;A0A075B7A060S ribosomal protein L18
NaN NaN NaN NaN 2 45,233 A0A0A0MR98;A8K6R3;A8K6D4;A0A024R058;O95544;J3KSP9;J3KTI3A0A0A0MR98;A8K6R3;A8K6D4;A0A024R058;O95544;J3KSP9;J3KTI3NAD kinase

20,5572 20,6665 NaN NaN 2 28,001 H0Y3T6;G3V1E2;A0A024R0A9;A0A024R084;Q9BRK5H0Y3T6;G3V1E2;A0A024R0A9;A0A024R084;Q9BRK545 kDa calcium-binding protein
22,0478 21,5012 NaN NaN 2 8,647 K7ERI9;A0A024R0T8;P02654;K7EKP1;K7EJI9;K7ELM9;K7EPF9K7ERI9;A0A024R0T8;P02654;K7EKP1;K7EJI9;K7ELM9;K7EPF9Apolipoprotein C-I;Truncated apolipoprotein C-I

NaN NaN NaN NaN 2 11,897 F2Z2F1;B0QYF8;B2RA67;A0A1K0FU49;A0A024R1G3;P02144;U6FM64;U6FIV2;U6FIU7;B0QYF7;F2Z337;Q8WVH6;B4DUI1F2Z2F1;B0QYF8;B2RA67;A0A1K0FU49;A0A024R1G3;P02144;U6FM64;U6FIV2;U6FIU7;B0QYF7;F2Z337;Q8WVH6;B4DUI1Myoglobin
NaN NaN NaN NaN 2 64,24 B4DE32;B1AHC9;B2RDN9;A0A024R1N4;P12956;B4E356B4DE32;B1AHC9;B2RDN9;A0A024R1N4;P12956;B4E356X-ray repair cross-complementing protein 6
NaN 22,0064 NaN NaN 2 29,645 A8K1D2;A0A024R1S8;Q14847;B4DIC4;C9J9W2;B4DJI4A8K1D2;A0A024R1S8;Q14847;B4DIC4;C9J9W2;B4DJI4LIM and SH3 domain protein 1
NaN NaN 25,0434 25,1287 2 29,979 A0A024R1X6;Q13092A0A024R1X6
NaN NaN NaN NaN 2 37,53 B3KQK4;A5PLM9;A0A024R276;P07711;Q9HBQ7;Q5T8F0B3KQK4;A5PLM9;A0A024R276;P07711;Q9HBQ7;Q5T8F0Cathepsin L1;Cathepsin L1 heavy chain;Cathepsin L1 light chain
NaN NaN NaN NaN 2 9,5355 A6NL93;Q6NSG7;Q3B790;D3DWY4;A6NEL0;A0A024R2A3;P05114A6NL93;Q6NSG7;Q3B790;D3DWY4;A6NEL0;A0A024R2A3;P05114Non-histone chromosomal protein HMG-14
NaN NaN NaN 19,9153 2 58,022 O95747;A0A024R2M7;C9JIG9O95747;A0A024R2M7;C9JIG9Serine/threonine-protein kinase OSR1
NaN NaN NaN 20,0739 2 76,666 Q5ISL3;B4DSW9;B4DL06;B4DGU4;B5BU28;A0A024R2Q3;P35222Q5ISL3;B4DSW9;B4DL06;B4DGU4;B5BU28;A0A024R2Q3;P35222Catenin beta-1
NaN NaN 22,8353 22,4885 2 15,722 E7EX53;E7EQV9;A0A024R2Q4;P61313;B4DLP4;E7ENU7E7EX53;E7EQV9;A0A024R2Q4;P61313;B4DLP4;E7ENU7Ribosomal protein L15;60S ribosomal protein L15
NaN NaN NaN NaN 2 97,539 A0A024R2W4;Q14118;C9JYS1;C9J196;C9JQL4;B4DN78A0A024R2W4;Q14118;C9JYS1;C9J196;C9JQL4;B4DN78Dystroglycan;Alpha-dystroglycan;Beta-dystroglycan

21,142 21,0966 21,328 21,246 2 33,117 P02686;E9PJ72;J3QQK6;B7Z3Y6;H7BYR8;A8K1H8;A8MZH3;J3QKL5;B4DF42;J3QL64;H0YEA2;H0YF02;E9PMR5;A0A024R384;F5H7N4;E9PKX9;J3KT01;C9J6H1;E9PNZ1;F8WEU6;J3KT34P02686;E9PJ72;J3QQK6;B7Z3Y6;H7BYR8;A8K1H8;A8MZH3;J3QKL5;B4DF42;J3QL64;H0YEA2;H0YF02;E9PMR5;A0A024R384;F5H7N4;E9PKX9;J3KT01;C9J6H1;E9PNZ1;F8WEU6;J3KT34Myelin basic protein
NaN NaN NaN NaN 2 16,892 B4E0Z3;C9JXK0;A0A024R3R5;Q14739;C9JES9B4E0Z3;C9JXK0;A0A024R3R5;Q14739;C9JES9Lamin-B receptor
NaN NaN NaN NaN 2 16,111 C4P0D4;C4P0D6;C4P0D8;A0A024R3V8;Q99598;Q5VVQ1C4P0D4;C4P0D6;C4P0D8;A0A024R3V8;Q99598;Q5VVQ1Translin-associated protein X
NaN NaN NaN NaN 2 7,5406 A0A024R3X7;Q9UNM1;P61604;B8ZZ54;B8ZZL8;S4R3N1A0A024R3X7;Q9UNM1;P61604;B8ZZ54;B8ZZL8;S4R3N110 kDa heat shock protein, mitochondrial
NaN 17,7858 NaN NaN 2 54,661 H0YCY6;A0A140VJH7;A0A024R529;Q3LXA3;E9PJG8;I3L252H0YCY6;A0A140VJH7;A0A024R529;Q3LXA3;E9PJG8;I3L252Bifunctional ATP-dependent dihydroxyacetone kinase/FAD-AMP lyase (cyclizing);ATP-dependent dihydroxyacetone kinase;FAD-AMP lyase (cyclizing)
NaN NaN NaN 22,1291 2 25,609 A0A024R5C4;B7Z4M1;B7Z361;B7Z3E3;B7Z8W8;O95197A0A024R5C4;B7Z4M1;B7Z361;B7Z3E3;B7Z8W8;O95197Reticulon;Reticulon-3
NaN NaN NaN NaN 2 10,058 O75531;A0A024R5H0;B2R4V4O75531;A0A024R5H0;B2R4V4Barrier-to-autointegration factor;Barrier-to-autointegration factor, N-terminally processed

21,3708 21,365 NaN NaN 2 23,549 Q6FGX3;Q6AZ91;Q53ET8;A0A024R5J5;A0A024R5H8;Q9NRW1;P20340;C9JB90;F5H3K7;C9J0I2;C9JU14;F5GX61;J3KR73;B7Z5Z9;Q14964Q6FGX3;Q6AZ91;Q53ET8;A0A024R5J5;A0A024R5H8;Q9NRW1;P20340;C9JB90;F5H3K7;C9J0I2;C9JU14;F5GX61;J3KR73;B7Z5Z9;Q14964Ras-related protein Rab-6B;Ras-related protein Rab-6A;Ras-related protein Rab-39A



NaN NaN NaN NaN 2 19,943 H3BMS6;H3BNX3;Q9UHS8;Q53HW7;B2R7T6;A0A024R5X2;Q9Y6N5;A0A1B0GXB4;H3BV36H3BMS6;H3BNX3;Q9UHS8;Q53HW7;B2R7T6;A0A024R5X2;Q9Y6N5;A0A1B0GXB4;H3BV36Sulfide:quinone oxidoreductase, mitochondrial
NaN NaN NaN NaN 2 11,399 Q7Z612;Q6ICQ4;A0A024R608;P05386;Q6FG99Q7Z612;Q6ICQ4;A0A024R608;P05386;Q6FG9960S acidic ribosomal protein P1
NaN NaN NaN NaN 2 44,453 Q6FG59;A0A024R7B7;Q16543;A1L0W4;K7EL68;K7EQA9;K7EKQ2Q6FG59;A0A024R7B7;Q16543;A1L0W4;K7EL68;K7EQA9;K7EKQ2Hsp90 co-chaperone Cdc37;Hsp90 co-chaperone Cdc37, N-terminally processed
NaN NaN NaN 19,4155 2 51,377 K7ERN2;Q5NKU1;B2R736;A0A024R7C1;P32942;B7Z6W6;K7EP52K7ERN2;Q5NKU1;B2R736;A0A024R7C1;P32942;B7Z6W6;K7EP52Intercellular adhesion molecule 3
NaN NaN NaN NaN 2 26,807 B4DUJ3;V9HWA3;A0A024R825;P07451;B4DUJ8B4DUJ3;V9HWA3;A0A024R825;P07451;B4DUJ8Carbonic anhydrase 3
NaN NaN 20,2462 20,0894 2 10,871 A0A024R8S3;P61956;A8MUA9;A8MU27;Q6EEV6;P55854A0A024R8S3;P61956;A8MUA9;A8MU27;Q6EEV6;P55854Small ubiquitin-related modifier;Small ubiquitin-related modifier 2;Small ubiquitin-related modifier 4;Small ubiquitin-related modifier 3
NaN NaN NaN NaN 2 32,117 B3KS64;B4E1J3;A0A024R971;Q06828B3KS64;B4E1J3;A0A024R971;Q06828Fibromodulin
NaN NaN NaN NaN 2 70,67 P11940;E7EQV3;B3KT93;B4DQX0;E7ERJ7;B4DZW4;A0A087WTT1;A0A024R9C1;H0YB75;H0YAR2;A0A024R9E2;H0YBN4;H0YAS6;E5RGH3;H0YAS7;Q2VIP3;Q5VX58;Q3ZCS4;Q9H361;H0YC10P11940;E7EQV3;B3KT93;B4DQX0;E7ERJ7;B4DZW4;A0A087WTT1;A0A024R9C1;H0YB75;H0YAR2;A0A024R9E2;H0YBN4;H0YAS6;E5RGH3;H0YAS7;Q2VIP3;Q5VX58;Q3ZCS4;Q9H361;H0YC10Polyadenylate-binding protein 1;Polyadenylate-binding protein;Polyadenylate-binding protein 3
NaN NaN NaN NaN 2 10,979 E5RJY1;E7ESM1;B7Z5Z7;B7Z4H0;B3KWB2;B7Z505;Q8N959;B3KU62;A0A024R9I3;Q597H1;Q53EU7;Q92597E5RJY1;E7ESM1;B7Z5Z7;B7Z4H0;B3KWB2;B7Z505;Q8N959;B3KU62;A0A024R9I3;Q597H1;Q53EU7;Q92597Protein NDRG1
NaN NaN NaN 19,9697 2 61,891 B4DIU3;A0A024RA98;Q9Y2J8B4DIU3;A0A024RA98;Q9Y2J8Protein-arginine deiminase type-2
NaN NaN 20,2992 NaN 2 18,697 A0A024RB32;A0A087WYT3;B3KUY2;Q15185A0A024RB32;A0A087WYT3;B3KUY2;Q15185Prostaglandin E synthase 3
NaN NaN NaN NaN 2 15,016 F8VZJ2;F8W0W4;H0YHX9;A0A024RB41;Q13765;E9PAV3;F8W1N5;F8VZ58;A8K6N6;F8VNW4;B4DDI8;Q9BZK3F8VZJ2;F8W0W4;H0YHX9;A0A024RB41;Q13765;E9PAV3;F8W1N5;F8VZ58;A8K6N6;F8VNW4;B4DDI8;Q9BZK3Nascent polypeptide-associated complex subunit alpha;Nascent polypeptide-associated complex subunit alpha, muscle-specific form;Putative nascent polypeptide-associated complex subunit alpha-like protein
NaN NaN NaN NaN 2 17,279 H0YIN7;F8W0A3;F8VR77;A8K6Y1;Q6PIN5;A0A024RB85;Q05D08;Q9UQ80H0YIN7;F8W0A3;F8VR77;A8K6Y1;Q6PIN5;A0A024RB85;Q05D08;Q9UQ80Proliferation-associated protein 2G4
NaN NaN 20,4023 20,583 2 58,15 B3KVX6;Q8TB01;Q6NWZ1;A0A024RBH2;Q07065B3KVX6;Q8TB01;Q6NWZ1;A0A024RBH2;Q07065Cytoskeleton-associated protein 4
NaN NaN NaN NaN 2 37,111 D6RF62;A0A024RD93;P22234;B4DGX3;E9PBS1D6RF62;A0A024RD93;P22234;B4DGX3;E9PBS1Multifunctional protein ADE2;Phosphoribosylaminoimidazole-succinocarboxamide synthase;Phosphoribosylaminoimidazole carboxylase
NaN NaN 20,2604 NaN 2 35,32 Q4W5K9;A0A024RDE8;Q96HC4;A0A0D9SFR4;H0YBI4;H0Y8Y3;Q59FC9;B7Z481;B7Z8X5Q4W5K9;A0A024RDE8;Q96HC4;A0A0D9SFR4;H0YBI4;H0Y8Y3;Q59FC9;B7Z481;B7Z8X5PDZ and LIM domain protein 5
NaN NaN NaN NaN 2 27,379 F8W943;A0A024RDL8;P04424;B4DU69;A0A0S2Z316F8W943;A0A024RDL8;P04424;B4DU69;A0A0S2Z316Argininosuccinate lyase
NaN NaN NaN NaN 2 13,158 A0A068LKQ2A0A068LKQ2
NaN NaN NaN NaN 2 13,384 A0A068LN03A0A068LN03
NaN NaN NaN NaN 2 10,375 Q5NV62;A0A075B6I0Q5NV62;A0A075B6I0

20,9275 NaN NaN NaN 2 12,848 A0A075B6R2;A0A087WW49A0A075B6R2;A0A087WW49
NaN NaN NaN 21,1697 2 13,143 A0A075B6S2;A2NJV5;A0A0A0MRZ7A0A075B6S2;A2NJV5;A0A0A0MRZ7
NaN NaN NaN NaN 2 553,12 A0A075B730;A0A087X1U6;P58107A0A075B730;A0A087X1U6;P58107Epiplakin
NaN NaN 21,1306 NaN 2 15,958 K7EM73;K7EIV0;A0A075B7C0;K7ELJ7;A0A0C4DGQ5;P04632;U3KQE2K7EM73;K7EIV0;A0A075B7C0;K7ELJ7;A0A0C4DGQ5;P04632;U3KQE2Calpain small subunit 1
NaN NaN NaN NaN 2 13,08 A0A075B7D8A0A075B7D8
NaN NaN NaN NaN 2 11,434 A0A087X0Q4;A0A087WW87;P01614;B7ZMG8;A2IPI1;A0A075B6P5;P01615A0A087X0Q4;A0A087WW87;P01614;B7ZMG8;A2IPI1;A0A075B6P5;P01615Ig kappa chain V-II region Cum;Ig kappa chain V-II region FR
NaN NaN NaN NaN 2 33,879 Q9NP79;A0A087WY55;Q5TGM0Q9NP79;A0A087WY55;Q5TGM0Vacuolar protein sorting-associated protein VTA1 homolog

19,7692 19,9949 NaN NaN 2 28,122 Q9Y5B2;A0A087WY82;D3DVF0;Q6FIB4;B7Z5W1;Q9Y624Q9Y5B2;A0A087WY82;D3DVF0;Q6FIB4;B7Z5W1;Q9Y624Junctional adhesion molecule A
NaN NaN NaN NaN 2 12,586 Q5J908;A0A087WZ51;Q68E05;Q6FGS1;Q53GA0;A0A087WYR3;O43399;B4DDV4Q5J908;A0A087WZ51;Q68E05;Q6FGS1;Q53GA0;A0A087WYR3;O43399;B4DDV4Tumor protein D54
NaN 22,2988 NaN NaN 2 24,421 A0A087WZR4;Q9UPY7;H0Y4U3;M9MML6;O75015;Q9ULV2;E9PNY5;A0A087WU90A0A087WZR4;Q9UPY7;H0Y4U3;M9MML6;O75015;Q9ULV2;E9PNY5;A0A087WU90Low affinity immunoglobulin gamma Fc region receptor III-B
NaN NaN NaN NaN 2 77,569 A0A087X0X3;P52272;M0R0Y6;M0QY96;M0R2I7;M0QYQ7;M0R0N3;Q6P2D7;M0R019;M0R2T0;B4DEG4;Q7KYM9;Q59ES8A0A087X0X3;P52272;M0R0Y6;M0QY96;M0R2I7;M0QYQ7;M0R0N3;Q6P2D7;M0R019;M0R2T0;B4DEG4;Q7KYM9;Q59ES8Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein M
NaN NaN 21,708 21,5922 2 23,608 A0A088LVH8A0A088LVH8
NaN NaN NaN NaN 2 11,578 M0QZK8;A0A090N7V5;O75223;H7BZK5;B3KMN7;B8ZZK2M0QZK8;A0A090N7V5;O75223;H7BZK5;B3KMN7;B8ZZK2Gamma-glutamylcyclotransferase
NaN NaN NaN NaN 2 14,715 A0A0A0MQY9;O60259;A0A2H4GDB8;A0A2H4GDC1;A0A2H4GDC2;A0A1R3UD89A0A0A0MQY9;O60259;A0A2H4GDB8;A0A2H4GDC1;A0A2H4GDC2;A0A1R3UD89Kallikrein-8
NaN NaN NaN NaN 2 12,839 K7EJ28;Q6U6I7;Q2QBA2;B3KR02;Q8NFH7;Q6FGR7;Q6FGN4;A0A0A6YY99;O75888;C9JFN2;C9JF68;A0A0U5EM56K7EJ28;Q6U6I7;Q2QBA2;B3KR02;Q8NFH7;Q6FGR7;Q6FGN4;A0A0A6YY99;O75888;C9JFN2;C9JF68;A0A0U5EM56Tumor necrosis factor ligand superfamily member 13
NaN 22,2148 NaN NaN 2 11,041 A2MYC8;A0A0B4J1Y8;Q8TBD0A2MYC8;A0A0B4J1Y8;Q8TBD0
NaN 21,8677 NaN NaN 2 12,758 A0A0C4DH36A0A0C4DH36
NaN NaN NaN NaN 2 13,312 A0A0C4DH43;A0A0F7SZ86;A0A0F7T0G6;A0A0J9YVU5;A0A068LRW6;A0A0F7T024;A0A068LL67;P01814A0A0C4DH43;A0A0F7SZ86;A0A0F7T0G6;A0A0J9YVU5;A0A068LRW6
NaN NaN NaN NaN 2 47,113 Q4W5P3;B2R9P0;A8K9S2;A0A0G2JNI0;Q9UL52Q4W5P3;B2R9P0;A8K9S2;A0A0G2JNI0;Q9UL52Transmembrane protease serine;Transmembrane protease serine 11E;Transmembrane protease serine 11E non-catalytic chain;Transmembrane protease serine 11E catalytic chain
NaN NaN NaN NaN 2 11,142 Q5NV82;A0A0G2JSC0;A0A0G2JS06;A0A087WSX0Q5NV82;A0A0G2JSC0;A0A0G2JS06;A0A087WSX0
NaN NaN NaN NaN 2 32,708 P09493;A0A0K0K1I0;A0A0S2Z4G6;D9YZV4;H0YL52;Q6ZN40;H0YKX5;Q8TCG4;H0YNC7;Q15657;D9YZV5;H0YK48;B7Z722;A0A024R5W6;B7Z596;H7BYY1;F5H7S3;Q1ZYL5;D9YZV7;H0YKP3;C9IZA2;B4DTK3;Q59GR8;H0YL42;H0YK20P09493;A0A0K0K1I0;A0A0S2Z4G6;D9YZV4;H0YL52;Q6ZN40;H0YKX5;Q8TCG4;H0YNC7;Q15657;D9YZV5;H0YK48;B7Z722;A0A024R5W6;B7Z596;H7BYY1;F5H7S3;Q1ZYL5;D9YZV7;H0YKP3;C9IZA2;B4DTK3;Q59GR8Tropomyosin alpha-1 chain
NaN NaN NaN 19,7626 2 24,16 H0YK49;H0YL12;H0YNX6;A0A0S2Z3L0;P13804;H0YKF0;H0YLU7;A0A0S2Z3M4H0YK49;H0YL12;H0YNX6;A0A0S2Z3L0;P13804;H0YKF0;H0YLU7;A0A0S2Z3M4Electron transfer flavoprotein subunit alpha, mitochondrial
NaN NaN NaN 19,5892 2 102,48 H7C5W9;A0A0S2Z3L2;P16615H7C5W9;A0A0S2Z3L2;P16615Sarcoplasmic/endoplasmic reticulum calcium ATPase 2
NaN NaN NaN NaN 2 14,221 G3V461;G3V4N7;B4DP56;V9HWH2;V9HW77;A0A0S2Z471;P12277G3V461;G3V4N7;B4DP56;V9HWH2;V9HW77;A0A0S2Z471;P12277Creatine kinase B-type
NaN NaN NaN 18,1138 2 54,636 A0A0S2Z4C3;P07954;A0A0S2Z3S9;A0A0S2Z3W2;A0A0S2Z3X6;A0A0S2Z4H0A0A0S2Z4C3;P07954;A0A0S2Z3S9;A0A0S2Z3W2;A0A0S2Z3X6;A0A0S2Z4H0Fumarate hydratase, mitochondrial
NaN NaN 20,0518 19,6516 2 53,928 E7ER27;B4DDM5;B2R659;A0A0S2Z4J1;P51659;A0A0S2Z4Q6;A0A0S2Z460;E7EWE5;B4DSD0E7ER27;B4DDM5;B2R659;A0A0S2Z4J1;P51659;A0A0S2Z4Q6;A0A0S2Z460;E7EWE5;B4DSD0Peroxisomal multifunctional enzyme type 2;(3R)-hydroxyacyl-CoA dehydrogenase;Enoyl-CoA hydratase 2

24,6934 24,4289 22,2001 22,2045 2 12,468 A0A0X9UWL5;A0A0X9TDD0;A0A125QYY6A0A0X9UWL5;A0A0X9TDD0
21,7963 21,8215 NaN NaN 2 14,369 A0A0X9UWM4A0A0X9UWM4

NaN NaN NaN NaN 2 13,228 A0A0X9V9C4A0A0X9V9C4
22,2648 22,4439 NaN NaN 2 13,509 A0A125U0V1A0A125U0V1
21,4073 NaN NaN 19,9049 2 13,781 A0A125U0V4A0A125U0V4
22,0023 21,8206 NaN NaN 2 187,66 A0A140TA29;F5GXS0;A0A0G2JL54;B4DIE5;Q6U2E7A0A140TA29;F5GXS0;A0A0G2JL54



NaN NaN NaN 19,8849 2 30,037 A0A140VJG8;P21964;B8XPJ7;B8XPJ8A0A140VJG8;P21964;B8XPJ7;B8XPJ8Catechol O-methyltransferase
NaN NaN NaN NaN 2 33,178 A0A140VJX3;P25325;Q2VEU0;Q2VEU1;B1AH49;Q59HD5A0A140VJX3;P25325;Q2VEU0;Q2VEU1;B1AH49;Q59HD53-mercaptopyruvate sulfurtransferase;Sulfurtransferase
NaN NaN NaN NaN 2 18,36 B4DFL3;Q5IST4;A0A140VK46;P28070B4DFL3;Q5IST4;A0A140VK46;P28070Proteasome subunit beta type-4
NaN NaN NaN NaN 2 16,219 H7C3I1;F6VDH7;Q3KNR6;Q1XBU6;B7ZA40;Q0IJ56;B4E0U6;A0A140VKA6;Q8IZP2;P50502;D6W507;Q8NFI4H7C3I1;F6VDH7;Q3KNR6;Q1XBU6;B7ZA40;Q0IJ56;B4E0U6;A0A140VKA6;Q8IZP2;P50502;D6W507;Q8NFI4Putative protein FAM10A4;Hsc70-interacting protein;Putative protein FAM10A5
NaN NaN NaN NaN 2 25,789 A0A140VKA9;P09417;H0Y8F7;B7Z415;D6RGG7A0A140VKA9;P09417;H0Y8F7;B7Z415;D6RGG7Dihydropteridine reductase

25,6375 25,9216 26,0235 25,857 2 14,481 A0A193CHQ9;A0A0B4J1V0;Q0ZCJ6;A2N2G5;Q0ZCI0;A2J1M7A0A193CHQ9;A0A0B4J1V0;Q0ZCJ6;A2N2G5
21,8355 NaN NaN NaN 2 3,7183 A0A1B1CYC5A0A1B1CYC5

NaN NaN NaN NaN 2 14,566 A0A1C9J6R3;A0A1C9J6R2A0A1C9J6R3;A0A1C9J6R2
NaN NaN NaN NaN 2 16,695 B4DEI3;B3KTS5;A0A1L1UHR1;P21796;C9JI87B4DEI3;B3KTS5;A0A1L1UHR1;P21796;C9JI87Voltage-dependent anion-selective channel protein 1
NaN NaN NaN NaN 2 16,703 Q4V347;A0A1U9X791;Q5STX8;P55008;I3WTX1Q4V347;A0A1U9X791;Q5STX8;P55008;I3WTX1Allograft inflammatory factor 1
NaN NaN NaN NaN 2 49,896 Q0EFA5;A8K9C1;A0A1U9X8Y9;A0A1U9X8X8;A0A1U9X8X5;Q2L6G8;M1SWB8;G8JLG2;D2IYL2;A0A1U9X901;A0A1U9X8Z0;A0A1U9X8X6;Q15517Q0EFA5;A8K9C1;A0A1U9X8Y9;A0A1U9X8X8;A0A1U9X8X5;Q2L6G8;M1SWB8;G8JLG2;D2IYL2;A0A1U9X901;A0A1U9X8Z0;A0A1U9X8X6;Q15517Corneodesmosin
NaN NaN NaN NaN 2 59,897 A0A1W2PR68;A0A1W2PQT3;A0A1W2PPH1;A0A1W2PQH3;A0A1W2PQY8;P23368;A0A1W2PQ37;A0A1W2PQF8A0A1W2PR68;A0A1W2PQT3;A0A1W2PPH1;A0A1W2PQH3;A0A1W2PQY8;P23368;A0A1W2PQ37;A0A1W2PQF8NAD-dependent malic enzyme, mitochondrial
NaN NaN NaN NaN 2 13,133 A0A1W2PRU0;A6NMQ3;Q5T5H1;O43768A0A1W2PRU0;A6NMQ3;Q5T5H1;O43768Alpha-endosulfine
NaN NaN NaN NaN 2 13,51 A0A1W6IYI3;A0A1W6IYI6;A0A1W6IYJ7A0A1W6IYI3;A0A1W6IYI6;A0A1W6IYJ7

25,5275 26,1372 24,7517 23,8681 2 13,519 A0A1W6IYI5;A0A1W6IYJ6A0A1W6IYI5;A0A1W6IYJ6
NaN NaN NaN NaN 2 13,673 A0A1W6IYI9;A0A1W6IYJ5;A0A1W6IYJ2A0A1W6IYI9;A0A1W6IYJ5;A0A1W6IYJ2

21,4204 NaN NaN NaN 2 19,46 H0YDX6;A0A1Z1VXF2;H0YD13;H0YD17;H0YDW7;H0YCV9;H0Y2P0;H0Y5E4;B4DN59;A8K309;P16070;C1PHC4;E9PKC6H0YDX6;A0A1Z1VXF2;H0YD13;H0YD17;H0YDW7;H0YCV9;H0Y2P0;H0Y5E4;B4DN59;A8K309;P16070;C1PHC4;E9PKC6CD44 antigen
NaN NaN NaN 20,4853 2 16,363 A0M8W4;I3L0A0;Q15819;Q13404;E5RIF1;D6RG00;A0A0A0MSL3;G3V2F7;G3V113;H0YBP9;H0YBX6A0M8W4;I3L0A0;Q15819;Q13404;E5RIF1;D6RG00;A0A0A0MSL3;G3V2F7;G3V113;H0YBP9;H0YBX6Ubiquitin-conjugating enzyme E2 variant 2;Ubiquitin-conjugating enzyme E2 variant 1
NaN NaN NaN NaN 2 12,528 A0N5G1;P01602A0N5G1;P01602Ig kappa chain V-I region HK102

22,0471 22,1648 NaN NaN 2 14,534 A0N7J6 A0N7J6
NaN 21,0838 NaN NaN 2 12,383 A2IPI6 A2IPI6
NaN NaN 22,8586 23,3761 2 10,499 A2J1N0 A2J1N0
NaN NaN NaN NaN 2 10,45 A2J1N5 A2J1N5
NaN NaN NaN 21,2765 2 12,626 A2J1N6;A0A193CHR7;A0A193CHR3A2J1N6
NaN NaN 23,5411 22,1725 2 10,496 A2J1N7 A2J1N7

21,482 21,6232 NaN NaN 2 13,908 A2JA14;A2JA18;A0A068LL52A2JA14
NaN 20,5315 NaN NaN 2 11,621 A2JA16 A2JA16

21,6594 22,1346 NaN NaN 2 11,886 A2N2F4 A2N2F4
20,2402 20,234 NaN NaN 2 27,548 A2NX48 A2NX48

NaN NaN NaN NaN 2 13,992 A2NYU7 A2NYU7
NaN NaN NaN NaN 2 12,675 A2NYU8 A2NYU8
NaN NaN NaN NaN 2 20,811 A4D177;Q13185;C9JMM0;B8ZZ43;S4R2Y4A4D177;Q13185;C9JMM0;B8ZZ43;S4R2Y4Chromobox protein homolog 3
NaN NaN NaN 20,8997 2 25,525 A8K3C1;S4R3Q6;B4DLT1;O75436A8K3C1;S4R3Q6;B4DLT1;O75436Vacuolar protein sorting-associated protein 26A
NaN NaN 20,9456 21,2012 2 14,692 J3QSB4;Q6NZ55;A8K4C8;P26373J3QSB4;Q6NZ55;A8K4C8;P2637360S ribosomal protein L13
NaN NaN NaN NaN 2 13,212 K7EP16;K7ENA8;Q6IAM0;A8K5K5;O75821;K7ER90;K7EL20K7EP16;K7ENA8;Q6IAM0;A8K5K5;O75821;K7ER90;K7EL20Eukaryotic translation initiation factor 3 subunit G
NaN NaN NaN NaN 2 104,72 A8K8Z4;P13671A8K8Z4;P13671Complement component C6
NaN 17,9855 NaN NaN 2 33,67 P07910;G3V5X6;G3V2Q1;B2R603;B3KX96;G3V4C1;B2R5W2;B4DY08;Q5IST8;G3V4W0;G3V576;G3V575;G3V555;B4DSU6;B4DMJ1;G3V251;G3V3K6;A8K9A4;D3DPI2;G3V4M8P07910;G3V5X6;G3V2Q1;B2R603;B3KX96;G3V4C1;B2R5W2;B4DY08;Q5IST8;G3V4W0;G3V576;G3V575;G3V555;B4DSU6;B4DMJ1;G3V251;G3V3K6;A8K9A4;D3DPI2;G3V4M8Heterogeneous nuclear ribonucleoproteins C1/C2
NaN NaN NaN NaN 2 51,911 X6R9L0;A8KA82;Q13217X6R9L0;A8KA82;Q13217DnaJ homolog subfamily C member 3
NaN NaN NaN NaN 2 57,21 B0YIW5;Q6MZV5;B0YIW6;P48444;Q6P1Q5B0YIW5;Q6MZV5;B0YIW6;P48444;Q6P1Q5Coatomer subunit delta
NaN NaN NaN 20,6994 2 8,1894 M0R2L9;M0QXK4;M0QYF7;M0R140;B0ZBD0;Q8WVX7;P39019M0R2L9;M0QXK4;M0QYF7;M0R140;B0ZBD0;Q8WVX7;P3901940S ribosomal protein S19
NaN NaN NaN NaN 2 11,796 B1N7B8 B1N7B8
NaN NaN 22,4338 NaN 2 27,259 Q96IR1;Q53HV1;B2R491;P62701;B7Z1M6Q96IR1;Q53HV1;B2R491;P62701;B7Z1M640S ribosomal protein S4;40S ribosomal protein S4, X isoform
NaN NaN NaN NaN 2 16,177 M0R0P7;M0R3D6;M0R1A7;M0R117;B4DM74;B2R4C0;Q02543;Q32XH3;B4DM94;B4DUV3;Q53HD3M0R0P7;M0R3D6;M0R1A7;M0R117;B4DM74;B2R4C0;Q02543;Q32XH3;B4DM94;B4DUV3;Q53HD360S ribosomal protein L18a
NaN NaN NaN 20,6185 2 11,477 I3L3P7;I3L246;B2R4W8;H3BN98;P62244;A8K7H3I3L3P7;I3L246;B2R4W8;H3BN98;P62244;A8K7H340S ribosomal protein S15a
NaN NaN NaN NaN 2 22,537 B2R582;Q68DS3;E9PHK0;A0A024R2Q7;P05452B2R582;Q68DS3;E9PHK0;A0A024R2Q7;P05452Tetranectin
NaN NaN NaN NaN 2 24,956 B2R5I8;Q13637;A0A024R191;Q7Z4W7;P57729B2R5I8;Q13637;A0A024R191;Q7Z4W7;P57729Ras-related protein Rab-32;Ras-related protein Rab-38
NaN NaN NaN NaN 2 18,979 Q5T0D2;B4DFW6;B4DDL4;B2R6S5;P30085Q5T0D2;B4DFW6;B4DDL4;B2R6S5;P30085UMP-CMP kinase
NaN NaN 24,3834 24,1002 2 60,026 B2R853;B4DRY0B2R853;B4DRY0
NaN NaN NaN 20,1278 2 57,003 B2RAN2;O95497;Q9NY84B2RAN2;O95497;Q9NY84Pantetheinase;Vascular non-inflammatory molecule 3
NaN 19,6397 NaN NaN 2 33,173 H3BTQ8;H3BVD9;B4DTF6;B2RBU9;O43278;H3BR01;H3BMB6;H3BSM2H3BTQ8;H3BVD9;B4DTF6;B2RBU9;O43278;H3BR01;H3BMB6;H3BSM2Kunitz-type protease inhibitor 1
NaN NaN NaN NaN 2 38,505 B4E1F5;H0Y7V6;B2RC55;D6W5L6;P07988B4E1F5;H0Y7V6;B2RC55;D6W5L6;P07988Pulmonary surfactant-associated protein B
NaN NaN 20,5679 NaN 2 36,053 B3KM97;Q9NZ01;M0R3C3;B3KSQ1B3KM97;Q9NZ01;M0R3C3;B3KSQ1Very-long-chain enoyl-CoA reductase



NaN NaN NaN NaN 2 27,626 B3KP25;Q9BQR3B3KP25;Q9BQR3Serine protease 27
NaN 16,6858 NaN NaN 2 48,036 Q05DJ8;B3KRN4;Q92743Q05DJ8;B3KRN4;Q92743Serine protease HTRA1
NaN NaN 22,0141 NaN 2 52,342 B3KS49 B3KS49
NaN NaN NaN NaN 2 43,032 Q96GI1;B4DE30;E7ENZ3;B4DYC8;B7ZAR1;B4DDU6;B4DZT5;B4DXI1;E9PCA1;B4DX08;Q9BU08;V9HW37;P48643;Q9HB74;B4DZY9Q96GI1;B4DE30;E7ENZ3;B4DYC8;B7ZAR1;B4DDU6;B4DZT5;B4DXI1;E9PCA1;B4DX08;Q9BU08;V9HW37;P48643;Q9HB74;B4DZY9T-complex protein 1 subunit epsilon
NaN NaN 20,3856 20,4794 2 62,609 B4DDZ5;B4DRH6;E9KL44;P40939;V9GZL3;H0YFD6B4DDZ5;B4DRH6;E9KL44;P40939;V9GZL3;H0YFD6Trifunctional enzyme subunit alpha, mitochondrial;Long-chain enoyl-CoA hydratase;Long chain 3-hydroxyacyl-CoA dehydrogenase
NaN NaN NaN NaN 2 23,417 B4DF38;I3L3N5;B4DZN3;Q5IS88;P43034;Q5IS43B4DF38;I3L3N5;B4DZN3;Q5IS88;P43034;Q5IS43Platelet-activating factor acetylhydrolase IB subunit alpha
NaN NaN NaN NaN 2 30,913 B4DKH5;B4DS79;Q7Z3M8;A0A140VJE8;A8K0G3;A8K916;H0UID3;H0UID4;H0UID5;A0A087X253;B4E261;Q96EL6;B4DG47;B4DIL5;Q68DI0;P63010;Q10567B4DKH5;B4DS79;Q7Z3M8;A0A140VJE8;A8K0G3;A8K916;H0UID3;H0UID4;H0UID5;A0A087X253;B4E261;Q96EL6;B4DG47;B4DIL5;Q68DI0;P63010;Q10567AP complex subunit beta;AP-2 complex subunit beta;AP-1 complex subunit beta-1
NaN NaN NaN NaN 2 20,018 B4DKK9;Q6FI51;Q6FHS4;P25685B4DKK9;Q6FI51;Q6FHS4;P25685DnaJ homolog subfamily B member 1
NaN NaN NaN NaN 2 16,637 F8W0G4;F8VXH9;F8W1G6;B4DRD7;H3BRU6;B4DLC0;F8VZX2;Q15366;J3QT27;Q5MJP6;E9PFP8;P57721;F8VTZ0;H3BND9F8W0G4;F8VXH9;F8W1G6;B4DRD7;H3BRU6;B4DLC0;F8VZX2;Q15366;J3QT27;Q5MJP6;E9PFP8;P57721Poly(rC)-binding protein 2;Poly(rC)-binding protein 3
NaN NaN NaN NaN 2 35,536 Q53FA7;B4DMQ7;H7BZH6Q53FA7;B4DMQ7;H7BZH6Quinone oxidoreductase PIG3
NaN NaN NaN NaN 2 19,796 B4DNR3;B4DQI4;F8W9U3;V9HW87;Q96IU4B4DNR3;B4DQI4;F8W9U3;V9HW87;Q96IU4Alpha/beta hydrolase domain-containing protein 14B
NaN NaN 20,7408 20,6361 2 40,372 B4DUL5;P31930B4DUL5;P31930Cytochrome b-c1 complex subunit 1, mitochondrial
NaN NaN NaN NaN 2 26,936 Q6UWN5;B4DWV3;M0QYY3Q6UWN5;B4DWV3;M0QYY3Ly6/PLAUR domain-containing protein 5
NaN NaN NaN NaN 2 62,699 B4DY46;O00184;Q53GF4;Q15833;M0QZ54;M0R118;M0R1A1;M0R0M7B4DY46;O00184;Q53GF4;Q15833;M0QZ54;M0R118;M0R1A1;M0R0M7Syntaxin-binding protein 2
NaN NaN NaN NaN 2 22,127 P62081;B5MCP9;Q59FS3P62081;B5MCP9;Q59FS340S ribosomal protein S7
NaN NaN NaN NaN 2 13,737 C9IY94;C9IZU3;C9JQJ4;C9J938;C9JB25;C9J2Q4;B5MCX3;Q15019;A0A1B0GXJ2;C9JFT1;F8WB65;B5MD47;C9JZI2;H7C310C9IY94;C9IZU3;C9JQJ4;C9J938;C9JB25;C9J2Q4;B5MCX3;Q15019;A0A1B0GXJ2;C9JFT1;F8WB65;B5MD47;C9JZI2;H7C310Septin-2
NaN NaN NaN NaN 2 13,288 B6EDE2;A2NW97B6EDE2
NaN NaN NaN NaN 2 21,649 B7Z5R3;B7Z5N4;O75563B7Z5R3;B7Z5N4;O75563Src kinase-associated phosphoprotein 2
NaN NaN NaN NaN 2 41,261 B7ZKW8;Q6JBY9B7ZKW8;Q6JBY9CapZ-interacting protein
NaN NaN NaN NaN 2 47,082 Q6E0U4;CON__A3EZ82;B4E3D1;CON__A3EZ79;C9IYI1;C9JCN1;H7BZ95;M0R0A5;M0R265;A3EZ84;M0R3F8;S4R3L7;E7EMS7;B7ZB10;C9J3V3;E9PAQ7;R4GMQ0;C9J186Q6E0U4;CON__A3EZ82;B4E3D1;CON__A3EZ79;C9IYI1;C9JCN1;H7BZ95;M0R0A5;M0R265;A3EZ84;M0R3F8;S4R3L7;E7EMS7;B7ZB10;C9J3V3;E9PAQ7;R4GMQ0;C9J186Dermokine
NaN NaN NaN NaN 2 43,9 CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000024466;CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000024462CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000024466;CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000024462
NaN NaN NaN NaN 2 59,504 CON__O95678;O95678CON__O95678;O95678Keratin, type II cytoskeletal 75
NaN NaN 23,2478 23,3392 2 24,348 CON__P02663CON__P02663
NaN NaN NaN NaN 2 44,091 CON__P08727;P08727;CON__P19001;C9JM50;CON__P05784;I6L965;F8VZY9;B2RA03;A0A024RAY2;P05783CON__P08727;P08727;CON__P19001;C9JM50Keratin, type I cytoskeletal 19
NaN NaN 22,5119 NaN 2 47,754 CON__P08730-1;B4DJM5;CON__Q2M2I5;Q2M2I5;CON__A2AB72CON__P08730-1
NaN NaN 20,7516 NaN 2 58,923 CON__Q32MB2;Q86Y46;H0YIC5;CON__Q3SY84;Q3SY84;H0YIG3CON__Q32MB2;Q86Y46;H0YIC5;CON__Q3SY84;Q3SY84Keratin, type II cytoskeletal 73;Keratin, type II cytoskeletal 71

23,063 NaN NaN NaN 2 57,407 CON__Q3MHH8CON__Q3MHH8
NaN NaN NaN NaN 2 22,06 CON__Q3SX09;CON__P02070CON__Q3SX09;CON__P02070

21,7019 NaN NaN NaN 2 62,87 CON__Q3ZBD7CON__Q3ZBD7
20,5511 20,8072 21,356 21,5956 2 248,07 CON__Q5D862;Q5D862CON__Q5D862;Q5D862Filaggrin-2

NaN NaN NaN 21,7338 2 10,662 CON__Q61782CON__Q61782
NaN NaN NaN 19,7147 2 282,39 CON__Q86YZ3;Q86YZ3CON__Q86YZ3;Q86YZ3Hornerin
NaN NaN NaN NaN 2 56,648 Q701L7;CON__Q9NSB4;Q9NSB4;CON__Q61726Q701L7;CON__Q9NSB4;Q9NSB4;CON__Q61726Keratin, type II cuticular Hb2
NaN NaN NaN NaN 2 42,44 Q63HR1;Q5VU21;D3DQ69;D3DQ70;Q8NC51Q63HR1;Q5VU21;D3DQ69;D3DQ70;Q8NC51Plasminogen activator inhibitor 1 RNA-binding protein
NaN NaN NaN 20,2274 2 11,959 D3DWI6;O43653D3DWI6;O43653Prostate stem cell antigen
NaN NaN NaN NaN 2 49,061 D3DXC9;Q53ET7;P34896D3DXC9;Q53ET7;P34896Serine hydroxymethyltransferase;Serine hydroxymethyltransferase, cytosolic

22,6709 22,4165 NaN NaN 2 6,5625 E5RFX6;P58062E5RFX6;P58062Serine protease inhibitor Kazal-type 7
NaN NaN 20,903 20,4263 2 18,72 E5RJR5;P63208;E5RGM3;E7ERH2;F8W8N3E5RJR5;P63208;E5RGM3;E7ERH2;F8W8N3S-phase kinase-associated protein 1
NaN NaN NaN NaN 2 36,456 F5H282;E7EQR6;P17987;F5GZ03;E7ERF2F5H282;E7EQR6;P17987;F5GZ03;E7ERF2T-complex protein 1 subunit alpha
NaN NaN NaN NaN 2 21,154 H0YEN5;E9PPT0;Q8NI61;E9PMM9;Q8J014;Q8N5L9;Q6IPX5;Q3KQT6;P15880;H3BNG3;H0YE27;I3L404;D3DU83;E9PM36;E9PQD7H0YEN5;E9PPT0;Q8NI61;E9PMM9;Q8J014;Q8N5L9;Q6IPX5;Q3KQT6;P15880;H3BNG3;H0YE27;I3L404;D3DU83;E9PM36;E9PQD740S ribosomal protein S2
NaN NaN 22,743 22,9045 2 21,062 F8W148 F8W148
NaN NaN NaN NaN 2 14,411 G1FM85;P0DP03;Q0ZCH5;Q0ZCI4;P01768;A2J1N3;A0A068LN13;Q0ZCG4;Q0ZCG5;G1FM93;G1FM92;Q9UL93;A2N192G1FM85;P0DP03;Q0ZCH5;Q0ZCI4;P01768;A2J1N3;A0A068LN13;Q0ZCG4;Q0ZCG5;G1FM93;G1FM92;Q9UL93;A2N192Ig heavy chain V-III region CAM
NaN NaN NaN NaN 2 17,075 G3V1V8;Q7Z3Z1;Q6IB42;P10916;A0A191TDH3;Q14908;Q9BUA6G3V1V8;Q7Z3Z1;Q6IB42;P10916;A0A191TDH3;Q14908;Q9BUA6Myosin regulatory light chain 2, ventricular/cardiac muscle isoform;Myosin regulatory light chain 10
NaN NaN NaN NaN 2 40,798 Q9UN36;G3V4S9;G3V5H8;G3V2I9;G3V5L7;Q8TDR6;G3V4S2;G3V271;G3V358;G3V5B7;H7C0X0;G3V383;A0A0U1RR50;G3V5S0;G3V5G7;G3V5B5;G3V5G0;G3V578;H0YJT9;A0A0A0MS87;G3V285;G3V4X3;G3V3D5;G3V3P1;G3V5V9;G3V239;G3V5P9;G3V5D7;G3V420;G3V2S0;G3V3C3;G3V2Y3;G3V552;G3V392;G3V3X3;G3V3P6;G3V237;G3V4T9;G3V2T2;G3V5A6;G3V280;G3V3X2Q9UN36;G3V4S9;G3V5H8;G3V2I9;G3V5L7;Q8TDR6;G3V4S2;G3V271;G3V358;G3V5B7;H7C0X0;G3V383;A0A0U1RR50;G3V5S0;G3V5G7;G3V5B5;G3V5G0;G3V578;H0YJT9;A0A0A0MS87;G3V285;G3V4X3;G3V3D5;G3V3P1;G3V5V9;G3V239;G3V5P9;G3V5D7;G3V420;G3V2S0;G3V3C3;G3V2Y3;G3V552;G3V392;G3V3X3;G3V3P6;G3V237;G3V4T9;G3V2T2;G3V5A6;G3V280;G3V3X2Protein NDRG2
NaN NaN NaN NaN 2 57,643 H0Y2Y8;Q15942;C9IZ41;H7C3D3;Q96AF9;B4DQR8;Q28617;B4DY85;Q9BUS0H0Y2Y8;Q15942;C9IZ41;H7C3D3;Q96AF9;B4DQR8;Q28617;B4DY85;Q9BUS0Zyxin
NaN NaN NaN NaN 2 84,69 H3BQZ7;Q1KMD3H3BQZ7;Q1KMD3Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein U-like protein 2
NaN NaN 20,4916 20,4276 2 16,019 I3L397;I3L504;P63241;F8WCJ1;C9J7B5;C9J4W5;Q9GZV4;Q6IS14I3L397;I3L504;P63241;F8WCJ1;C9J7B5;C9J4W5;Q9GZV4;Q6IS14Eukaryotic translation initiation factor 5A;Eukaryotic translation initiation factor 5A-1;Eukaryotic translation initiation factor 5A-2;Eukaryotic translation initiation factor 5A-1-like
NaN NaN NaN NaN 2 12,476 I4AY87;P14174I4AY87;P14174Macrophage migration inhibitory factor
NaN NaN NaN NaN 2 9,5162 J3KSH8;J3KT51;Q9UK76J3KSH8;J3KT51;Q9UK76Hematological and neurological expressed 1 protein;Hematological and neurological expressed 1 protein, N-terminally processed
NaN NaN 21,7333 NaN 2 2,8323 K4EN11 K4EN11
NaN NaN NaN NaN 2 22,49 K7ER15;V9HW73;Q9H0R4;K7EMY7K7ER15;V9HW73;Q9H0R4;K7EMY7Haloacid dehalogenase-like hydrolase domain-containing protein 2
NaN NaN NaN NaN 2 17,195 M0R2E9;M0R0H5;M0QYR6;Q9UPI5;M0R1I2;Q03405;M0QX27;M0R0Y4M0R2E9;M0R0H5;M0QYR6;Q9UPI5;M0R1I2;Q03405;M0QX27;M0R0Y4Urokinase plasminogen activator surface receptor



21,5507 21,9025 NaN NaN 2 19,116 O60888;C9IZG4O60888;C9IZG4Protein CutA
NaN NaN NaN 20,3104 2 61,603 Q53GY1;O95817Q53GY1;O95817BAG family molecular chaperone regulator 3

30,2987 30,3337 NaN NaN 2 40,799 P02812 P02812 Basic salivary proline-rich protein 2;Basic proline-rich peptide IB-1;Basic proline-rich peptide P-E;Basic proline-rich peptide IB-7;Basic proline-rich peptide IB-8c;Basic proline-rich peptide IB-4
30,8638 30,4807 23,7842 23,785 2 8,1875 P02814;Q504X8P02814;Q504X8Submaxillary gland androgen-regulated protein 3B;Peptide P-A;Peptide D1A

NaN NaN NaN NaN 2 53,688 P04066;B7Z362P04066;B7Z362Tissue alpha-L-fucosidase
NaN NaN NaN NaN 2 9,1494 P04155 P04155 Trefoil factor 1
NaN NaN NaN 20,2042 2 56,367 Q53FB6;P05091;Q9UN17;S4R3S4;B4YAH7Q53FB6;P05091;Q9UN17;S4R3S4;B4YAH7Aldehyde dehydrogenase, mitochondrial
NaN NaN NaN NaN 2 56,957 Q8IVC0;P05546Q8IVC0;P05546Heparin cofactor 2
NaN NaN NaN NaN 2 52,948 R4SBI6;Q6FGZ3;P07099R4SBI6;Q6FGZ3;P07099Epoxide hydrolase 1
NaN NaN 22,0957 21,715 2 20,863 P07305 P07305 Histone H1.0;Histone H1.0, N-terminally processed
NaN NaN NaN NaN 2 22,277 P07360;Q5SQ08P07360;Q5SQ08Complement component C8 gamma chain
NaN NaN NaN NaN 2 32,85 P07951;Q5TCU3;CON__Q3SX28;A7XZE4;Q5TCU8;B4DGC2;V9HW25;B4E3P1P07951;Q5TCU3;CON__Q3SX28;A7XZE4;Q5TCU8;B4DGC2;V9HW25;B4E3P1Tropomyosin beta chain

24,3348 24,7479 23,929 24,4011 2 22,83 P0DOX8;Q6PIK1P0DOX8;Q6PIK1
NaN NaN NaN NaN 2 223,11 V9HWC1;P12882;Q9Y623;P11055;Q6PJ55;Q9UKX3;B4DFX9;Q5GJ67;A0A087X0T3;A8CLL2;A8CLK2;L0L5E6;L0L1K4;A0A1B1HY13;Q2XUS2;A7E2Y1V9HWC1;P12882;Q9Y623Myosin-1;Myosin-4
NaN NaN NaN NaN 2 117,97 P14735;B7Z7W6;B3KSB8;Q59GA5P14735;B7Z7W6;B3KSB8;Q59GA5Insulin-degrading enzyme
NaN 25,0127 NaN NaN 2 6,9628 P15515 P15515 Histatin-1;His1-(31-57)-peptide
NaN NaN NaN NaN 2 9,8875 P22528 P22528 Cornifin-B
NaN NaN NaN NaN 2 13,085 P23083;A0A0F7T7M3;A2J1M4;Q9UL94;Q9UL95;Q65ZC8P23083;A0A0F7T7M3;A2J1M4;Q9UL94;Q9UL95;Q65ZC8Ig heavy chain V-I region V35
NaN NaN NaN NaN 2 14,515 P25398 P25398 40S ribosomal protein S12

20,945 20,9762 20,633 19,9812 2 11,728 P26447 P26447 Protein S100-A4
NaN NaN NaN NaN 2 25,357 Q6IAT9;P28072;I3L3X7;A0A087X2I4Q6IAT9;P28072;I3L3X7;A0A087X2I4Proteasome subunit beta type;Proteasome subunit beta type-6
NaN NaN NaN NaN 2 72,968 P33908 P33908 Mannosyl-oligosaccharide 1,2-alpha-mannosidase IA
NaN NaN NaN NaN 2 9,8774 P35321 P35321 Cornifin-A
NaN NaN NaN NaN 2 26,145 Q53Y06;P36543;C9J8H1;A0A140VKA8;Q96A05Q53Y06;P36543;C9J8H1;A0A140VKA8;Q96A05V-type proton ATPase subunit E 1;V-type proton ATPase subunit E 2
NaN NaN NaN NaN 2 23,662 Q5QTS3;Q53H34;P40429;M0QZU1;A0A096LPE0;Q8J015;B4DNC8;Q5ISS6;Q9BSQ6;M0QYS1;Q6NVV1Q5QTS3;Q53H34;P40429;M0QZU1;A0A096LPE0;Q8J015;B4DNC8;Q5ISS6;Q9BSQ6;M0QYS1;Q6NVV160S ribosomal protein L13a;Putative 60S ribosomal protein L13a protein RPL13AP3
NaN NaN NaN NaN 2 61,132 P43251;C9JSN9P43251;C9JSN9Biotinidase
NaN NaN NaN NaN 2 45,402 P48595 P48595 Serpin B10
NaN NaN 22,6483 23,0887 2 49,541 P49411;H3BNU3P49411;H3BNU3Elongation factor Tu, mitochondrial
NaN NaN NaN NaN 2 7,8501 P59768;G3V2C9;G3V3J9;G3V2N0P59768;G3V2C9;G3V3J9;G3V2N0Guanine nucleotide-binding protein G(I)/G(S)/G(O) subunit gamma-2;Guanine nucleotide-binding protein subunit gamma
NaN NaN NaN NaN 2 11,05 P60985 P60985 Keratinocyte differentiation-associated protein
NaN NaN 21,9449 NaN 2 22,541 P61026;Q53T70P61026;Q53T70Ras-related protein Rab-10
NaN NaN 22,6445 22,798 2 10,366 Q6FGH9;P63167;F8VXI7;F8VXL2;F8VRV5;Q96FJ2Q6FGH9;P63167;F8VXI7;F8VXL2;F8VRV5;Q96FJ2Dynein light chain 1, cytoplasmic;Dynein light chain 2, cytoplasmic

25,8844 26,0126 25,315 25,4406 2 24,03 Q0KKI6;Q8TCD0;Q7Z3Y4;Q6GMX0;P01834;Q5EFE6;S6AWD3;S6B2C3;S6AWE3;A0A109PS54;Q9UL80Q0KKI6;Q8TCD0;Q7Z3Y4;Q6GMX0;P01834;Q5EFE6Ig kappa chain C region
NaN NaN NaN NaN 2 26,697 Q6SYC2;Q15223Q6SYC2;Q15223Nectin-1

21,336 21,5471 21,5333 21,6923 2 9,0714 Q15843;F8VSA6;E9PS38;S4R3E9;E9PL57Q15843;F8VSA6;E9PS38;S4R3E9;E9PL57NEDD8
NaN NaN NaN 19,8066 2 72,307 Q53GW1;Q8WVM8;G3V3K9;G3V4I1;G3V5F3;J3KNG4;B7Z5N7;B7Z738Q53GW1;Q8WVM8;G3V3K9;G3V4I1;G3V5F3;J3KNG4;B7Z5N7;B7Z738Sec1 family domain-containing protein 1
NaN NaN NaN NaN 2 42,003 Q562R1 Q562R1 Beta-actin-like protein 2

20,9262 20,9712 NaN NaN 2 10,335 Q5NV69;P01703;A2MYD3Q5NV69;P01703Ig lambda chain V-I region NEWM
NaN NaN NaN NaN 2 10,229 Q5NV91;P01718Q5NV91;P01718Ig lambda chain V-IV region Kern
NaN NaN NaN NaN 2 10,573 Q5NV92;A2N2G8;A0A075B6H9Q5NV92;A2N2G8;A0A075B6H9
NaN NaN NaN NaN 2 24,809 Q6GMX4 Q6GMX4

22,3867 22,5945 NaN NaN 2 51,724 Q6N089;P0DP04;A0N5G2;P01782;Q9UL87Q6N089
23,8756 NaN NaN NaN 2 46,06 Q6N093;P01859;A0A286YEY4;Q68CN4Q6N093;P01859;A0A286YEY4;Q68CN4Ig gamma-2 chain C region

NaN 25,8461 NaN NaN 2 12,362 Q6UW32 Q6UW32 Insulin growth factor-like family member 1
NaN NaN NaN NaN 2 161,69 Q6YHK3 Q6YHK3 CD109 antigen
NaN NaN NaN NaN 2 72,426 Q6ZN66;B4E1U2Q6ZN66;B4E1U2Guanylate-binding protein 6

25,019 NaN 24,7211 24,7811 2 52,874 Q6ZVX0;Q6MZX9;A2J1N1;A2NWX4;A2J1P0;A0A0J9YVY3;Q0ZCF5;Q0ZCF2Q6ZVX0;Q6MZX9
NaN NaN NaN NaN 2 51,62 Q7Z379 Q7Z379

19,0932 NaN NaN NaN 2 106,26 Q7Z7M9;A5PL16Q7Z7M9;A5PL16Polypeptide N-acetylgalactosaminyltransferase 5
22,0767 21,7736 NaN NaN 2 24,961 Q8N5F4 Q8N5F4

NaN NaN NaN 22,4431 2 53,224 Q8NCL6;Q9UP60;Q6MZW0;P01876;A0A286YEY1;Q8WY24;Q6N090Q8NCL6;Q9UP60;Q6MZW0;P01876;A0A286YEY1;Q8WY24;Q6N090Ig alpha-1 chain C region
NaN NaN NaN NaN 2 25,024 Q8NEJ1 Q8NEJ1



NaN NaN 21,1203 21,2982 2 1519,2 Q8WXI7 Q8WXI7 Mucin-16
NaN NaN 21,3295 21,1255 2 10,1 Q96QR1 Q96QR1 Secretoglobin family 3A member 1

22,004 22,231 NaN NaN 2 11,52 Q96SA9;A0A0X9USN3;Q9UL77;A2NYV3;A2IPI4;A2IPI0;P04432;P01597;A0A0C4DH73;P01611Q96SA9;A0A0X9USN3;Q9UL77;A2NYV3;A2IPI4;A2IPI0;P04432;P01597Ig kappa chain V-I region Daudi;Ig kappa chain V-I region DEE
NaN 20,5193 NaN NaN 2 31,905 Q99674 Q99674 Cell growth regulator with EF hand domain protein 1
NaN NaN NaN NaN 2 46,971 Q9BS26 Q9BS26 Endoplasmic reticulum resident protein 44
NaN NaN NaN NaN 2 8,1576 Q9BYE4 Q9BYE4 Small proline-rich protein 2G
NaN NaN NaN NaN 2 14,246 Q9GZZ8;F8W0V3Q9GZZ8;F8W0V3Extracellular glycoprotein lacritin

22,1344 22,5074 20,8808 NaN 2 9,0564 Q9P1F3;Q5SZC9Q9P1F3;Q5SZC9Costars family protein ABRACL
NaN NaN 22,8607 23,0644 2 9,7358 Q9UGL9 Q9UGL9 Cysteine-rich C-terminal protein 1
NaN NaN NaN NaN 2 13,623 Q9UHA4;Q53FH6Q9UHA4;Q53FH6Ragulator complex protein LAMTOR3
NaN NaN NaN NaN 2 28,932 Q9UHY7;A0A0C4DGY8;D6RA00;Q7Z508Q9UHY7;A0A0C4DGY8;D6RA00;Q7Z508Enolase-phosphatase E1

26,7459 26,7979 24,9483 24,6287 2 11,646 Q9UL78;A2NB46Q9UL78;A2NB46
21,5038 21,5586 NaN NaN 2 12,605 Q9UL89 Q9UL89

NaN NaN NaN NaN 2 58,561 REV__P06417;REV__A0A1X9YLN0;REV__Q81953;REV__Q81954;REV__Q9Q284;REV__Q9Q285;REV__Q81946;REV__Q81951;REV__Q81952;REV__Q81955;REV__O56933;REV__R9QCH2;REV__P89917;REV__P22424;REV__P88804;REV__A9JPG1;REV__Q4JJY7;REV__Q9Q283;REV__Q9Q282;REV__Q81950;REV__Q81937;REV__Q81938;REV__Q81947;REV__Q81933;REV__Q81934;REV__Q81935;REV__Q81936;REV__Q81940;REV__Q81948;REV__Q81949;REV__Q81941;REV__Q9Q286;REV__Q81944;REV__Q81945;REV__Q81942;REV__P26537REV__P06417;REV__A0A1X9YLN0;REV__Q81953;REV__Q81954;REV__Q9Q284;REV__Q9Q285;REV__Q81946;REV__Q81951;REV__Q81952;REV__Q81955;REV__O56933;REV__R9QCH2;REV__P89917;REV__P22424;REV__P88804;REV__A9JPG1;REV__Q4JJY7;REV__Q9Q283;REV__Q9Q282;REV__Q81950;REV__Q81937;REV__Q81938;REV__Q81947;REV__Q81933;REV__Q81934;REV__Q81935;REV__Q81936;REV__Q81940;REV__Q81948;REV__Q81949;REV__Q81941;REV__Q9Q286;REV__Q81944;REV__Q81945;REV__Q81942;REV__P26537
NaN NaN NaN NaN 2 50,87 S6B291 S6B291
NaN NaN NaN NaN 2 25,035 V9HVZ7 V9HVZ7

23,5927 23,4142 23,3051 NaN 2 78,381 W8QEY1;Q2TUW9;B2MV14W8QEY1;Q2TUW9;B2MV14



T: Gene names
MUC5B;MUC5AC
ALB
FCGBP
DSP;DSP variant protein
HEL-S-62p;C3
MYH9
AHNAK
A2M

HEL110;LTF
PPL
AMY1A
PIGR
KRT1
ACTN4
A2ML1
HEL-S-37;LCP1
KRT4

CON__P04259;B4DKV4
FLNA;FLJ00119
KRT13
PYGL
LPO
HEL70;MSN
KRT9
CP
KRT2
TLN1
MPO
KRT16
HEL107;TKT
SPRR3
PKM;HEL-S-30;PKM2
TGM3
IQGAP1;hCG_1991735
HSPA1A;HSPA1B;HEL-S-103
ENO1

HEL-S-78p;FGB
Glucose-6-phosphate isomerase

KRT10
P4HB
DSG3
LTA4H
GDI2
GSN
HEL-S-89n;HSPA5
ITGAM
DMBT1
JUP
C4A



CAP1

CAT
EVPL
HSPA8;HEL-S-72p
NPEPPS
HEL-S-68p;PGK1
ANXA1
IVL
HEL113;VIM
SPINK5
APOA1
G6PD
CFB
KRT5
HEL-S-87p;ALDOA
EEF2
ACTG1
PGM2
VCL;HEL114
ACTN1
TPM3;DKFZp686J1372;TPM3-ROS1
AZGP1
MYH7;MYH6
CRNN
EL52;HSP90AA1
HEL-S-52;WDR1
LDHA;HEL-S-133P
HEL-S-51;GC
HEL57;SERPINB1
KRT78
hCG_40889;CFH;HF
FGG;DKFZp779N0926
NUCB1
APOB
HEL-S-162eP;GAPDH
SBSN
BPIFB1
ANXA2;HEL-S-270;ANXA2P2

LMNA
PSAP
HK3
HEL-S-109;NUCB2;Nucb2
DSC2;DKFZp686P18250;DKFZp686I11137
HP
HPX
PGD
IGK@
CST4
SFN



PGM1
KRT76
OLFM4
UBE1;UBA1
SERPINB5
CORO1A
PBEF1;NAMPT
SPARCL1
TALDO1
IGHM

QSOX1;BPGF-1
HEL-S-49;TPI1
DSG1
ACTR3
LGALS3BP
HEL-S-269;PDIA3
PLS3
PLG
ITGB2
RNH1
CTSD;HEL-S-130P
TGM1
FABP5
CHIT1
ERO1L
ARHGDIB
PZP
ALDH9A1
KRT14
EZR;HEL-S-105;EZR-ROS1
IGJ;JCHAIN
FGA
PGAM1;hCG_2015269
HEL-S-128m;PRDX6
TUBB4B;TUBB2C;TUBB4A
PRDX1
LEG1
BPIFB2

A8K2N8;B4DRX0;B4DRS8
GOLPH2;GOLM1
HBB
SERPINA1
ARPC2
HEL-S-156an;PNP
CST1
ANXA3
CES1
HEL-S-99n;CALR
SERPINB3
ALDH3A1
NAGK



CAPN1
LCN1
CLTC
CD133;PROM1
ECM1
RNPEP
LYZ
YWHAZ
CAMP
PIP
PAM
ENDOU
BPIFA2
SERPINB13
MYH2;MYH8

CAPZA1
VAT1
FN1;DKFZp686O12165
PKP1
GOT1;GIG18
HEL-S-26;IDH1;HEL-216
CAPZB
TYMP;hCG_1988078
CPE
GRN
KNG1
CA6
CLIC1
GNAI2;WUGSC:H_LUCA16.1
S100A8
LDHB
PFN1
HEL-S-22;GSTP1
HEL-S-15;CFL1
ACTR2
CLCA4
UGP2
PSME1
ITIH2
MMP8
LCN2;NGAL
HEL-S-34;PEBP1
CRISP3
AKR1B10
SCEL
HEL-S-163pA;A1BG
ARG1
ATP5B;HEL-S-271
CLU
TAGLN2
HEL-S-70;VCP;DKFZp434K0126



MDH2
ADSS
CES2
FAM49B;DKFZp686B04128
THBS1
HSP90AB1
ADH7
CAST
ZG16B;PAUF;EECP
CST3
PLIN3
PSMA6
HEL-S-69p;PPIA
HIST1H4H;HIST1H4A
HDGF
ITIH4;DKFZp686G21125
TUBA1B;TUBA1C
APOH
DPP3;DKFZp686O1117
HEL-S-11;CA1
HEL-S-102;HSPB1
S100A9
HEL-S-39;PPIB
CALML3
HEL-S-55;PRDX5
S100A7
HSPA4;HEL-S-5a;HS24/p52
HEL-S-32;MDH1
EEF1A1P5;EEF1A1;EEF1A1L14;EEF1A2
RAB11B;RAB11A
NME1-NME2;NME2
ALDOC
SERPINC1
KLK1
KLK13

MNDA
CD14
HEL-S-21;GSTO1
HEL-S-66;CAPG
SERPINB10
HEL-S-164nA;GANAB

ITIH1
KRT36
TXN
H2AFY
APOA4
CST2
TCN1
AHCY
CRABP2



LSP1
HEL-S-64p;GSS
MSLN
AGT

VASP
SPTAN1
CDC42;hCG_39634
DSC3
FURIN
CDH1
PSMA7;PSMA8
GDI1
SERPINF1
HBA1;HBA2
TMSB4X
PIG59;GLUL
TIMP1
CALU
CTSC
GNB2L1
F2
ELANE;ELA2
CBR1
HIST1H1C
BPI
SPRR2D
HEL-S-2a;PRDX2
HEL2;YWHAE;YWHAE/FAM22B fusion;YWHAE/FAM22A fusion
HEBP2
COTL1
PDIA6
HMFT1766
NAPRT
HEL-S-67p;PARK7
CPPED1
ARF1;ARF3
LTB4DH;PTGR1
APEH
RHOA;hCG_2043376;RHOC;ARHA
HSPD1
KLK6
SERPINA3
RAB2;RAB2A;DKFZp313C1541;RAB2B
CHI3L1
HNRNPA2B1;HNRPA2B1
PSME2
FAM3D
PGLS
RAB7A
TMPRSS11D
FUT3;FUT5



PREP
CALM3;CALM2;CALM1
ANXA8;ANXA8L2;ANXA8L1

KRT17
VTN
MYL6
MYL12A;MYL12B;MYL9
HEL-75;GSR
HEL-S-153w;ORM1
SLPI
DBI
CTSG
KRT3
HEL-S-165mP;AKR1A1
CST5
HEL-S-1;YWHAB
AFM
LGALS7
HBG1;HBG2
BASP1
COL14A1
CHI3L2
PDCD6IP;DRIP4
HEL-S-8a;NIT2
CALML5
PYCARD
EFHD2
YWHAH
RAC2
HNRPK;HNRNPK
IL1RN
PRKCSH
RAP1B;RAP1A
ANXA6
KLK11
BST1
GGH
PLTP
RAD23B
ANXA11
RAN
AHSG

CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000024146

CON__Q29443;CON__Q0IIK2
ARPC4-TTLL3;ARPC4
ANP32A
UGDH
HEL-S-115;SH3BGRL
CPD
HEL-S-53e;HEL-9;ALDH1A1



HEL-76;CA2
DKFZp686I15212;IGHG3;FLJ00385
SERPINB2
SLC25A5;SLC25A6
CKM
HEL-S-7;ANXA5

FLJ00382
PYGB
PFKL
AZU1
HMGB2
EEF1G
CANX
GNPDA1
ME1
HEL-S-47e;ARHGDIA
MUC5AC
WFDC2
DKFZp686C15213
PLBD1
FERMT3
MUC7
RAB1B
S100A14
TRIM29
FOLR1
CGI-38;TPPP3
NCF2
HNRNPA1;HNRPA1;hCG_2020860;RP11-78J21.1;HNRNPA1L2
CS
ANPEP
COL6A1
PTPRC
LRRFIP1
NCF4
CYBB
HEXA
FASN
PSMA5
NAGLU;ufHSD2
HPRT1
PPP1CA;PPP1CC;PPP1CB
PSMB1
GFAP
HBD
CAPZA2
NCF1C;NCF1;NCF1B
RNASET2
HEL-S-94n;STIP1
FAM3B
PRKAR1A;DKFZp779L0468



HCLS1
HEL-S-108;TPM4
ATRN

TPP1
PRTN3
TBCA
PSMA4
FCN1;DKFZp781B1032
RBP4
CSTB
GSTM1
TACSTD2
FDPS
ACPP
PI3
AMY2B
YWHAQ
APEX1
S100A11;HEL-S-43
PSMB3
ACTA1;ACTC1;ACTA2;ACTG2
S100A12
TWF2
NCCRP1
TMPRSS11B
HOPX
BPIFA1
IL36A
VDAC2
HIST1H2BM;HIST1H2BN;HIST1H2BD;HIST1H2BK;HIST1H2BI;H2BFS;HIST1H2BC;HIST1H2BL;HIST1H2BH;HIST2H2BF;HIST2H2BE;HIST1H2BB;HIST1H2BJ;HIST1H2BO;HIST3H2BB
LGALS3;hCG_22119
NPC2
SDCBP
IMPA1
PSMA2
HEXB
GLRX
ERAP1;ARTS-1
HIST1H2AH;H2AFJ;HIST1H2AK;HIST1H2AJ;HIST2H2AC;HIST2H2AA3;HIST1H2AD;HIST1H2AG
RAB5B
TMPO
RPLP2
HMGB1;HMGB1P1;WUGSC:H_NH0244E06.1
HEL111;TTR
EEF1D
PCMT1
MGAM
ALAD
TXNDC17
PSMA3



ATP6V1B2
IGHG4
IGHV
A30
IGL@
LYPD3;DKFZp686D0114
EIF4A1
DCTN2;HEL-S-77
CAND1
GRB2
SERPINA6
FSCN1

GALNT6
GBE1
CNDP2
GCA
FLG
KRT84
TSN
CRYAB;HEL-S-101
RPS3
HEL-S-1a;PDXK
C5
MYL1
TRA1;HEL-S-125m;HSP90B1
HIST1H1B
PSMA1;HEL-S-275
S100P
MARCKS
HEL-S-10;BLVRB
CDA
ATP6V1A
HINT1
CCT8
EIF6
HEL-S-71;UBE2N
ARHGAP1
APOB48R;APOBR
PLEC
PPA1;HEL-S-66p
MYH14
S100A16
CTSZ
NQO2
GNB1;GNB2
UBE2L3
ACLY;ACLY variant protein
CAB39
RPS9
KLK12
KLK10



IL36RN;IL1F5
EHD1
PRCP
WARS
NUTF2
RAB3D
RAB14
STOM
CPNE3
GLTP
RPL6

Q1EPW1;A6H580;A0A0B7MGC3;A0A1S6GKZ7;A0A1S5V2W8;A0A075MGT0;A0A1X9PWD3;A0A060VCZ2;A0A0B7MB11;U6BN77;Q5SS57;L8E9Q0;I7JHQ8;M4QFU4;A8K861;A0A1D0BQW3;A0A286MCF2;Q6F3E1;Q6IV50;Q8HWL6;Q9GJF5;U3MYE2;R5AK04;U4Q5A9;F4NBP5;P30480;C6K6H9;N1NSZ5;A0A1D0BU97;Q7YQ88;G9DBH0;A0A286MCG3;J7HH07;A1Z0M3;A0A286MCE9;P30462;A0A0B7MB28;P30460;P18463;S6EYQ3;A0A1W1B6C0;A0A1S6GL35;A4FRG0;A0A0U2X5S9;A0A090KF41;A0A1C3PHX5;A0A140HLF2;I2GAD8;U4N162;A0A0S2ILF3;A0A0S2IIS6;A0A191XZP2;A0A141MJG8;A0A1G4HPR8;R4ZGR5;O19691;Q29637;Q1ZZH2;A0A0B7M9W0;I6QS32;Q2YHR9;Q52QV7;V6E0U6;C0KXH2;C5J3Z7;A0A0B7MGZ1;R4ZGR3;A0A1K0J517;Q56H29;D5H3H6;A0A0H5CW80;A7XBN0;A0A110BIM8;A0A0X8XVK9;A0A0B7MH26;U6BN41;A0A0B7MHW2;A0A060VHG3;E3Q1J1;E3UPB1;A0A0B7MI02;A5PI53;A7WPJ0;F0VRV8;Q56H30;A0A167RN89;E1Y6U0;E0WMY5;D6CIN1;D2KZ22;B2NJ16;C8ZLL2;Q6IUU8;I7GGT2;R5A8X2;F4NBU2;A0A1A7G6U7;A0A1C3PHN4;A0A1C3PHM3;A7MAE0;A0A1C3PHF6;A0A1C3PHK7;A0A1C3PHK4;Q4A1W0;A0A1C3PHG5;A0A1N7SXR8;A0A1C3PHG2;G9DBH1;A0A1C3PHE9;J7RMN3;Q3LAZ3;Q306J9;U6C266;A0A286MCF5;G5DSS2;A0A173ADG8;A0A1C3PHK8;A0A173ADA6;E7
IGKV2-24;IGKV2D-24
CD177
FOLR3
GPX3
CNN2
TFF3
TPT1
IGHV4-61;VH4-34;VH4;IGM
PSMB9
APOE
SCGB1A1
SIL1

MTAP
BLVRA
TSTA3
ALDH7A1
ASAH1
FCGR3A
RAB27A
MAPRE1
NUDT5
MANBA
DNER
CCT4
CFI
ACAT2
OSTF1
MAN2B1
SFRP1
MYO1F variant protein;MYO1F;FLJ00395
ARPC3
GYG1
SLC9A3R1
HRG;DKFZp779H1622
FKBP4
KPNB1
TARS
FAM25G;FAM25C;FAM25A



HEL-S-274;ANXA4
C4BPA
HEL-S-124m;HSPA9
CCT2;HEL-S-100n

KRT15

KRT80
CON__REFSEQ:XP_986630;CON__A2A5Y0

SH3BGRL3;HEL-S-297
SERPING1
CD59
DSTN;HEL32
B2M
GLG1
APRT
ARPC5
CD5L
SCGB2A1
PGLYRP1
CLIC3
HEL-S-44;SOD1;SOD-1
EGF
ADH5
CKMT1A;CKMT1B
MMP9
ORM2
LMNB1
HEL-S-123m;ATP5A1
PON1
PSMB8;PSM8
S100A2
RPL12
RAB1;RNASE4
SPRR2A
CXCL5
RPIA
MTPN;DKFZp761E1322
DEFA3;DEFA1
FKBP1A;FKBP12-Exip2
TUBA4A
DCD
DSC1
PCBP1
CCT7
IGL@

KPRP
IGH@;IGHG1;DKFZp686N02209;DKFZp686H20196;DKFZp686K03196
PRR27
DKFZp686K18196
POF1B



RETN
IL36G
DBNL
PKP3
MYLPF
C9
CEACAM5;DKFZp781M2392
NAPA
MYL3
GMPPB
EEF1B2;LOC392793
NCL
FLJ22671;C2orf54
PLOD1
C9orf88;FAM129B
GAA
CANT1
RPL30
RAB21
GNS;DKFZp686E12166
CORO1C
TXNRD1
RPLP0;RPLP0P6
DDX39B;hCG_2005638;DDX39A;DKFZp547B159
MAPK14
HNRNPD;HNRPD
SPTBN1
PRR4
TMPRSS11A
IGHV3-49
IGHV3-72
MUC21

AGL
KRT6A
PRSS22
PTBP1

A0A125U0U6;A0A0X9V981;A0A0X9T7P6

ADK
PEPD
PPP2CB;PPP2CA
PSMB2
V2-13;VL4;VL3L
KLK9
RPS27A;UBC;UBB;DKFZp434K0435;UbC;HEL112;UBA52
RPS6



HIST1H1E
TPD52
CD9
PPP2R1A
CASP14
CFHR1
HEL-S-70p;ATIC
GLOD4
CCT3
MVP
CEACAM7
RPN1
HADHB
LAMP2
CTSA;PPGB
QPCT
STMN2
TUBB;TUBB2A;TUBB2B;XTP3TPATP1
PODXL
PTMA;PTMAP7
APOD

SAA1
PTPNS1;SIRPA
ZNF185;DKFZp686B22130
TMOD3;DKFZp686E1899
AKR7A2;HEL-S-166mP
UQCRC2
EML2
CHAD
STX7
GMFG
VNN2
HEL-S-277;DDAH2
HPR
CSTA
APOA2
STATH
S100A6
MFI2
LGALS1

RAF3;RNASE2
CTSS
ERP29;HEL-S-107
PRDX3
IDH2
SLURP1
UFM1
YWHAG
RPS8
RPS18



RPL7A;RP-L7a
TMSB10
ARHG;RHOG
GLO1;HEL-S-74
LY6D
hCG_1773630;ADIRF
PRSS8

DKFZp686O2462;VPS35
ITLN1
V1-22
HIST2H3PS2
HEPHL1
DKFZp686G11190
DKFZp686C02220
IGK@

VSIG10L
LSR
IGL@
EPS8L1
MYDGF
DNHD1
SPRR2F
PROL1
DPP7

CARHSP1
SULT1A1;hCG_1993905;STP1;ST1A5;SULT1A4;SULT1A2;SULT1A3
RPL18
NADK
SDF4
APOC1
MB
XRCC6
LASP1
KRT14
CTSL1;CTSL
HMGN1;hCG_17955;hCG_1979072
OXSR1
CTNNB1
RPL15
DAG1
MBP
LBR
DISC1;TSNAX
HSPE1;EPFP1;HSPE1-MOB4
TKFC;DAK
RTN3
BANF1
RAB6A;RAB6B;RAB39A



SQRDL;hCG_2001986
RPLP1
CDC37;MBD5
ICAM3;hCG_2033729
HEL-S-167mP;CA3
SUMO2;SUMO3;SUMO4
FMOD
PABPC1;PABPC3
NDRG1;TRG14
PADI2
PTGES3
NACA;hCG_2016482;NACAP1
PA2G4
CKAP4
PAICS
LIM;PDLIM5
ASL

V3-4;IGLV8-61
IGHV4-4
IGKV2D-29;IGKV A18;IGKV2D-26
EPPK1
CAPNS1
IGHV3OR15-7
IGKV2-40;IGKV2D-28
VTA1
F11R
TPD52L2;DKFZp686A1765
FCGR3B;Fc-gamma receptor IIIB
HNRNPM;HNRPM;ORF

C7orf24;GGCT
KLK8
TNFSF13;hCG_2045906;TNFSF12-TNFSF13
V5-2;IGLV9-49
IGHV3-38

A0A0C4DH43;A0A0F7SZ86;A0A0F7T0G6;A0A0J9YVU5;A0A068LRW6
DESC1;TMPRSS11E
V4-2;IGLV5-45
TPM1
ETFA
ATP2A2
CKB;HEL-S-29;HEL-211
FH
HSD17B4

A0A0X9UWL5;A0A0X9TDD0

C4B



COMT
MPST
PSMB4
ST13;ST13P4;hCG_1990625;ST13P5
QDPR
IGHV3-15;VH87-2

A0A1C9J6R3;A0A1C9J6R2
VDAC1
AIF1
S;CDSN
ME2
ENSA

A0A1W6IYI3;A0A1W6IYI6;A0A1W6IYJ7
A0A1W6IYI5;A0A1W6IYJ6
A0A1W6IYI9;A0A1W6IYJ5;A0A1W6IYJ2

CD44
UBE2V2;TMEM189-UBE2V1;UBE2V1
V<kappa>1;IGKV1-5

VK3
BPI

CBX3
VPS26A
RPL13
EIF3G
C6
HNRNPC;hCG_1641229
DNAJC3
ARCN1;DKFZp686M09245
RPS19

RPS4X
RPL18A
RPS15A;hCG_1994130
DKFZp686H17246;CLEC3B
RAB32;RAB38
CMPK1;CMPK

VNN1;VNN3
SPINT1
SFTPB
TECR



PRSS27
HTRA1

CCT5;HEL-S-69
HADHA
PAFAH1B1
DKFZp686A01208;AP2B1;DKFZp781K0743;AP1B1
DNAJB1
PCBP2;PCBP3
TP53I3
ABHD14B;HEL-S-299
UQCRC1
LYPD5
STXBP2
RPS7
SEPT2
HEL180
SCAP2;SKAP2
RCSD1
DMKN

CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000024466;CON__ENSEMBL:ENSBTAP00000024462
KRT75

KRT19

KRT73;KRT71

CON__Q3SX09;CON__P02070

FLG2

HRNR
KRTHB2;KRT82
DKFZp686P17171;SERBP1
PSCA
SHMT1
SPINK7
SKP1
TCP1
RPS2;OK/KNS-cl.7;rps2
CA6
IGH@
MYL2;MYL10
NDRG2
ZYX
HNRNPUL2-BSCL2;HNRNPUL2
EIF5A;EIF5A2;EIF5AL1
MIF
HN1

HDHD2;HEL-S-301
PLAUR



CUTA
BAG3
PRB2
SMR3B
FUCA1
TFF1
ALDH2
SERPIND1
EPHX1
H1F0
C8G
TPM2;TPM2b;HEL-S-273
IGL@
HEL71;MYH1;MYH4
IDE
HTN1
SPRR1B
scFv
RPS12
S100A4
PSMB6
MAN1A1
SPRR1A
ATP6V1E1;ATP6V1E2
RPL13A;RPL13a;RPL13AP3
BTD
SERPINB10
TUFM
GNG2
KRTDAP
RAB10
DNCL1;DYNLL1;DYNLL2
IGKC
PVRL1
NEDD8;NEDD8-MDP1
SCFD1
ACTBL2
V1-13
V2-19
V5-6;VLC8;IGLV4-69
IGL@
DKFZp686P15220
DKFZp686I04196;IGHG2;DKFZp686E23209
IGFL1
CD109
GBP6
DKFZp686M08189
DKFZp686K04218
GALNT5
IGL@
SNC73;DKFZp686J11235;IGHA1;DKFZp686G21220



MUC16
SCGB3A1

Ig kappa chain V-I region Daudi;Ig kappa chain V-I region DEE
CGREF1
ERP44
SPRR2G
LACRT
ABRACL
CRCT1
LAMTOR3
ENOPH1

REV__P06417;REV__A0A1X9YLN0;REV__Q81953;REV__Q81954;REV__Q9Q284;REV__Q9Q285;REV__Q81946;REV__Q81951;REV__Q81952;REV__Q81955;REV__O56933;REV__R9QCH2;REV__P89917;REV__P22424;REV__P88804;REV__A9JPG1;REV__Q4JJY7;REV__Q9Q283;REV__Q9Q282;REV__Q81950;REV__Q81937;REV__Q81938;REV__Q81947;REV__Q81933;REV__Q81934;REV__Q81935;REV__Q81936;REV__Q81940;REV__Q81948;REV__Q81949;REV__Q81941;REV__Q9Q286;REV__Q81944;REV__Q81945;REV__Q81942;REV__P26537
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