Gene ID

KEGG

GO

GH_A01G0048
GH_A01G0439
GH_A01G0440
GH_A01G0512

GH_A01G0588
GH_A01G0644
GH_A01G0989
GH_A01G1298
GH_A01G2021
GH_A01G2189
GH_A01G2389
GH_A02G0017
GH_A02G1771
GH_A02G1960
GH_A03G0090
GH_A03G0575
GH_A03G0715
GH_A03G2049

K15397

KO07760
K12657

K14424
K06674
KO07374

G0:0016747,G0:0006633;G0:0016021
G0:0030247;G0:0006468;G0:0005524,G0:0016021;G0:0004674
G0:0030247;G0:0006468;G0:0005524,G0:0016021;G0O:0004674

G0:0030246

G0:0016021,G0:0005634;G0:0003677
G0:0006355;G0:0003677;G0O:0005634
G0:0006468;G0:0005524;G0:0004674
G0:0016758;G0:0008152
G0:0005975;G0:0004553
G0:0006468;G0:0005524;G0:0016021;G0O:0004674
G0:0005737;G0:0016310;G0:0006561;G0:0004349;G0:0004350;G0:0055114
G0:0055085;G0:0016021

G0:0005886;G0:0004672;G0:0006468;G0:0005524;G0:0016021
G0:0006633;G0:0016491;G0:0005506;G0:0016021;G0:0055114
G0:0000796;G0:0007076;G0:0005524;G0O:0005634
G0:0005737;G0:0005200;G0:0005525;G0:0007017;G0:0003924;G0O:00058 74



GH_A04G0041
GH_A04G0142
GH_A04G1341
GH_A04G1412
GH_A05G0051
GH_A05G0304
GH_A05G0355

GH_A05G0374

GH_A05G1647
GH_A05G2040
GH_A05G2319
GH_A05G3870
GH_A06G0211
GH_A07G0164
GH_A07G0314
GH_A07G0896

K16290
KO07374
K01904
K02959

K01051

K03798
K13051
K08908
K00131

G0:0006468;G0:0005524;G0:0016021;G0:0004674
G0:0008234,;G0:0006508
G0:0005737;G0:0005200;G0:0005525;G0:0007017;G0O:0003924,G0:0005874
G0:0016874;G0:0008152
G0:0005840;G0:0003735;G0:0006412
G0:0043086;G0:0004857

G0:0042545;G0:0005618;G0:0030599;G0:0045330;G0:0004857;G0O:0043086;
G0:0045490

G0:0005509
G0:0004222;G0:0005524;G0:0006508;G0:0016020
G0:0016787
G0:00468/72;G0:0009/65;G0:0018298;0:0016168;G0:0016021;G0:0009522;
GO 0NNAK3AK
G0:0016620;G0:0055114

G0:0016021;G0:0055114



GH_A07G1015
GH_A07G1346
GH_A07G2345
GH_A08G1487
GH_A08G1493
GH_A08G1956
GH_A09G0082
GH_A09G1779
GH_A09G1932
GH_A10G0275
GH_A10G0285
GH_A10G1398
GH_A10G2234
GH_A11G1292
GH_A11G3279
GH_A12G1538
GH_A12G2502
GH_A12G2843
GH_A12G2848

K00224

K16189
K13993
K01056

K17285

G0:0009941;G0:0005//3;60:0016491;G0:0000886;60:00082 /0;G0O:0009035;
GO'0NRK114
G0:0046872;G0:0005737

G0:0016021;G0:0007165
G0:0009505;G0:0006508;G0:0004190
G0:0046983
G0:0004045
G0:0016021
G0:0008430

G0O:0006950
G0:0003824;G0:0008152
G0:0004672;G0:0006468;G0:0005524,G0:0016021
G0:0016021



GH_A13G0724
GH_A13G0727
GH_A13G1255
GH_D01G0611
GH_D01G2168
GH_D02G0727
GH_D02G0760
GH_D02G0959

GH_D03G0641

GH_D03G1091
GH_D03G1445
GH_D04G0279
GH_D04G2031
GH_D05G3556
GH_D05G3668
GH_D05G3946
GH_D06G0128

K01626

K01738

K01723

K09873

K14487

K12160

G0:0003849;G0:0009073;G0:0009534

G0:0004124,G0:0006535;G0:0016740
G0:0016021

G0:0020037;G0:0016705;G0:0004497;G0:0005506;G0:0055114

G0:0016021;G0:0009506;G0:0015250;G0:0009941;G0:0009705;G0O:0009505;
G0:0072489;G0:0015200;G0:0006833;G0:0000326;G0:0042807;G0:0005794;
G0O:0005886

G0:0046983

G0:0020037;G0:0016021;G0:0016705;G0:0004497;G0:0005506;G0:0055114
G0:0006952;G0:0043531
G0:0005634
G0:0016021;G0:0009535;G0:0009512



GH_D06G0129
GH_D06G1018
GH_D06G1175
GH_D06G2094
GH_D08G0405
GH_D08G0628
GH_D08G0771
GH_D08G1015
GH_D08G1545
GH_D08G2330
GH_D08G2550
GH_D09G1371

GH_D09G1833

GH_D09G2227
GH_D09G2516
GH_D10G0658

K00472
K09286

K09422

K11251
K07964

K13508

K16903

K01183

K13248

G0:0006355;G0:0003700;G0:0003677;G0O:0005634
G0:0016021,;G0:0006810;G0O:0005215
G0O:0003677
G0:0016021
G0:0046982;G0:0000786;G0:0005634,G0:0003677
G0:0016798;G0:0005975;G0:0016020
G0:0051087
G0:0016746;G0:0016021;G0:0008152

G0:0020037;G0:0016021;G0:0016705;G0:0004497;G0:0005506;G0:0055114

G0:0048467;G0:0009958;G0:0008483;G0:0042742;G0:0009723;G0:0010087,
G0:0048527;G0:0043562;G0:0005789;G0:0016846;G0:0010078

G0:0004568;G0:0005975;G0:0006032;G0:0008061;G0:0016998
G0:0016874
G0:0016311;G0:0016791



GH_D10G1882
GH_D10G1944
GH_D11G0978
GH_D11G1490
GH_D11G1649
GH_D11G3096
GH_D11G3499
GH_D12G1863
GH_D12G1866
GH_D12G1911

GH_D12G2674

GH_D12G2894
GH_D12G2948
GH_D13G0313
GH_D13G0636
GH_D13G2234
GH_D13G2562

K19589

K21777

K15925

K00430

K09422
K02183
K00814
K02357
K09873

G0:0003676;G0:0006479;G0:0008276
G0:0016874
G0:0016021,G0:0004650;G0O:0005975
G0:0016760;G0:0071555;G0:0030244,G0:0016021
G0:0042626;G0:0055085;G0:0005524;G0:0016021
G0:0005634
G0:0030246;G0:0005975;G0:0004553
G0:0042626;G0:0005886;G0:0055085;G0:0005524,;G0:0016021
G0:0046872;G0:0098869;G0:0006979;G0:0042744;G0:0020037;G0:0004601,
G0:0005576;G0:0055114
G0:0008152;G0:0003677;G0:0003824
G0:0005509
G0:0006355;G0:0003677;G0:0005634
G0:0030170;G0:0009058;G0:0008483
G0:0003746;G0:0005622;G0:0006414
G0:0016021,;G0:0006810;G0O:0005215



GH_D13G2599 K01904 G0:0016874:G0:0008152
GH_scaffold418_objG0001 K20659 G0:0016866
GH_scaffold7261_objG0001 - G0:0008146




