
GeneID  Control    OM  SE
Vpar_0041   +  +  +

Vpar_0042   +  +  +

Vpar_0045   -  -  -

Vpar_0046   +  +  +

Vpar_0048   +  +  +

Vpar_0051   +  +  +

Vpar_0052   +  +  +

Vpar_0053   +  +  +
 

Vpar_0100   +  +  +

Vpar_0450   +  -  +

Vpar_0464   +  +  +

Vpar_1664   +  +  +

GeneID  Control    OM  SE
Vpar_0979   -  -  -

Vpar_0980   -  -  -

Vpar_1413   +  +  +

Vpar_1414   +  -  -

GeneID  Control   OM  SE
Vpar_0037   -  -  -

Vpar_0298   +  -  -

Vpar_0330   +  +  +

  
Vpar_1322   -  -  -
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