
                                                           jjjjkiiiiii                                                                      NmTbpA_K454    X        X         X         X         X         X         X         X
NmTbpA_K454 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccDEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V S              F                                                       S     

NmTbpA_B16B6 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V                                       V S              L                    E                                  S     

NmTbpA_M597 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V                                       V S              L                    E                                  S     

NmTbpA_3-6 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_H44/76 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_NG144/82    1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_D8 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_P2396 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_G2136 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_931905 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_BZ163 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_M1080 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_M982 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_400 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_H1964 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_S3131 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NmTbpA_M978 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               V TA             L                                                             

NgTbpA_FA19 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             L                                                             

NgTbpA_MS11 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_P 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_L 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     V       G                               I TA             L                                                             

NgTbpA_WHO_N 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_M 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_U 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_O 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_G 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_F 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             L                                                             

NgTbpA_WHO_Y 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_DG118 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_K 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_W 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_X 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_Z 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_WHO_V 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_F62 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccKddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             

NgTbpA_FA1090 1 cccccccc cccccccccccc ccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccc c  cccccJIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIMQQQHLFR NILCLSLMTALP YAENVQA QAQEKQLDTIQVKAKKQKTRRDNEVTGLGKL K  DTLSK                     A       G                               V TA             F                                                             




i    iiii      jjjjk     jjjjjk  jkllljjjjk  jk                                    TT                TT          TT                         NmTbpA_K454             X         X         X         X         X         X         X
NmTbpA_K454 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI                                             V                            N                                  S      S                       

NmTbpA_B16B6 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI                                             V                            N                                  S      S                       

NmTbpA_M597 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI                                             V                            N                                  S      S                       

NmTbpA_3-6 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_H44/76     71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_NG144/82   71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_D8 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_P2396 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_G2136 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_931905     71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_BZ163 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        V                                                               S      S                       

NmTbpA_M1080 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_M982 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_400 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        V                                                               S      S                       

NmTbpA_H1964 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_S3131 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NmTbpA_M978 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NgTbpA_FA19 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NgTbpA_MS11 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NgTbpA_WHO_P 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NgTbpA_WHO_L 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        V                                                               A      S                       

NgTbpA_WHO_N 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NgTbpA_WHO_M 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NgTbpA_WHO_U 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NgTbpA_WHO_O 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NgTbpA_WHO_G 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              

NgTbpA_WHO_F 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              S                              

NgTbpA_WHO_Y 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              

NgTbpA_DG118 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              

NgTbpA_WHO_K 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              

NgTbpA_WHO_W 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              

NgTbpA_WHO_X 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              

NgTbpA_WHO_Z 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              

NgTbpA_WHO_V 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              

NgTbpA_F62 71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              

NgTbpA_FA1090     71 cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccc  cccccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIEQVL IRDLTRYDPGIAVVEQGRGASSGYSIRGMDKNRV LTVDG  QIQSYTAQAALGGTRTAGSSGAI    D                                        LA                                                              A                              
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Supplementary Figure 1. Sequence alignment of TbpAs.



    llljjjjjjjk   iiii      jjjjjjk  lll       jjjjjjjjjklll jjjjjjjjj                                           TT                         NmTbpA_K454             X         X         X         X         X         X         X
NmTbpA_K454 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEENEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_B16B6     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A             N                I    K              H   Q L                      S Y                A                    D A        

NmTbpA_M597 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A             N                I    K              H   Q L                      S Y                A                    D A        

NmTbpA_3-6 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_H44/76    141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_NG144/82  141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_D8 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_P2396     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA                   V Q S              D V    R             NRG  Q I            S                                                            

NmTbpA_G2136     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG    I                                                                   L     

NmTbpA_931905    141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_BZ163     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_M1080     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_M982 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_400 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_H1964     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_S3131     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NmTbpA_M978 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_FA19 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_MS11 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_P     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_L     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_N     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_M     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_U     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_O     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_G     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_F     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_Y     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_DG118     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_K     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_W     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_X     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_Z     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_WHO_V     141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_F62 141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   

NgTbpA_FA1090    141 ccccccccc ccccccccc c c cccccccccccccc c cccc ccccccccccccc   cc c cccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIINEIEYENVK VEISKGSNS E G GALAGSVAFQTKTA D IGEG QWGIQSKTAYSGK   LT S ALA         A         V Q S              D V    R             NRG  Q I   




jjk  jjjjjjjjjjjjk           jjjk  jjjjk          jjjklll     iiii       TT                    TT                    TT                     NmTbpA_K454             X         X         X         X             X         X      
NmTbpA_K454 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEF    A A DF DEEEEEF A  DF DF  DG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D S YA  I  E   N  YE     P                        D               .... S N  Y   K   K GS  T  AN 

NmTbpA_B16B6     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    R GG       T  R    H      K        V  E      S Y   I EE   N  Y         S        Y K  GR     KD            LD DKKEGG Q RY       H G. AA  NKL

NmTbpA_M597 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    R GG       T  R    H      K        V  E      S Y   I EE   N  Y         S        Y K  GR     KD            LD DKKEGG Q RY       H G. AA  NKL

NmTbpA_3-6 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D N YA  V EE   N  Y      P                        D               .... T Q  H       P G. AA  DK 

NmTbpA_H44/76    211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D N YA  I EE   S  YE     P                        A               .... T Q  N       E GN  T  AN 

NmTbpA_NG144/82  211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D S YA  I  E   N  YE     P                        D               .... S N  Y   K   K GS  T  AN 

NmTbpA_D8 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG HAG  R  E   R        VPVE    D N YA  V EE   S  YE     P                        D               .... D Q  H       K G.  T  AN 

NmTbpA_P2396     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D N YA  V EE   S  YE     P                        A               .... D Q  H       K G.  T  AN 

NmTbpA_G2136     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK     I          G  AG  R  E   R        VPVE    D N YA  I EE   S  YE     P L VC      QM  C        D               .... T Q  N       E GS  T  AN 

NmTbpA_931905    211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D N YA  V EE   N  YE     P                        D               .... D Q  H       K GS  T  SK 

NmTbpA_BZ163     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D S YA  V EE   N  Y      P                        D               .... G T  Y       P G. AA  DK 

NmTbpA_M1080     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D   YA  I EE   S  YE     P                        D               .... THP  N       E GN  T  SK 

NmTbpA_M982 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG HAG  R  E   R        VPVE    D   YA  I EE   S  YE     P                        D               .... THP  N       E GN  T  SK 

NmTbpA_400 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D S YA  I EE   S  YE     P                        D               .... D K  Y       E KN  T  AN 

NmTbpA_H1964     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D S YA  I  E   N  YE     P                        D               .... S N  Y   K   K GS  T  AN 

NmTbpA_S3131     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HTG RAG  R  E   R        VPVE    D N YA  V EE   N  YE     P                        D               .... T Q  H       K RN  A  AN 

NmTbpA_M978 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      HT  RAG  R  E   R        VPVE    D   YA  V EE   S  YE     P             S          A               .... DHQ  H       E RN  T  AN 

NgTbpA_FA19 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  I EE   N   E     P                        A               .... G K  Y       K GGH K  AN 

NgTbpA_MS11 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  I E    N  YE     P                        A               .... A T  H    A  E GS  T  TR 

NgTbpA_WHO_P     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  I E    N  YE     P                        A               .... A T  H    A  E GS  T  TR 

NgTbpA_WHO_L     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  I E    N  YE     P                        A               .... A T  H    A  E GS  T  TR 

NgTbpA_WHO_N     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  V E       Y      P                        A               .... G D  Y    G  PK.G AA  DK 

NgTbpA_WHO_M     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  V E       Y      P                        A               .... G D  Y    G  PK.G AA  DK 

NgTbpA_WHO_U     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  V E       Y      P                        A               .... G D  Y    G  PK.G AA  DK 

NgTbpA_WHO_O     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  V E       Y      P                        A               .... G D  Y    G  PK.G AA  DK 

NgTbpA_WHO_G     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APV     D S YA  I EE   N  YE     P                        A              Y.... G K  Y       K GG  K  TR 

NgTbpA_WHO_F     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVE    D S YA  I EE   N  YE     P                        A               .... G K  Y       K EG  K  AN 

NgTbpA_WHO_Y     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        VPVD    D S YA  I EE   N  YE                              A               .... A T  Y       K GG  K  A..

NgTbpA_DG118     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVE    D N YA  I EE   N  YE     P                        A               .... T Q  N       K EG  K  AN 

NgTbpA_WHO_K     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  I EE   N  YE                              A               .... A T  Y       K GG  K  A..

NgTbpA_WHO_W     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  I EE   N  YE                              A               .... A T  Y       K GG  K  A..

NgTbpA_WHO_X     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  I EE   N  YE                              A               .... A T  Y       K GG  K  A..

NgTbpA_WHO_Z     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  I EE   N  YE                              A               .... A T  Y       K GG  K  A..

NgTbpA_WHO_V     211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S YA  I E    N  YE     P                        A               .... S D  H    G  K GG  T  TR 

NgTbpA_F62 211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   dddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddG    B B KG KdddddG B  KG KG  KG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        APVD    D S WV  I EE   N  YE                              A               .... A T  Y       K EG  K  A..

NgTbpA_FA1090    211 c    cccccc   c   cc cc  cc cccccccc               c c  cc       cc   IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIH    C C JH JIIIIIH C  JH JH  JG    AEALLI   R   EI AH  AG GVQSFNRL               F V  EC       CK    RIGG      RTG HAG  R  E   R        VPVD    D S YA  I EE   N  YE                              A               .... A T  Y       K EG  K  A..
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EIEYE motif



jk jjjjk  jjjk              jjjjjjjjjk  jjk     jjjjjjjjjjjjjjjjk                                                   TT                  TT  NmTbpA_K454       X         X         X         X         X         X         X      
NmTbpA_K454 277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NmTbpA_B16B6     280 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV    A  K E                A               WH D     V  V  R            P E  SV    K    Q    S  L  N  E G Q         L  .     A                 

NmTbpA_M597 280 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV    A  K E                A               WH D     V  V  R            P E  SV    K    Q    S  L  N  E G Q         L  .     A                 

NmTbpA_3-6 276 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K IVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NmTbpA_H44/76    277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F  D  S E R       FRFE K   I GI  R            P                         S                                            

NmTbpA_NG144/82  277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NmTbpA_D8 276 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NmTbpA_P2396     276 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H                                                                                  S

NmTbpA_G2136     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NmTbpA_931905    277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NmTbpA_BZ163     276 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NmTbpA_M1080     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K IVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NmTbpA_M982 277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NmTbpA_400 277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NmTbpA_H1964     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NmTbpA_S3131     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F  D  S E R       FRFE K   I GI  H            P                         S                                            

NmTbpA_M978 277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  H            P

NgTbpA_FA19 277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVG    Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P      E K                                                             

NgTbpA_MS11 277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VAGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NgTbpA_WHO_P     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VAGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NgTbpA_WHO_L     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VAGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NgTbpA_WHO_N     276 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NgTbpA_WHO_M     276 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NgTbpA_WHO_U     276 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NgTbpA_WHO_O     276 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NgTbpA_WHO_G     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVG    Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P      E K                                                             

NgTbpA_WHO_F     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VAGK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P

NgTbpA_WHO_Y     275 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K V GK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P    D                                                                 

NgTbpA_DG118     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VVG    Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P      E K                                                             

NgTbpA_WHO_K     275 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K V GK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P    D                                                                 

NgTbpA_WHO_W     275 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K V GK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P    D                                                                 

NgTbpA_WHO_X     275 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K V GK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P    D                                                                 

NgTbpA_WHO_Z     275 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K V GK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P    D                                                                 

NgTbpA_WHO_V     277 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K VAGK   Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P        K                                                             

NgTbpA_F62 275 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K V GK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P    D                                                                 

NgTbpA_FA1090    275 c c    c c cccc cccc cc c  cc c c ccccccc    c ccc c  cc cccccccccccc IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIK D    D R TVST DYTG NR L  PL Y S SWLFRPG    N RHY G  LE TQQTFDTRDMTV  K V GK E Q    R    P  F AD  S E R       FRFE K   I GI  R            P    D                                                                 




    iiiiiiiiiii                  jjk     jjk   jjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjk                          TT           TT    TT                        NmTbpA_K454       X         X         X         X         X         X         X      
NmTbpA_K454 347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cEEEEEEEEF DF   DEEEF DEEEF DEEEEF DEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SL      A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          A  KQA   P N     N      F       L                            

NmTbpA_B16B6     349 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N Y              SLK         K      QG       I            T N   V        F SE.....DYVP     L   S DN AER FV   GSTLQ  G         R            H 

NmTbpA_M597 349 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N Y              SLK         K      QG       I            T N   V        F SE.....DYVP     L   S DN AER FV   GSTLQ  G         R            H 

NmTbpA_3-6 346 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SL      A  HKYGG  TNG NGA V AE         T   S   L    T          A  KQA   S N     N      F       L               A            

NmTbpA_H44/76    347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SL      A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  KQA   S N     N      F       L                            

NmTbpA_NG144/82  347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD N     SL      A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          A SKQA   P N     N      F       L                            

NmTbpA_D8 346 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SL      A   KYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  KQA   S N     NY     F       L                            

NmTbpA_P2396     346 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SL      A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  KQA   S N     D      F       L                            

NmTbpA_G2136     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SL      A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          A  KQA   S N     N      F       L                            

NmTbpA_931905    347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD N     SLH     A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L               A SKQA     N     N      F       L                          A 

NmTbpA_BZ163     346 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SL      A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          A  KQA   S N     N      F       L                            

NmTbpA_M1080     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SL      A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          A  KQA   S N     N      F       L                            

NmTbpA_M982 347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NR     IR     A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  K.Y P   N     D      F       L                            

NmTbpA_400 347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NR     IR     A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  K.Y P   N     N      F       L                            

NmTbpA_H1964     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NR     IR     A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  K.Y P   N     N      F       L                            

NmTbpA_S3131     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NR     IR     A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  K.Y P   N     N      F       L                            

NmTbpA_M978 347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SL      A  HKYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          A  KQA   S N     N      F       L                            

NgTbpA_FA19 347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD N     SLR     A  HKYGG  TSG N A V AE         T T S   L    T          A QKQA     N     N      F     N P                            

NgTbpA_MS11 347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD N     SLR     A  HKYGG  TSG N A V AE         T T S   L    T          A QKQA     N     N      F     N P                            

NgTbpA_WHO_P     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD N     SLR     A  HKYGG  TSG N A V AE         T T S   L    T          A QKQA     N     N      F     N P                            

NgTbpA_WHO_L     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD N     SLR     A  HKYGG  TSG N A V AE         T T S   L    T          A QKQA     N     N      F     N P                            

NgTbpA_WHO_N     346 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  RKY G  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     Y     G   S  I       E                            

NgTbpA_WHO_M     346 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  T G NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     H     D      I K     Q                            

NgTbpA_WHO_U     346 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  T G NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     H     D      I K     Q                            

NgTbpA_WHO_O     346 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  T G NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     H     D      I K     Q                            

NgTbpA_WHO_G     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     Y     G      I       Q                            

NgTbpA_WHO_F     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  TN  NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     Y     D      I  S    Q                            

NgTbpA_WHO_Y     345 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  TN  NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     Y     D      I  S    Q                            

NgTbpA_DG118     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK     IR     A  HRYGG  T G NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY L   H     D      I K     Q                            

NgTbpA_WHO_K     345 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  T G NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     H     D      I K     Q                            

NgTbpA_WHO_W     345 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  T G NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     H     D      I K     Q                            

NgTbpA_WHO_X     345 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  T G NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     H     D      I K     Q                            

NgTbpA_WHO_Z     345 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  T G NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     H     D      I K     Q                            

NgTbpA_WHO_V     347 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK     IR     A  HRYGG  T G NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY L   Y     D      I K     Q                            

NgTbpA_F62 345 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cddddddddG KG   KdddG KdddG KddddG KdddddG KdddddddddddddddddddddddddddA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  HRYGG  TN  NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     Y     G      I  S    Q                            

NgTbpA_FA1090    345 c  c           c   c ccc c      c    c     c  ccccccccc c c ccc cccc cIIIIIIIIH JH   JIIIH JIIIH JIIIIH JIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIA  T           G   G GKY G      L    E     G  YGTGVFYDE H K RYG EYVY N FL KAVFD NK    SIR     A  RKY G  TNG NGA V AE         T T S   L    T          E  .KY     Y     G   S  I       E                            




β15 β16 β17 β18 β19 β20 

α5 β21 β22 β23 

L3 helix finger



        jjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjk                 jjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjj                                          TT TT                       NmTbpA_K454       X         X         X         X         X         X         X      
NmTbpA_K454      417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  VGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NmTbpA_B16B6     414 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  I L  R                        F     M     R     V  K                   D    L      H     N   DGN  Y          E   N F      

NmTbpA_M597      414 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R  Y R  I L  R                        F     M     R     V  K            F      D    L      H     N   DGN  Y          E   N F      

NmTbpA_3-6       416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NmTbpA_H44/76    417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T        Y    IGV  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K      S   S C  E                              F                       

NmTbpA_NG144/82  417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A                                                 F                      N

NmTbpA_D8        416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T V   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NmTbpA_P2396     416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NmTbpA_G2136     417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A         SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                     N        F                       

NmTbpA_931905    417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R S  R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K             C                                F                       

NmTbpA_BZ163     416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NmTbpA_M1080     417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NmTbpA_M982      416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T V   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NmTbpA_400       416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NmTbpA_H1964     416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NmTbpA_S3131     416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A         SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                     N        F                       

NmTbpA_M978      417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              F                       

NgTbpA_FA19      417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HK L  A  K                                              F                       

NgTbpA_MS11      417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK       A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K    A                                         F                       

NgTbpA_WHO_P     417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK       A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K    A                                         F                       

NgTbpA_WHO_L     417 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK       A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K    A                                         F                       

NgTbpA_WHO_N     415 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_M     415 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_U     415 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_O     415 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_G     416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_F     416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_Y     414 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_DG118     416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_K     414 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_W     414 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_X     414 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_Z     414 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_WHO_V     416 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_F62       414 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

NgTbpA_FA1090    414 cccc c ccc c  c cc   cc  cccccc ccccc ccc   cc c ccccc cc cc  c cc cc IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIADKD W DYA L  D QG   DN  QQTHCS DGSDK CRP   KP S YKSDR IY ES  L QA FK     T A   R SY R  IGL  HF      A     Y   SAD    Y     V  G  HR L  A  K                                              S                       

                             2        2


jk     jjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjk                          jjj                                                               TT     NmTbpA_K454       X         X         X         X         X                X         
NmTbpA_K454      487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEF DEEEEF DEEEEF             DEF    DEEE FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   Y   NR YS  T PQN             PN       W                       N         H      SN     NGKKI.......S   SETS    

NmTbpA_B16B6     484  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY V    A       I   Y         S          Y   T                 PN         A                   K Q S     L N VQ  DLI  KKP...........PF   SKDN  R 

NmTbpA_M597      484  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY V    A       I   Y         S          Y   T                 PN         A                   K Q S     L N VQ  DLI  KKP...........PF   SKDN  R 

NmTbpA_3-6       486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   F    R YS KT PQS             PN       W                       N         N K    L      GK..N.......S   DKSK    

NmTbpA_H44/76    487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   Y   NR YS     QN             PN       W                       N         N      SNL T  GNQNI.......S   SQDK    

NmTbpA_NG144/82  487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   Y   NR  S  T PQN             PN       W                       N         H    C SS     NGKKI.......S   SETS    

NmTbpA_D8        486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F       R Q   Y   NR YS KT P T             PN       W                     D N         H      S    K A...........N   GKDQ    

NmTbpA_P2396     486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   F    R YS KT P N             PN       W                       N         N K    L    K GNKNI.......S   STST    

NmTbpA_G2136     487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   F    R YS KT P N             PN       W                       N         N K    L    K GNKNI.......S   STNN    

NmTbpA_931905    487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   F    R YS KT P N             PN       W                       N         N K    L    K GNKNI.......S   STNN    

NmTbpA_BZ163     486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   V       V   F   G   R Q   Y   NR YS     QN             PN       W                       N         N      SNI T  GNKKI.......S   STNN    

NmTbpA_M1080     487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   Y   NR YS K   QN             PN       W                       N         N      S I T  GNKKI.......S   STNN    

NmTbpA_M982      486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F       R Q   Y   NR YS KT P T             PN       W                     D N         H      S    K A...........N   GKDQ    

NmTbpA_400       486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q       NR YS KT P T             PN       W                       N       H S      S    K A...........N   DKSK    

NmTbpA_H1964     486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q        R YS     QN             PN       W                       N       H N K    SNL T  GNQKI.......S   STST    

NmTbpA_S3131     486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   F    R YS KT P N             PN       W                       N         N K    L    K GNQN........S   DKSK    

NmTbpA_M978      487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   F   G   R Q   Y   NR YS KT P N             PN       W                       N         N      L    K GNQN........S   DKSK    

NgTbpA_FA19      487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN             PN       W                       N         S      L      NGKKT.......S   REKN    

NgTbpA_MS11      487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT  QN             PN       W                       N         S      L   A  NGKKINP.....D   SEKN    

NgTbpA_WHO_P     487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT  QN             PN       W                       N         S      L   A  NGKKINP.....D   SEKN    

NgTbpA_WHO_L     487  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT  QN             PN       W                       N         S      L   A  NGKKINP.....D   SEKN    

NgTbpA_WHO_N     485  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN                      W                       D         H      L      NGKKINPN....... SEKN    

NgTbpA_WHO_M     485  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN             PN       W                       D         H      S      NGKKTSPNGSNTS   SNTS    

NgTbpA_WHO_U     485  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN             PN       W                       D         H      S      NGKKTSPNGSNTS   SNTS    

NgTbpA_WHO_O     485  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN                      W                       D         H      P      GDKKTIPN....... GKDK    

NgTbpA_WHO_G     486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQS             PN       W                       D         R      S      GN.....GGSNAS   SKDR    

NgTbpA_WHO_F     486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN             PN       W                       N         S      L      GK.........ND   DKSK    

NgTbpA_WHO_Y     484  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN             PN       W                       D         H      S      NGKKTSPNGSNTS   SNTS    

NgTbpA_DG118     486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN                      W                       D         H      P      GDKKTIPN....... GKDK    

NgTbpA_WHO_K     484  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN                      W                       D         H      P      GDKKTIPN....... GKDK    

NgTbpA_WHO_W     484  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN                      W                       D         H      P      GDKKTIPN....... GKDK    

NgTbpA_WHO_X     484  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN                      W                       D         H      P      GDKKTIPN....... GKDK    

NgTbpA_WHO_Z     484  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN                      W                       D         H      P      GDKKTIPN....... GKDK    

NgTbpA_WHO_V     486  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN                      W                       D         H      P      GDKKTIPN....... GKDK    

NgTbpA_F62       484  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cdddddddddddddddddddddG KdddddddG KddddG KddddG             KdG    Kddd FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN             PN       W                       N         S      L      NGKKINPN.....   SEKN    

NgTbpA_FA1090    484  ccc ccccccc ccc ccc c c c ccc c c  c     c                  c    cc cIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIH JIIIIH JIIIIH             JIH    JIII FDT KIRHNLS NLG DRF S L H DYY Q A  A     P                  G    PY VS   A       V   Y   G   R Q   Y   NR YS KT PQN              N       W                       D         H      L      NGKKINP.......  SEKN    




β24 β25 

β26 



                                                         S            jjjjjjjjjjk              jjjjjjjjjjjjjjjjjk   jjjjjjjjjjjjjjk                            TT                                           TT    NmTbpA_K454    X         X         X         X         X         X         X         
NmTbpA_K454      550  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccEEF DEEEEEEEF  DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGT G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        R         RL                                                       

NmTbpA_B16B6     543  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G  T           NT T CT  NI        V               I         E          KT  N SP  RF             G NG     Q                          K     

NmTbpA_M597      543  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G  T           NT T CT  NI        V               I         E          KT  N SP  RF             G NG     Q                          K     

NmTbpA_3-6       547  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D          G         LF                                                 S     

NmTbpA_H44/76    550  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         RL                                                       

NmTbpA_NG144/82  550  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGT G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        R         RL                                                       

NmTbpA_D8        545  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTG    GN V GQ               N N KS    IR              L         D G     I CR         RL  II R WP   F                                          

NmTbpA_P2396     549  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NmTbpA_G2136     550  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         RL                                                       

NmTbpA_931905    550  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         RL                                                       

NmTbpA_BZ163     549  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         RL                                                       

NmTbpA_M1080     550  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         RL                                                       

NmTbpA_M982      545  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        R         RL                                                       

NmTbpA_400       545  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         RL                                                       

NmTbpA_H1964     549  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V  Q      NT T CT  SIN KS    VR              L         D          R     E   RL                                                 S     

NmTbpA_S3131     548  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V  Q      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G     E   RL                                                       

NmTbpA_M978      549  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V  Q      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G     E   LF                                                       

NgTbpA_FA19      550  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V  Q      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        R     R   LF                                                       

NgTbpA_MS11      552  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V  Q      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        R     R   LF                                                       

NgTbpA_WHO_P     552  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V  Q      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        R     R   LF                                                       

NgTbpA_WHO_L     552  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V  Q      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        R     R   LF                                                       

NgTbpA_WHO_N     548  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_M     555  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_U     555  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_O     548  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_G     551  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_F     547  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V  Q      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G     R   LF                                                       

NgTbpA_WHO_Y     554  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_DG118     549  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_K     547  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_W     547  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_X     547  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_Z     547  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_WHO_V     549  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_F62       549  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccddG KdddddddG  Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

NgTbpA_FA1090    547  c    c c  cc  cc  c c  cc   c  cccc  cccccccccccccc ccccccccc c cccccIIH JIIIIIIIH  JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII I    V T  IC  GN  Y D  PR   G  YYAA  DNVRLGRWADVGAG RYDYRSTHS D SVSTGS G GN V GQ      NT T CT  SIN KS    VR              L         D G        G         LF                                                       

            3         3


jjjjjjjjjjjjk     jjjjjjjjjjjk   iiiii               jjjjjjjjjjjjjk  j                                                                   TT NmTbpA_K454    X         X         X         X         X         X         X         
NmTbpA_K454      620 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF A   DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEETHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I     D L     T         A            AVKID      K     F GDFG               T                         A VQS                        

NmTbpA_B16B6     613 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       N    A V       M               A             L L       R     F GDFG               FT       A                A ESL T D K                  

NmTbpA_M597      613 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       N    A V       M               A             L L       R     F GDFG               FT       A                A ESL T D K                  

NmTbpA_3-6       617 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K                                                    A VQS                  L AISA

NmTbpA_H44/76    620 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A V       M     T                      AVKID      K     F GDFG               FT                 S      S DKI                        

NmTbpA_NG144/82  620 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I     D L     T         A            AVKID      K     F GDFG               T                         A VQS                        

NmTbpA_D8        615 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I     D L     T         A            AVKID      K     F GDFG               T                         A VQS                        

NmTbpA_P2396     619 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         A DKI                        

NmTbpA_G2136     620 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         A VQS                        

NmTbpA_931905    620 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         A VQS                        

NmTbpA_BZ163     619 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         A VQS                        

NmTbpA_M1080     620 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         A VQS                        

NmTbpA_M982      615 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I     D L     T         A            AVKID      K     F GDFG               T                         A VQS                        

NmTbpA_400       615 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NmTbpA_H1964     619 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         A VQS                        

NmTbpA_S3131     618 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         A VQS                        

NmTbpA_M978      619 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         A VQS                        

NgTbpA_FA19      620 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_MS11      622 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_WHO_P     622 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_WHO_L     622 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_WHO_N     618 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_WHO_M     625 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_WHO_U     625 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_WHO_O     618 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_WHO_G     621 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_WHO_F     617 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T      I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG        T                                S DKI                        

NgTbpA_WHO_Y     624 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_DG118     619 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T      I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG        T                                S DKI                        

NgTbpA_WHO_K     617 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T      I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG        T                                S DKI                        

NgTbpA_WHO_W     617 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T      I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG        T                                S DKI                        

NgTbpA_WHO_X     617 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T      I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG        T                                S DKI                        

NgTbpA_WHO_Z     617 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T      I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG        T                                S DKI                        

NgTbpA_WHO_V     619 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG                                         S DKI                        

NgTbpA_F62       619 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B   KdddddddddddddddddddddddTHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T    A I    AD L     T                      AVKID      K     F GDFG                                  S      S GKI                        

NgTbpA_FA1090    617 ccc cccc c cccc  c ccccc ccccccccc cccccc c   c     cccccc ccccc c    IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH C   JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIITHR LSWN G VLKP  W DLTYR STGFRLPSF EMYGWR G   K     PEKSFN EAGIV K       T      I    AD L     T         A            AVKID      K     F GDFG        T                                S GKI                        




β27 β28 β29 

β30 β31 α6 β32 



jjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjk    jjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjk             jjjj                                                                      NmTbpA_K454    X         X         X         X         X         X         X         
NmTbpA_K454      690            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc EEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEF  DEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KD   E                                         

NmTbpA_B16B6     683            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASYF NAY    A             A  D       N       I              D             N        F   TRTQN QTS S   G R       A          H   GG    L   L

NmTbpA_M597      683            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASYF NAY    A             A  D       N       I              D             N        F   TRTQN QTS S   G R       A          H   GG    L   L

NmTbpA_3-6       687            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST T              VR   AQI   KE AK D A M   S   T   V      N   DK  E W   F RRQGGSTMPS            QN   T                                         

NmTbpA_H44/76    690            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KN   E                                         

NmTbpA_NG144/82  690            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KD   E                                         

NmTbpA_D8        685            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   V      N   DK  E W   F       N               QN   T                                         

NmTbpA_P2396     689            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               QN   T                                         

NmTbpA_G2136     690            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KN   E                                         

NmTbpA_931905    690            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               EN   T                                         

NmTbpA_BZ163     689            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   V      N   DK  E W   F       N               QN   T                                         

NmTbpA_M1080     690            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   V      N   DK  E W   F       N               QN   T                                         

NmTbpA_M982      685            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   V      N   DK  E W   F       N               QN   T                                         

NmTbpA_400       685            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               QN   T                                         

NmTbpA_H1964     689            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               EN   T                                         

NmTbpA_S3131     688            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   V      N   DK  E W   F       N               QN   E                                         

NmTbpA_M978      689            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KN   E                                         

NgTbpA_FA19      690            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE VK   A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KD   Q   N                                     

NgTbpA_MS11      692            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   A I   KE  K D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D             E KN   QT                                        

NgTbpA_WHO_P     692            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D               KD   G                                         

NgTbpA_WHO_L     692            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D               KD   Q                                         

NgTbpA_WHO_N     688            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   A I   KE AK   A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D             E KN   Q   A                                     

NgTbpA_WHO_M     695            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KD   Q                                         

NgTbpA_WHO_U     695            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KD   Q                                         

NgTbpA_WHO_O     688            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KD   G                                         

NgTbpA_WHO_G     691            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE AK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D               QD   Q                                         

NgTbpA_WHO_F     687            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D               KD   G                                         

NgTbpA_WHO_Y     694            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D               KD   Q                                         

NgTbpA_DG118     689            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE VK D A L   S   T   V      N   DK  E W   F       D               KD   G                                         

NgTbpA_WHO_K     687            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D               KD   G                                         

NgTbpA_WHO_W     687            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D               KD   G                                         

NgTbpA_WHO_X     687            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D               KD   G                                         

NgTbpA_WHO_Z     687            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D               KD   G                                         

NgTbpA_WHO_V     689            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   VQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KD   G                                         

NgTbpA_F62       689            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc ddddddG KdddddddddddddG  KdG Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   A I   KE  K D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       D             E KN   QT                                        

NgTbpA_FA1090    687            cccc  ccc     c     c c c ccc ccc ccc cccccc ccc  cc c ccc IIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIH  JIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII           RDLI  GYE     G     G P Y NAQ ARI GIN LGKIDW GVW  LP G YST NLEASWF NAY    VR   AQI   KE VK D A L   S   T   I      N   DK  E W   F       N               KD   Q                                         




                                                                 S    jjjjjjjjjjjk   jk jk          jjjjjjjjk     jjjjjjjjjk    lllljjjjk                TT         TT              TT                            NmTbpA_K454    X         X         X         X         X         X         X         
NmTbpA_K454      760 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_B16B6     753 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    IK K A      T VT      V      L       D    I           V                     DI     F   Y             L   H   I    T F      S D     Q    

NmTbpA_M597      753 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    IK K A      T VT      V      L       D    I           V                     DI     F   Y             L   H   I    T F      S D     Q    

NmTbpA_3-6       757 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VH R IKK     DIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                    A                  L                                  

NmTbpA_H44/76    760 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_NG144/82  760 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_D8        755 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VH R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_P2396     759 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_G2136     760 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_931905    760 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VH R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_BZ163     759 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VH R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_M1080     760 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_M982      755 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VH R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_400       755 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VH R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_H1964     759 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_S3131     758 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VH R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NmTbpA_M978      759 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      I     Q E K  V G L      EIT     R                                       L                                  

NgTbpA_FA19      760 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_MS11      762 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    T IQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                     G                 S                                  

NgTbpA_WHO_P     762 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_L     762 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_N     758 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_M     765 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_U     765 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_O     758 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_G     761 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_F     757 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_Y     764 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_DG118     759 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_K     757 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_W     757 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_X     757 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_Z     757 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_WHO_V     759 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_F62       759 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  

NgTbpA_FA1090    757 cccc  c c   cccc    c cccc cccccc c ccc c c cc c c cccccc   ccccc ccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIAYNR  V D   RADR    S LFDA QPSRYV G GYD P G WG N M TYSKAK   ELLGS ALLN    VR R IKK    TDIQ H    I      V     Q E K  V G L      EIT     R                                       S                                  




β33 β34 

β35 β36 β37 β38 β39 η6 β40 



  jjjjk        jjjjjjjjjjk    jjjjjjjk         iiiilll             lll                           TT                          TT TT          NmTbpA_K454    X         X         X         X         X         X         X         
NmTbpA_K454 830 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_B16B6     823 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR                 V       NI                                             ANAK  AS        T           L           Y            G              

NmTbpA_M597 823 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR                 V       NI                                             ANAK  AS        T           L           Y            G              

NmTbpA_3-6 827 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     H            G              

NmTbpA_H44/76    830 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     H            G              

NmTbpA_NG144/82  830 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_D8 825 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_P2396     829 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_G2136     830 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     H            G              

NmTbpA_931905    830 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_BZ163     829 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_M1080     830 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_M982 825 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_400 825 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_H1964     829 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_S3131     828 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     Y            G              

NmTbpA_M978 829 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TI   F                                           N                                     H            G              

NgTbpA_FA19 830 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           N                                     H            A              

NgTbpA_MS11 832 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_P     832 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           N                                     H            G              

NgTbpA_WHO_L     832 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_N     828 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           N                                     H            A              

NgTbpA_WHO_M     835 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_U     835 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_O     828 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_G     831 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           N                                     H            G              

NgTbpA_WHO_F     827 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_Y     834 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           N                                     H            A              

NgTbpA_DG118     829 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           N                                     H            A              

NgTbpA_WHO_K     827 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_W     827 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_X     827 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_Z     827 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_WHO_V     829 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              

NgTbpA_F62 829 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccdddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddG KdddddddddddddGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           N                                     H            A              

NgTbpA_FA1090    827 cc    cc  ccccccc  cccccc  ccc ccccccccccc cccccccccccc ccccccccccccccIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIGN    KA  RRTRPWY  DVSGYY  KKH TLRAGVYNLLN RYVTWENVRQTA GAVNQHKNVGVYNR  SR T  TA       IV      TV   F                                           D                                     H            A              




l     jjjjjjjjk                                                                                                                             NmTbpA_K454    X         X                                                           
NmTbpA_K454 900 cccccccccccccccc                                                      EEEEEEEEEEEEEEEF                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_B16B6     893 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_M597 893 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_3-6 897 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_H44/76    900 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      NGO                                                   

NmTbpA_NG144/82  900 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_D8 895 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_P2396     899 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_G2136     900 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_931905    900 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_BZ163     899 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_M1080     900 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_M982 895 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_400 895 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_H1964     899 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_S3131     898 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NmTbpA_M978 899 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_FA19 900 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_MS11 902 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_P     902 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_L     902 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_N     898 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_M     905 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_U     905 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_O     898 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_G     901 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_F     897 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_Y     904 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_DG118     899 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_K     897 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_W     897 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_X     897 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_Z     897 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_WHO_V     899 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_F62 899 cccccccccccccccc                                                      dddddddddddddddG                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   

NgTbpA_FA1090    897 cccccccccccccccc                                                      IIIIIIIIIIIIIIIH                                                      YAAPGRNYTFSLEMKF                                                                      ...                                                   




β41 β42 β43 α7 η7 η8 

β44 



                  1        10        20        30        40                   X         X         X         X         X 
NmTbpB_M597                               ccccccc c       ccc c  c                          DEEEEEF DEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEF A DF     A                           SFDLDSV T       PKY D  S                            L              E     H                   ..................V VWVA.AR         VQDM SK   E EK QPESQQDVS

NmTbpB_B16B6                              ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       E     H                   MNNPLVNQAAMVLPVFL       .           VQDM SK   E EK QPESQQDVS

NgTbpB_FA19                               ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     AMNNPLVNQAAMVLPVFL       .              .         P K  ....E 

NmTbpB_M978                               ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                           SACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     A..................      .              .         S E  ....Q 

NmTbpB_020                            ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     A.................       G              .         S E  ....Q 

NmTbpB_M1080                              ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                           SACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     A..................      .              .         S E  ....K 

NmTbpB_P2396                              ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     A.................       .              .         S E  ....K 

NmTbpB_MC58                               ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     AMNNPLVNQAAMVLPVFL       .              .         F E  ....Q 

NmTbpB_120M                               ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     A.................       .              .         S E  ....Q 

NmTbpB_931905                             ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     A.................       .              .         S E  ....Q 

NmTbpB_NG114/82                            ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     A.................       G              .         S E  ....Q 

NmTbpB_H44/76                             ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     A................L       .              .         S E  ....Q 

NmTbpB_G2136                              ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     A................L       .              .         S E  ....Q 

NgTbpB_WHO_P                              ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP R A   Q V   KP     AMNNPLVNQAAMVLPVFL       .              . A       P K  ....E 

NgTbpB_WHO_Y                              ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA     V   KP     AMNNPLVNQAAMVLPVFL       .              .      K  P K  ....E 

NgTbpB_WHO_W                              ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP RPA   Q V   KP     AMNNPLVNQAAMVLPVFL       .              .         P K  ....E 

NgTbpB_WHO_M                              ccccccc c       ccc c  c                          KdddddG KddddddddddddG KdddddddG B KG     B                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP R A     V   KP     A..........MVLPVFL       .              . A    R  P K  ....E 

NgTbpB_WHO_U                              ccccccc c       ccc c  c                          JIIIIIH JIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIH C JH     C                           SFDLDSV T       PKY D  S                          LSACLGG GG       D EAP R A     V   KP     AMNNPLVNQAAMVLPVFL       .              . A    R  P K  ....E 

       50        60        70        80         90                  X         X         X         X          X          
NmTbpB_M597          cccc    ccc        c    c    c                         DEEEEEEEEEF DEEEEF A   DF DEEF A DEF A  A      A DEEEEF  A       YGFA    RRN        E    L    W                                  VK        N   K         D      G                L ENSGAA      LP   AHF PKY  KHKP GSM  KKLQR EPN.SFSE.....RDE E

NmTbpB_B16B6         cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                                  VK        N   K         D      G                L ENSGAA      LP   AHF PKY  KHKP GSM  KKLQR EPN.SFSE.....RDE E

NgTbpB_FA19          cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   W  S   K  EVK    D E T  P      P KQ SVI  V R           F     HP ANP  D    KND   A GL TEPKKL L  Q   SE E

NmTbpB_M978          cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   W  Q   K  EIK  E D E T  P      P RQKSVI  V Q           L     HP ANP  D    S N   A GL GNPKNL E      EK K

NmTbpB_020       cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY Q   K  EVK  E D E T  P      P KQ SVI  V Q           L      P A..  D    N S   T GL TEPKKL L  E   SK Q

NmTbpB_M1080         cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY Q   K  EVK  E D E T  P      P KQ SVI  V Q           L      P A..  D    N S   T GL TEPKKL L  E   SK E

NmTbpB_P2396         cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY Q      EVK  E D E T  P      P RQKSVI  V Q           L      R A..N D    N N   A GL SDPKNL E      DK E

NmTbpB_MC58          cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY Q   K  EVK  E D E T  P      P RQKSVI  V Q           L      P A..  D    D S   A GL DEPKEL K      EK E

NmTbpB_120M          cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY Q   K  EVK  E D E T  P      P RQKSVI  V Q           L      P A..  D    D S   A GL DEPKEL K      EK E

NmTbpB_931905        cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY S   K  EVK  E D E T  P      P RQKSVI  V Q           L      P A..  N    N S   A GL TDPKEL K      EK E

NmTbpB_NG114/82       cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY S   K  EVK  E D E T  P      P RQKSVI  V P           F      P A..  N    N G   A GL TEPKEL K      EK E

NmTbpB_H44/76        cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY     K  EIK  E D E T  G      P KQKNII  L Q           F      QRANP  D    S D   Q DD ..DIKN S      NA P

NmTbpB_G2136         cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY Q   K  EIK  E D E T  G      P KQKNII  L Q           L      R ANP  D    S N   Q DN ..DIKN S      NA T

NgTbpB_WHO_P         cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   W         EVK  E D E T  G      P KQKSII  L R           F     HRMA..N N    N S   Q DN ..NIKE S      DA T

NgTbpB_WHO_Y         cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY     K  EIR  E   E T  G      P KQKNII  L R           F      PPSNP  N    S GN  Q DD ..EIKT S      NA S

NgTbpB_WHO_W         cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY S   K   VK  E D E T  G      P KQKSII  L R           F      G T..  DR   N S   Q DN ..GIKN S      DA T

NgTbpB_WHO_M         cccc    ccc        c    c    c                         KdddddddddG KddddG B   KG KddG B KdG B  B      B KddddG  B       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY        EVK  E D E T  G      P KQKNII  L R           F      RAT..N N    K S   Q DD ..EIKN F      NA P

NgTbpB_WHO_U         cccc    ccc        c    c    c                         JIIIIIIIIIH JIIIIH C   JH JIIH C JIH C  C      C JIIIIH  C       YGFA    RRN        E    L    W                         KDQGG    MR K   WY        EVK  E D E T  G      P KQKNII  L R           F      RAT..N N    K S   Q DD ..EIKN F      NA P

  100                      110       120       130              X                        X         X         X          
NmTbpB_M597              c                             c cc cc  c                 A  A                   A A A     A DEEEEEEEEEF                 S                             F YV SG  Y                 L                      G S V            Y            KKRGSSE IE K...............WED Q R VGYTN T  R   V LNKNNIDIK.

NmTbpB_B16B6             c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 L                      G S V            Y            KKRGSSE IE K...............WED Q R VGYTN T  R   V LNKNNIDIK.

NgTbpB_FA19              c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 M                      P N V         Y  WF KHA       TN.GNSK YT PYLSQDAD..SSHANGANQ K E TDYKK K           KSEVKNE

NmTbpB_M978              c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 I                      P N V         Y  WF KHA       TG.SDSN YS PYLTQSNHQNGS....ANQ K E KDYKE K           KLEIIKE

NmTbpB_020           c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 I                      P N V         Y  WF KHA       ANNGDNN YT PYLTQSNHQNGNTGNGANL K E TNYKD K           RNEIIRE

NmTbpB_M1080             c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 I                      P N V         Y  WF KHA       ANNGDNN YT PYLTQSNHQNGNTGNGTNL K E TDYKD K           KNEIIRE

NmTbpB_P2396             c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 I                      P N V         Y  WF KHA       TD.DGSN YS PYLTQSNHPNGNTGNGTNL K E TDYKD K           KQKIDLS

NmTbpB_MC58              c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 I                      P N A         Y  WF KHA       TD.SDNN YS PYLKPSNHQNGNTGNGINQ K Q KDYEN K           KREFNLK

NmTbpB_120M              c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 I                      P N A         Y  WF KHA       TD.SDNN YS PYLKPSNHQNGNTGNGINQ K Q KDYEN K           KREFNLK

NmTbpB_931905            c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 I                      P N A         Y  WF KHA       TD.DDSN YS PYLTPSNHQSGSAGNGVNQ K K TNHEN Q           KQHRDL.

NmTbpB_NG114/82           c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 I                      P N A         Y  WF KHA       TD.DDSN YS PYLTPSNHQSGSAGNGVNQ K K TDHEN Q           KQHRDL.

NmTbpB_H44/76            c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 L                      G S V         W  FF K I       GNNEGAL QD S..............QENQ I K KDYHN Q         Q KNTIEKN

NmTbpB_G2136             c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 L                      G S V         W  FF K I       GNNGGAS QD S..............QENQ I K TGHHN Q         Q GSTFERK

NgTbpB_WHO_P             c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 L                      G S V         W  FF KHI       GND.GET QD S..............Q.QE I K TGYHD K           RTKSE..

NgTbpB_WHO_Y             c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 L                      G S V         W  FF KRI       GNE.GVS QD S..............QQGE I K TDHHD K           GITTKKD

NgTbpB_WHO_W             c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 L                        S V         W  FF KRI       GND.GET QD S..............QEGQSI K EGYHD K           GRTIKKD

NgTbpB_WHO_M             c                             c cc cc  c                 B  B                   B B B     B KdddddddddG                 S                             F YV SG  Y                 L                      G S V         W  FF KRI       GNE.GEL QD S..............QQGK I K GDHHD K           KITTKKN

NgTbpB_WHO_U             c                             c cc cc  c                 C  C                   C C C     C JIIIIIIIIIH                 S                             F YV SG  Y                 L                      G S V         W  FF KRI       GNE.GEL QD S..............QQGK I K GDHHD K           EITTKKN

   140       150       160        170       180       190        X         X         X          X         X         X   
NmTbpB_M597               c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                DEEF DEEEEEEEEEEEF DEEEF DEEEF A DEEEEF  DEF DF A A            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                V       LY K KE  K       IT      YV  A    R   L S   .....NNI LF P             E  S.EK     T D     MEK   EG G AA.

NmTbpB_B16B6              c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                V       LY K KE  K       IT      YV  A    R   L S   .....NNI LF P             E  S.EK     T D     MEK   EG G AA.

NgTbpB_FA19               c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                AK      IF H     R   AS  VT      FV   K   K  DI   S NG..L.VS  R D        DK   Q    EA     V H    T QG   N  LET K

NmTbpB_M978               c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                AKS     IF H     R   VSG VT      FV   K   K  DI   S NN..LIKG    D        EK   Q     E     V H    T QG   N  LGT K

NmTbpB_020            c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                AKN     IF H KE  R   ASG VT      FA  VK      DI Q S NS..LIKG    D             Q     T     V H      KS N R  I P K

NmTbpB_M1080              c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                AKN     IF H KE  R   ASG VT      FA  VK      DI Q S NS..SIKG    D             Q     T     V H      KS N R  I P K

NmTbpB_P2396              c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                A Q     IF H KD  R   ASG VT      FA  VK      EI Q S .G..QNKI Q  D             Q     K     V H      KS N R  I P K

NmTbpB_MC58               c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                AKN     IF H KE  R   ASG IT      FA   K   K  EI Q S .V..EPKS    D             Q     K     V H    T KG   R  I P K

NmTbpB_120M               c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                AKN     IF H KE  R   ASG IT      FA   K   K  EI Q S .V..EPKS    D             Q     K     V H    T KG   R  I P K

NmTbpB_931905             c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                V Q     IF H KE  R   ASG IT      FA  VK      EI Q S ....TNKI Q  D             Q     K     V H      KS N R  I P K

NmTbpB_NG114/82            c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                V Q     IF H KE  R   ASG IT      FA  VK      EI Q S ....ANKI Q  D             Q     K     V H      KS N R  I P K

NmTbpB_H44/76             c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                ARN     IF K KD  R   VSG V       FL  VK   K  DL N S GS..SITA    P             K     E M   T D      AN   T  G A T

NmTbpB_G2136              c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                ARS     IF K KD  R   VSG V       FL  VK   K  DL N S DS..SITA    P             K     E M   T D      TS   T  G T T

NgTbpB_WHO_P              c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                VRS     IF K  D  R   VSG V       FL  VK   K  DL N S .TIDGKVT    P        T    K     K M   T D      AN   T  G A A

NgTbpB_WHO_Y              c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                ARN     IF K  D  R   VSG V       FL  VK   K   L N S DLSNKIIE    P        T    K     S E   T D      AN   TG G T T

NgTbpB_WHO_W              c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                VRN     IF K K   R   V G VT      FL  VK   K  DL N S DSSSKIIE    P         N   Q   L Q     T N      AN   T  G T T

NgTbpB_WHO_M              c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                KddG KdddddddddddG KdddG KdddG B KddddG  KdG KG B B            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                ARS     IF K R   R   VSG VT      FL  VK   R  DL N S .ESNKIIE    P         N   K     E     T D      AN   T  G T T

NgTbpB_WHO_U              c ccc  c c  cc  cc      ccc c   cc    c c                JIIH JIIIIIIIIIIIH JIIIH JIIIH C JIIIIH  JIH JH C C            G DGY  Y G  PS  LP      YKG W   TD    Q F                ARS     IF K R   R   VSG VT      FL  VK   R  DL N S .ESNKIIE    P         N   K     E     T D      AN   T  G T T

Supplementary Figure 2. Sequence alignment of TbpBs.



      200         210       220       230       240                 X           X         X         X         X         
NmTbpB_M597      cc                            c c    ccc  c   c c  c        DEEEF DEEF   DF  A A      A A A DF A DEF  A DEEEEEEEF A A   GD                            G T    VDF  K   G L  N          K    S     E   R        H      S          I     R N I Q .G   SGAL ALE.. GVL NQAEASSG TDF M  EFE   SD T K T Y   R T N

NmTbpB_B16B6     cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          K    S     E   R        H      S          I     R N I Q .G   SGAL ALE.. GVL NQAEASSG TDF M  EFE   SD T K T Y   R T N

NgTbpB_FA19      cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          KYS FSGD       R D      H G    S          LT K IR N V N GQ     G    EGETTSN T SNLNDK E Y F  NFK   NN K         K I T

NmTbpB_M978      cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS F GD   EY  K E        G    S L        LT   IR N V N KQ     G P  DGE  SN N ATLQGSQE Y F  N K   NK K   E     R T A

NmTbpB_020       cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGD    Y  K E        G    S L        LT K IR   V N KQ     G    DDEQ SN N SMLKDGQE Y F  N E   NN K        DK T A

NmTbpB_M1080     cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGD    Y  K E        G    S L        LT K IR   V N KQ     G    DDEQ SN N SMLKDGQE Y F  N E   DN K        DK T A

NmTbpB_P2396     cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          KYS FSGD   EY  K E      H G    S L        LT K IR N   N RQ     G    EGE  SN N KTLQSG E Y F  N E   GN K         ANQ N

NmTbpB_MC58      cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGD   EY  K          G    S L        LT K IR N     SQ     G    DGE  SN NKSTLTDGQE Y F  N E   HN K         ANTD.

NmTbpB_120M      cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGD   EY  K          G    S L        LT K IR N     SQ     G    DGE  SN NKSTLTDGQE Y F  N E   HN K         ANTD.

NmTbpB_931905    cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGD   EY  K E      H G    S L        LT K IR N   S SQ     G    DGE  SN N TTLQSG E Y F  N E   DN K         ANT .

NmTbpB_NG114/82   cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGD   EY  K E      H G    S L        LT K IR N   S SQ     G    DGE  SN N TTLQSG E Y F  N E   DN K         ANT .

NmTbpB_H44/76    cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGE   DY  K E      H G    T I        LS K IK N V T KP     A    L..  IV Q NDKKDG V L L  E T   EK T         S I T

NmTbpB_G2136     cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGE   DY    D      H G    T I        LS K IK N V N GP     A    L..  IVNK SDKKDE V W L  E T   EK T         R . N

NgTbpB_WHO_P     cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGE   DY  K E      H G    T I        LS K IK N V N KP     A    L..  IV K DDKKDG V L L  E T   GK T         M I N

NgTbpB_WHO_Y     cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS FSGE   DY  K E      H G    T I        LS K IK N V N KS     A    L..  IV K SDKKDG V L L  E T   GK T         M I N

NgTbpB_WHO_W     cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N          RYS F GE   DY  K E      H G    T I        L  K VK N V N KP     A P  L..  IV K DDKKEK K L L  E T   EN T K       H I D

NgTbpB_WHO_M     cc                            c c    ccc  c   c c  c        KdddG KddG   KG  B B      B B B KG B KdG  B KdddddddG B B   GD                            G T    VDF  K   G L  N           YS FSGE   DY  K E      H G    T I        LN K IK N V N KS  Q  A    L..  IV K EDKKEK K L L  E T   GK I         Y I N

NgTbpB_WHO_U     cc                            c c    ccc  c   c c  c        JIIIH JIIH   JH  C C      C C C JH C JIH  C JIIIIIIIH C C   GD                            G T    VDF  K   G L  N           YS FSGE   DY  K E      H G    T I        LN K IK N V N KS  Q  A    L..  IV K EDKKEK K L L  E T   GK I         Y I N

250        260       270       280             290       300  X          X         X         X               X         X  
NmTbpB_M597             c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         DEEEEEEEEEF DEEEEEEF DEEEF       DEF DEEEEEEEEEEEEEE         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF           T  TI  TL              G        N     IS         YNSENKQ.IK  R   Q   H    K   L A   A......T GS       D  E    

NmTbpB_B16B6            c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF           T  TI  TL              G        N     IS         YNSENKQ.IK  R   Q   H    K   L A   A......T GS       D  E    

NgTbpB_FA19             c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF         T  Y SLD TL     S     T  P        TK    V   S  S   FAAS..DGY  E        R        I     N.T...GG  L    F          

NmTbpB_M978             c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF         T QY SLE QV     N     T  P       ETK    VS  S  S   FTAN..DKY           T        T     G.T...G   Q               

NmTbpB_020              c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF           QY SLE QV     N     T  P       ETK    VS  S  S   FTTG..GKHA          T        T     Q.N...S   E               

NmTbpB_M1080            c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF         T QY SLE QV     N     T  P       ETK    VS  S  S   FTTS..DKH           T        T     G.N...G   Q               

NmTbpB_P2396            c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF         T QY SLD TL     S     T  P       ETK    VS  S  S   FTNN..DKH           K        E     KND...G   E               

NmTbpB_MC58             c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF         T QY SLE QV     N     T  P       ETK    VS  S  S   F.NN..QAT           T        T     QQN...S   E               

NmTbpB_120M             c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF         T QY SLE QV     N     T  P       ETK    VS  S  S   F.NN..QAT           T        T     Q.N...S   E               

NmTbpB_931905           c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF         T QY SLE QV     N     T  P       ETK    VS  S  S   F.NN..QA.           T        T     Q.N...S   E               

NmTbpB_NG114/82          c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF         T QY SLD QI     N     T  P       ETK    VS  S  S   F.NN..QA.           T        M     G.T...G   L               

NmTbpB_H44/76           c  c   c   cccc ccc c cc            ccc  cc cc ccc         KdddddddddG KddddddG KdddG       KdG Kdddddddddddddd         T  Y   A   GNRF GKA A DK            HPF  DS SL GGF         T QY SLE TL     N     T  P       ETK    VS  S  S   FNND...KH           K        T     KE....N   Q               
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NmTbpB_G2136   cccc c   c c                            ccccc cc            dddddddddddddddG  B    B  KG       B  KddddddddddG KdG    KdCSNL Y   G L                            MFLQG RT                N LKY M TRKN  S    G  SS       Q  QS     E  DE EIP    QN                SK AMQA ES  QADAKTE VG            K   N..D  

NgTbpB_WHO_P   cccc c   c c                            ccccc cc            dddddddddddddddG  B    B  KG       B  KddddddddddG KdG    KdCSNL Y   G L                            MFLQG RT                N LKY L TRKN  S    G  SS       Q  QS     E  DE EIP     N                SE AMQA ES  RTAVQTA GA            K   K..DG 

NgTbpB_WHO_Y   cccc c   c c                            ccccc cc            dddddddddddddddG  B    B  KG       B  KddddddddddG KdG    KdCSNL Y   G L                            MFLQG RT                N LKY L TR N  S       SS       Q  QS     E  DE EIP    Q               E SN VMQTVRN  QAAARTE GA            K   K..E K

NgTbpB_WHO_W   cccc c   c c                            ccccc cc            dddddddddddddddG  B    B  KG       B  KddddddddddG KdG    KdCSNL Y   G L                            MFLQG RT                N LKY L TRKT  N    G   S       Q   S     E  DE  IP    Q                 AG T.GG GKG QAAAQTA GAR           NK  Q..G D

NgTbpB_WHO_M   cccc c   c c                            ccccc cc            dddddddddddddddG  B    B  KG       B  KddddddddddG KdG    KdCSNL Y   G L                            MFLQG RT                N LKY M TRKN  S    G  SN       Q  QS     E     DM      N                SE AMQA GS  QADAKTE AE          PVS  AARTEA 

NgTbpB_WHO_U   cccc c   c c                            ccccc cc            IIIIIIIIIIIIIIIH  C    C  JH       C  JIIIIIIIIIIH JIH    JICSNL Y   G L                            MFLQG RT                N LKY M TRKN  S    G  SN       Q  QS     E     DM      N                SE AMQA GS  QADAKTE AE          PVS  AARTEA 

     450          460       470       480       490                X            X         X         X         X         
NmTbpB_M597      c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccEEEEEEEEF DF DF  DEEEEEEF    DEEEEEEEEF  DEEEEEEEF DEF DEEEE  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIA  R T     A NG     SG         R E        KIS T      T       K       Y  .  ..     E  NQEG      D D ST         KD  SPA   

NmTbpB_B16B6     c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIA  R T     A NG     SG         R E        KIS T      T       K       Y  .  ..     E  NQEG      D D ST         KD  SPA   

NgTbpB_FA19      c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIIV         A NG     SG         R   T N     IT T    N S AT      L F   R  .  ..     K  NATD    K     DR E       E   E     

NmTbpB_M978      c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIVV R S     A S      SGN        R E T N    KIN T    N Q AT            H  . S..        NATS          DT         E   E     

NmTbpB_020       c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIIV R S     A NG     SGN        K D T N    KIN T    N Q AT            H  .  ..        NATS          GE         E   A     

NmTbpB_M1080     c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIIV R S     A NG     SGN        K D T N    KIN T    N Q AT            H  .  ..        NATS          GE         E   A     

NmTbpB_P2396     c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIVV R S     A N      SGN        R D T N    KIT T    N Q AT            Y  . DKS        DREG          GE         E   A     

NmTbpB_MC58      c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIIV R S     A N      SGN        R E T N    KIT T    N Q AT            Y  . DKS        NATS          AD         D   E     

NmTbpB_120M      c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIVV R S     A N      SGN        R E T      KIN      N Q AT            H  . ..G        DKEG        D GA     K   E   A     

NmTbpB_931905    c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIVV R S     A NG     SGN        R E T      KIN      N Q AT            H  .  ..        DKEG        D GA     K   E   A     

NmTbpB_NG114/82   c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIVV R S     A NG     SGN        R E T N    KIN T    N Q AT            H  .  ..        DKEG          GE         E   A     

NmTbpB_H44/76    c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIIV R S     A NG     SGN        R E T N    KLN T      T  T            H  .  ..        DKEG          AD         GE  SP    

NmTbpB_G2136     c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIVV R S     A NG     SGN        R D T N    KIN T    N Q AT            H  .  ..        DKEG          GT         D   A     

NgTbpB_WHO_P     c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIVV   T     A NG     T          R     N    KIT T    N Q AT      L     H  I  ..    RE  NQEN    K D   KD         A   E     

NgTbpB_WHO_Y     c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIVV   T     A NG     TG         R     N    KIT T    N Q  T      L     H  A  ..     K  DQQS    K D   KD         A   AE    

NgTbpB_WHO_W     c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIIV R S     V SG     SGN        R E T N    KIN      N S AT            Y  .  ..        NATS          DA     K   E   E     

NgTbpB_WHO_M     c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccddddddddG KG KG  KddddddG    KddddddddG  KdddddddG KdG Kdddd  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIA  R T     A NG     SGN        K E T N    KIT      N Q AT    K       Y  .  ..        NTTS          DK     M   A   E     

NgTbpB_WHO_U     c c ccc c      ccc   cc    cc c c c c  c   c ccc  c    cccIIIIIIIIH JH JH  JIIIIIIH    JIIIIIIIIH  JIIIIIIIH JIH JIIII  Y G WYG I      TSW   AS    GN A F V F  K   G LTA  R    FTIA  R T     A NG     SGN        K E T N    KIT      N Q AT    K       Y  .  ..        NTTS          DK     M   A   E     

500       510       520       530        540       550        X         X         X         X          X         X        
NmTbpB_M597       c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    F  A  DEF DEEEF   DF DEEEEEF A DF DF A DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F                         L  QNT  S          S          M     FPGTAM KD   S V   GEN  A  P   GN HYTH .E T       KN I    S S   

NmTbpB_B16B6      c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F                         L  QNT  S          S          M     FPGTAM KD   S V   GEN  A  P   GN HYTH .E T       KN I    S S   

NgTbpB_FA19       c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    D          T           QNNST T KV       Q     P  E L  W AYPG AM EG   K     GND  AP      V H  H AN E        N            

NmTbpB_M978       c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    D          T         L QSNTT T KA  T    Q     PK E L  W AYPG GK EG   S     ADL  D       G P  Y  D K                     

NmTbpB_020        c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    E          T         L QSNTT T KA  T    Q     PK E L  W AYPG GT QG   S     ADS  D       G P  Y  D K                     

NmTbpB_M1080      c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    E          T         L QSNTT T KA  T    Q     PK E L  W AYPG GM QG   S     ADL  D       G P  Y  N K                     

NmTbpB_P2396      c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    E          T         L QS NT T KA  T    Q     PR E L  W AYPG GD EG   S     DNL  D    D  R P  Y  D K                     

NmTbpB_MC58       c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    D          T         L QSNTT T KA  T    Q     PK E L  W AYPG GN KD   E     AES  D       R P  Y  D K                     

NmTbpB_120M       c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    E          T         L QSNTT T KA  T    Q     PK E L  W AYPG GD EG   S     AES  D       R P  Y  D K                     

NmTbpB_931905     c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    E          T         L QSNTT T KA  T    Q     PK E L  W AYPG GD EG   S     AES  D       R P  Y  D K                     

NmTbpB_NG114/82    c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    E          T         L QSNTT T KA  T    Q     PK D L  W AYPG GD KD   E     ADL  D       G P  Y  N K                     

NmTbpB_H44/76     c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F               T         L T NT  T KA  T    Q     PK E L  W AYPGTAT QG   E     GDD  A   K  VD H  H  D N                     

NmTbpB_G2136      c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F               T         L QSNNT T KA  T    Q     PK E L  W AY  VGD EG   S     ADS  D       R P  Y  N K                   SD

NgTbpB_WHO_P      c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    D          T           QNNST T KV       Q     P  E L  W AYPG AM EG   K     GDG  AP      G H  H AE K        N            

NgTbpB_WHO_Y      c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F               T         L  NNT  T KA             P  E L  W AYPGSGM DG   E     GNG  A  A   AA H  H AE K R      N            

NgTbpB_WHO_W      c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    D          T           QNSST T KV  T    Q     PK E L  W AYPG AM DG   K     GNG  AP      G H  H  S A                     

NgTbpB_WHO_M      c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    G  B  KdG KdddG   KG KdddddG B KG KG B KdddddddddddddddddddG   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    D                      QNSST T KV  T    Q     PK E L  W AYPG AM ES   K M   GNG  AP      G H  H  S A                     

NgTbpB_WHO_U      c  ccc c ccc   cc  c           c  c c ccccc  c c cc c    H  C  JIH JIIIH   JH JIIIIIH C JH JH C JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH   I  NGF G AKT   GF  D           I  A V GGFYG  A E GG F    D                      QNSST T KV  T    Q     PK E L  W AYPG AM ES   K M   GNG  AP      G H  H  S A                     



560                  570                                      X                    X                                     
NmTbpB_M597                        c cccccccc                                A    A   DF    A DEEEEEEEEEEF                                                 A VVFGAKRQ                                                   S        Q                             NAPEG...........KQEK           ...                          

NmTbpB_B16B6                       c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                                   S        Q                             NAPEG...........KQEK           LVQ                          

NgTbpB_FA19                        c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T                                      NE TK.N TVE  NGNS S           KLVK                          

NmTbpB_M978                        c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T                                      DK TE.K TVA  DGNS S           ....                          

NmTbpB_020                         c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q        SG    A S T        Q                             DK AQ.PSVSG  .ASA N            ...                          

NmTbpB_M1080                       c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T        Q                             DK TE.N TVA  NGNS S            L..                          

NmTbpB_P2396                       c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T        Q                             DK TK.N PVA  NGNS S            PVR                          

NmTbpB_MC58                        c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG      S T        Q                             DK TK.N TNA  ....NS            PVR                          

NmTbpB_120M                        c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG      S T        Q                             DK TK.N TNA  ....NS            P..                          

NmTbpB_931905                      c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG      S T        Q                             DK TK.N TNA  ....NS            PVR                          

NmTbpB_NG114/82                     c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q        SG    A S T        Q                             DN AQ.PSASG  AS.A N            ...                          

NmTbpB_H44/76                      c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q        SG    A S T        Q                             DR AQ.PSASG  T.SA N            ...                          

NmTbpB_G2136                       c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T                                      DK TK.N TDA  NGNS S           KP..                          

NgTbpB_WHO_P                       c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T                                      NG AGEN QTS  NGNS G           ELVK                          

NgTbpB_WHO_Y                       c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T        Q                             NG AK.N QAS  NENS G            LVQ                          

NgTbpB_WHO_W                       c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T                                      NG TK.N QTS  NGNS G           ELVQ                          

NgTbpB_WHO_M                       c cccccccc                                B    B   KG    B KddddddddddG                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T        Q                             NG TK.N QAS  NGNS G            LVK                          

NgTbpB_WHO_U                       c cccccccc                                C    C   JH    C JIIIIIIIIIIH                                                 A VVFGAKRQ                                Q    A   SG    A S T        Q                             NG TK.N QAS  NGNS G            LVK                          

 



                                                             jjjjkiiii                                                                      NmLbpA_MC58 X        X         X         X         X         X         X         X
NmLbpA_MC58 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    A A DEEEEEEEF DEF DEEF   A  DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   T     I    A     S  A             MNKK G P         T   A    AGG TP                                      

NmLbpA_DE8555 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   S     I    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AS                                      

NmLbpA_WUE2121 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   S     I    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AS                                      

NmLbpA_M1080 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        VN   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         T   S    PET TP                                      

NmLbpA_P2396 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        VN   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         T   S    PET TP                                      

NmLbpA_312901 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AQ   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         T   A    AGG AP                                      

NmLbpA_NCTC8249 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AQ   A  D   T     V    A     S  A             MNRR T P         T   A    AGV AP                                      

NmLbpA_NGH36 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         A   S    PET TP                                      

NmLbpA_931905 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AQ   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         T   A    AGA AP                                      

NmLbpA_139M 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         T   A    AGA AP                                      

NmLbpA_EG011 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AN   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         T   S    PET AP                                      

NmLbpA_88/03415 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         A   S    PET AP                                      

NmLbpA_020 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             .NRK T P         A   S    PET TP                                      

NmLbpA_H44/76 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AN          T     V    A     S  V             MNKK S P         T   S    SET....                                     

NmLbpA_M0579 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   T     V    A     S  A             MNKK G Q         T   A    AGA AP                                      

NmLbpA_G2136 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   T     V          T  V             .... G Q         T   A    AGG TP               T                      

NmLbpA_NM2811 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AN   A  D   T     V    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AP                                      

NmLbpA_510612 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AN   A  D   T     V    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AP                                      

NmLbpA_WUE2594 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AN   A  D   T     V    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AP                                      

NmLbpA_M01-240013    1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             MNRK T P         A   S    PET TP                                      

NmLbpA_D8 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AN   A  D   S     I    A     S  A             .... G Q         A   S    PET AS                                      

NmLbpA_Z2491 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AN   A  D   S     I    A     S  A             MNKK G S         A   S    PET AS                                      

NmLbpA_alpha704 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A        A             MNKK G Q         A   S    PET TP                     L                

NmLbpA_8013 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AQ   A  D   T     V    A     S  A             MNKK G Q         T   A    AGG TP                                      

NmLbpA_120M 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AQ   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         T   A    AGG AP                                      

NmLbpA_860800 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         T   A    AGG TP                                      

NmLbpA_F1576 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         A   S    PET TP                                      

NmLbpA_M597 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             .NRR T P         A   S    PET AP                                      

NmLbpA_MA-5756 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AP                                      

NmLbpA_B16B6 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             MNKK G Q         A   S    PET AP                                      

NmLbpA_M978 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             .... G Q         A   S    PET AP                                      

NmLbpA_DNM2 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   T     V    A     S  A             MNKK G Q         A   S    PET AP                                      

NmLbpA_CU385 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   T     I    A     S  A             MNKK G P         T   A    AGG TP                                      

NmLbpA_NG144/82 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   T     I    A     S  A             .... G P         T   A    AGG TP                                      

NgLbpA_FA19 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   S     V    A     S  A             MNKK G P         T   A    AGA AL                                      

NgLbpA_WHO_M 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   S     V    A     S  A             MNKK G P         T   A    AGA AL                                      

NgLbpA_WHO_P 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   S     V    A     S  A             MNKK G P         T   A    AGA AL                                      

NgLbpA_WHO_U 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   S     V    A     S  A             MNKK G P         T   A    AGA AL                                      

NgLbpA_WHO_Y 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   S     V    A     S  A             MNKK G P         T   A    AGA AL                                      

NgLbpA_NCTC13798     1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   S     V    A     S  A             MNKK G P         T   A    AGA AL                                      

NgLbpA_GCGS110 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               I        AQ   A  D   S     V    A     S  A             MNKK G P         T   A    AGA AL                                      

NgLbpA_WHO_O 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   S     V    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AL                                      

NgLbpA_MS11 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   S     V    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AL                                      

NgLbpA_WHO_G 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    B B KdddddddG KdG KddG   B  Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddd    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   S     V    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AL                                      

NgLbpA_WHO_N 1     c c ccccccc c ccc cc         ccc ccccc cccc ccccc cc ccccccccccccc    C C JIIIIIIIH JIH JIIH   C  JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII    H F LTLTALA A AFP YA         AAQ QSLKE TVRA KVGRR KE TGLGKIVKTSETL               V        AN   A  D   S     V    A     S  A             MNRR T P         A   S    PET AL                                      




iii    lll       jk            jk  jklll jjjk  jk                                                      TT          TT                       NmLbpA_MC58          X         X         X         X         X         X         X
NmLbpA_MC58 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEENKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_DE8555 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_WUE2121 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_M1080 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_P2396 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_312901 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_NCTC8249     71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_NGH36 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_931905 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_139M 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_EG011 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_88/03415     67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_020 70 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_H44/76 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_M0579 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_G2136 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_NM2811 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_510612 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_WUE2594 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_M01-240013   71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_D8 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_Z2491 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_alpha704     71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_8013 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_120M 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_860800 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_F1576 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_M597 70 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_MA-5756 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_B16B6 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_M978 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_DNM2 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_CU385 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NmLbpA_NG144/82     67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_FA19 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_WHO_M 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_WHO_P 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_WHO_U 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_WHO_Y 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_NCTC13798    71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_GCGS110 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_WHO_O 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_MS11 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_WHO_G 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
NgLbpA_WHO_N 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIINKEQVLGIRDLTRYDPGVAVVEQGNGASGGYSIRGVDKNRVAVSVDGVAQIQAFTVQGSLSGYGGRGGSG
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Supplementary Figure 3. Sequence alignment of LbpAs.



      lll  jjjjk    iiii       jjjk    lll       jk jjjjjjk    jjjjjjj                                             TT                       NmLbpA_MC58          X         X         X         X         X         X         X
NmLbpA_MC58 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_DE8555 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_WUE2121     141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_M1080 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_P2396 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_312901 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_NCTC8249    141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_NGH36 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_931905 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_139M 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_EG011 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_88/03415    137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_020 140 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_H44/76 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_M0579 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_G2136 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_NM2811 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_510612 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_WUE2594     141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_M01-240013  141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_D8 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_Z2491 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_alpha704    141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_8013 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_120M 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_860800 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_F1576 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_M597 140 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_MA-5756     141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_B16B6 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_M978 137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_DNM2 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_CU385 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NmLbpA_NG144/82    137 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NgLbpA_FA19 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NgLbpA_WHO_M 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 R                    

NgLbpA_WHO_P 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 R                    

NgLbpA_WHO_U 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 R                    

NgLbpA_WHO_Y 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 R                    

NgLbpA_NCTC13798   141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 R                    

NgLbpA_GCGS110     141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 R                    

NgLbpA_WHO_O 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 R                    

NgLbpA_MS11 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 W                    

NgLbpA_WHO_G 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 R                    

NgLbpA_WHO_N 141 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIAINEIEYENISTVEIDKGAGSSDHGSGALGGAVAFRTKEAADLISDGKS GIQAKTAYGSKNRQFMKSLG                                                 R                    




jjjk   jjjjjjjjjjjk                         jjjjk                                                                                           NmLbpA_MC58          X         X         X         X         X          X         
NmLbpA_MC58 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEF DEEEEEEEEEF   A    DEEEEEEF  DEEEAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F  V        V                                 E   D           KRK .REP  S    RES    

NmLbpA_DE8555 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D         F  V        V                                 A   N        H  QSKDKTGQ  S    RES    

NmLbpA_WUE2121     211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D         F  V        V                                 A   N        H  QSKDKTGQ  S    RES    

NmLbpA_M1080 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D    N    F LV   N    V                                 A   N        H  QS. KTGQ        TL    

NmLbpA_P2396 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D    N    F LV   N    V                                 A   N        H  QS. KTGQ        TL    

NmLbpA_312901 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD         F  V        V                                 A   N           QSQDKTGQ  S    RES    

NmLbpA_NCTC8249    211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD         F LV   N    V                                 A   N           QSKDKTGQ        TL    

NmLbpA_NGH36 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D         F LV   N    V                                 A   N        H  QSQDKTGQ        TL    

NmLbpA_931905 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D         F LV   N    V                                 A   N        H  QSQDKTGQ        TL    

NmLbpA_139M 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D         F LV   N    V                                 A   N        H  QSQDKTGQ        TL    

NmLbpA_EG011 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D         F LV   N    V                                 A   N        H  QSKDKPGQ        TL    

NmLbpA_88/03415    207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D         F LV   N    V                                 A   N        H  QSQDKTGQ        TL    

NmLbpA_020 210 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q  D         F LV   N    V                                 A   N        H  QSQDKTGQ        TL    

NmLbpA_H44/76 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA   S    A                                 E   D           QKQ KKAE        EL    

NmLbpA_M0579 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                            S    Y LA   S    V                                 E   D      L HG KKP EEGE        EP    

NmLbpA_G2136 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA   S    V                                 E   D           QKQ KKAE        EP    

NmLbpA_NM2811 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA        V                                 A   D           QKQ KKAE       RES    

NmLbpA_510612 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA        V                                 A   D           QKQ KKAE       RES    

NmLbpA_WUE2594     211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA        V                                 A   D           QKQ KKAE       RES    

NmLbpA_M01-240013  211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA        V                                 E   D           QKQ KKAE       REP    

NmLbpA_D8 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA        V                                 E   D           QNP KKAE       REP    

NmLbpA_Z2491 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA        V                                 E   D           QKQ KKAE       REP    

NmLbpA_alpha704    211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD         F LV   S    V                                 A   N           KREK.TEP        EP    

NmLbpA_8013 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q Y     S    Y LA   S    V                                 A   N         G KNP ERGE        EP    

NmLbpA_120M 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA   S    V                                 E   D           LSP KKAE        EL    

NmLbpA_860800 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    N    Y LA   S    A                                 A   N           QNP KKAE        EL    

NmLbpA_F1576 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q Y     S    Y LA   S    V                                 A   N         G KNP ERGE        EL    

NmLbpA_M597 210 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      H                    Q Y     S    Y LA   S    V                                 A   N         G KKP EGGE        EL    

NmLbpA_MA-5756     211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      H                    Q Y     S    Y LA   S    V                                 A   N         G KKP EGGE        EL    

NmLbpA_B16B6 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      H                    Q Y     S    Y LA   S    V                                 A   N         G KKP EGGE        EL    

NmLbpA_M978 207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      H                    Q Y     S    Y LA   S    V                                 A   N         G KKP EGGE        EL    

NmLbpA_DNM2 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      H                    Q Y     S    Y LA   S    V                                 A   N         G KKP EGGE        EL    

NmLbpA_CU385 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F  V        V                                 E   D           KRK .REP  S    RES    

NmLbpA_NG144/82    207 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F  V        V                                 E   D           KRK .REP  S    RES    

NgLbpA_FA19 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_WHO_M 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_WHO_P 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_WHO_U 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_WHO_Y 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_NCTC13798   211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_GCGS110     211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_WHO_O 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_MS11 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_WHO_G 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cdddddddddddddddddddddddddddddddG KdG KdddddddddG   B    KddddddG  KdddAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    

NgLbpA_WHO_N 211 cccccccccccccccccccccc ccccccccc ccc cccccc c  c         c  ccc   cc cIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIH JIIIIIIIIIH   C    JIIIIIIH  JIIIAGFSKDGWEGLLIRTERQGRET PHGDIADGV YGI RLDAFR T  I         F  EGE   KP A                      R                    Q YD    T    F LV   N    V                                 E   D           KRK .TEP        TL    




η3 β7 α2 β8 η4 β9 β10 β11 

β12 β13 

EIEYE motif



       iiii               jjjjk                             jjjjjjjjjj                     TT                       TTT   TT                NmLbpA_MC58 X         X         X         X         X         X         X         
NmLbpA_MC58 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cEEEF A DEF DEEEEF DF  DEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y K   N      K  IE           Q                                    

NmLbpA_DE8555 281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQP SA      R   AR                           L     N N  KN      E  KK           M              S                     

NmLbpA_WUE2121     281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQP SA      R   AR                           L     N N  KN      E  KK           M              S                     

NmLbpA_M1080 276 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QN P SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE  K        M                                    

NmLbpA_P2396 276 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N              QP SA      R   AR       A                   L     Y I   N      K  IEKK         M                                    

NmLbpA_312901 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   VR       A                   L     Y K   N      K  IE           Q                                    

NmLbpA_NCTC8249    281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N             NQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IEK          M                                    

NmLbpA_NGH36 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N             NQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IEK          M                                    

NmLbpA_931905 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N             NQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IEK          M                                    

NmLbpA_139M 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N             NQP SA      R   AR       A                   V     Y I   R      K  IEK          M                                    

NmLbpA_EG011 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N             NQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IEK          M                                    

NmLbpA_88/03415    277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N             NQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IEK          M                                    

NmLbpA_020 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N             NQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IEK          M                                    

NmLbpA_H44/76 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQ  SA      R   AR       A                   L     N N  KN      E  KK   S       M                                    

NmLbpA_M0579 281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                      Q  N           AR                           L     N N  KN      E  RSKG A  S    M Q            S                     

NmLbpA_G2136 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQP SA      R   AR                           L     N N  KN      E  KK           M              S                     

NmLbpA_NM2811 281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQP SA      R   AR       A                   L     N N  KN      E  KK           M                                    

NmLbpA_510612 281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQP SA      R   AR       A                   L     N N  KN      E  KK           M                                    

NmLbpA_WUE2594     281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQP SA      R   AR       A                   L     N N  KN      E  KK           M                                    

NmLbpA_M01-240013  281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQP SA      R   AR       A                   L     N N  KN      E  KK           M                                    

NmLbpA_D8 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQP SA      R   AH                           L     N N  KN      E  KK           M              S                     

NmLbpA_Z2491 281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                    NNQP NA      R   AR                           L     N N  KN      E  KK           M              S                     

NmLbpA_alpha704    280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QN P SA      R   AR       A                   L     Y K   N      K  VE  K        Q                                    

NmLbpA_8013 281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            NNQP SA      R   AR       A                   L     N N   N      E  KK           M                                    

NmLbpA_120M 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                      Q  N       R   AR       A                   L     N N  KN      E  RSKG A  S    M                                    

NmLbpA_860800 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L                     NQP SA      R   AR       A                   L     N N  KN      K  IEK          M                                    

NmLbpA_F1576 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A V       N            NNQP SA      R   AR       A                   L     N N   N      E  KK           M                                    

NmLbpA_M597 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A V       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     N N   N      K  IE           M                                    

NmLbpA_MA-5756     281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A V       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     N N   N      K  IE           M                                    

NmLbpA_B16B6 281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A V       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     N N   N      K  IE           M                                    

NmLbpA_M978 277 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A V       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     N N   N      K  IE           M                                    

NmLbpA_DNM2 281 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A V       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     N N   N      K  IE           M                                    

NmLbpA_CU385 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y K   N      K  IE           Q                                    

NmLbpA_NG144/82    276 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y K   N      K  IE           Q                                    

NgLbpA_FA19 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_WHO_M 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_WHO_P 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_WHO_U 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_WHO_Y 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_NCTC13798   280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_GCGS110     280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_WHO_O 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_MS11 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_WHO_G 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cdddG B KdG KddddG KG  KdddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    

NgLbpA_WHO_N 280 c cc c cc  cccccc cc      c  cccc c ccc  ccccccc ccccccccccccccccccc cIIIH C JIH JIIIIH JH  JIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIK AG G YL  QLNRWV ER      L  EEEA V EAQ  HENLSAQ YTGGGRILPDPMDYRSGSW A L       N            QNQP SA      R   AR       A                   L     Y I   R      K  IE           Q                                    




jjjjk     jjjjjjjjjjjjjjjk         iiiiiiiiiii                    jjk                                                         TT           TNmLbpA_MC58 X         X         X         X         X         X         X         
NmLbpA_MC58 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEFKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NmLbpA_DE8555 351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                                   D                       KGD                                      SK  S        N        R         

NmLbpA_WUE2121     351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                                   D                       KGD                                      SK  S        N        R         

NmLbpA_M1080 346 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NmLbpA_P2396 346 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       D                              

NmLbpA_312901 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NmLbpA_NCTC8249    351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       D                              

NmLbpA_NGH36 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       D                              

NmLbpA_931905 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       D                              

NmLbpA_139M 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       D                              

NmLbpA_EG011 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       D                              

NmLbpA_88/03415    347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       D                              

NmLbpA_020 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       D                              

NmLbpA_H44/76 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A    D       D        V      KGD                                       T  S                           

NmLbpA_M0579 351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                                   D                V                                               SK  S        N               DKN

NmLbpA_G2136 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW                                         A                     V      KGD       S                               K  SN       N                  

NmLbpA_NM2811 351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A                     V      KGD                                       K  SN       N                  

NmLbpA_510612 351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A                     V      KGD                                       K  SN       N                  

NmLbpA_WUE2594     351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A                     V      KGD                                       K  SN       N                  

NmLbpA_M01-240013  351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A    D       D               KGD                                       K  S                 R         

NmLbpA_D8 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A    D                       KGD                                       K  S        N        R         

NmLbpA_Z2491 351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A                     V      KGD                                       K  SN       N                  

NmLbpA_alpha704    350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A    D                V      KGD                                       K  S        K                  

NmLbpA_8013 351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   R        D        V      KGD                                       N   N                          

NmLbpA_120M 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   R                 V      KGD                                       N   N       N                  

NmLbpA_860800 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       K                              

NmLbpA_F1576 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                                                    V      KGD                                      SK  SN       N                  

NmLbpA_M597 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       K                              

NmLbpA_MA-5756     351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       K                              

NmLbpA_B16B6 351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       K                              

NmLbpA_M978 347 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       K                              

NmLbpA_DNM2 351 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       K                              

NmLbpA_CU385 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NmLbpA_NG144/82    346 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_FA19 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_WHO_M 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_WHO_P 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_WHO_U 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_WHO_Y 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_NCTC13798   350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_GCGS110     350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_WHO_O 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_MS11 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_WHO_G 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   ddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddGKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              

NgLbpA_WHO_N 350 ccccccc cccccccccccccccccccccccccccccc  cc  ccccccc cccccccc cccccc   IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIHKLGYRFG RHYVGGVFEDTKQRYDIRDMTEKQYYGTDE  KF  KSGVYDG DFRDGLYF PNIEEW          G                              A   RD       D        V      KGD                                       E                              
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  jk        jjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjk          jjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjk   .T      TTT                                                          TNmLbpA_MC58  X         X         X         X         X         X         X        
NmLbpA_MC58 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KN                                 A                                 

NmLbpA_DE8555 421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 A                                 

NmLbpA_WUE2121     421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 A                                 

NmLbpA_M1080 416    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_P2396 416    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         V       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_312901 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_NCTC8249    421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 A                                 

NmLbpA_NGH36 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_931905 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_139M 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_EG011 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_88/03415    417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_020 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_H44/76 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 A                                 

NmLbpA_M0579 421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                                       A                        KKD                                AK                S                

NmLbpA_G2136 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 K                                 

NmLbpA_NM2811 421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 A                                 

NmLbpA_510612 421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 A                                 

NmLbpA_WUE2594     421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 A                                 

NmLbpA_M01-240013  421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 A                                 

NmLbpA_D8 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 K                                 

NmLbpA_Z2491 421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 A                                 

NmLbpA_alpha704    420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 K                                 

NmLbpA_8013 421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 K                                 

NmLbpA_120M 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .TN                                 A                                 

NmLbpA_860800 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    IR                             E         A       G                .QK                                 K                                 

NmLbpA_F1576 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KK                                 A                                 

NmLbpA_M597 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    IR                             E         A       G                .QK                                 K                                 

NmLbpA_MA-5756     421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    IR                             E         A       G                .QK                                 K                                 

NmLbpA_B16B6 421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    IR                             E         A       G                .QK                                 K                                 

NmLbpA_M978 417    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    IR                             E         A       G                .QK                                 K                                 

NmLbpA_DNM2 421    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    IR                             E         A       G                .QK                                 K                                 

NmLbpA_CU385 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KN                                 A                                 

NmLbpA_NG144/82    416    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VR                             E         A       G                .KN                                 A                                 

NgLbpA_FA19 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_WHO_M 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_WHO_P 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_WHO_U 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_WHO_Y 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_NCTC13798   420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_GCGS110     420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_WHO_O 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_MS11 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_WHO_G 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   KdddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddddddddddddddddddddddddd   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

NgLbpA_WHO_N 420    c  ccccccccccccccccccccccccccccc  cccccccc ccccccc cccccccccccccccc   JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII   L  GIGLKYSRTKFIDEHHRRRRMGLLYRYEN  YSDNWADK VLSFDKQ VATDNNTLKLNCAVYP    VK                             E         A       G                .KN                                 K                                 

1


               jjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjjk      jjjjjk  jjjjjjjjjjjjjjjjkT        TT TT                          TT                            NmLbpA_MC58  X         X         X         X         X         X         X        
NmLbpA_MC58 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEE VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NmLbpA_DE8555 490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NmLbpA_WUE2121     490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NmLbpA_M1080 485  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_P2396 485  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNA    S                            S                         I          S                                                        K            

NmLbpA_312901 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_NCTC8249    490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_NGH36 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_931905 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_139M 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_EG011 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_88/03415    486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_020 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_H44/76 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNA                                                           V          S   A                            L                       K            

NmLbpA_M0579 491  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_G2136 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                                                      I                                           L                       N            

NmLbpA_NM2811 490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_510612 490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_WUE2594     490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_M01-240013  490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_D8 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NmLbpA_Z2491 490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NmLbpA_alpha704    489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA                                S                         V              A                                                    K            

NmLbpA_8013 490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NmLbpA_120M 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_860800 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_F1576 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_M597 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_MA-5756     490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_B16B6 490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_M978 486  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_DNM2 490  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   N            

NmLbpA_CU385 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NmLbpA_NG144/82    485  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_FA19 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         V                                                                   K            

NgLbpA_WHO_M 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_WHO_P 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_WHO_U 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_WHO_Y 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_NCTC13798   489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_GCGS110     489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_WHO_O 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_MS11 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_WHO_G 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddd VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            

NgLbpA_WHO_N 489  ccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccc c ccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIII VDK CRASADKPYSYDSSDRFHYREQHNVLNA FEKSLKNKWTKHHLTLGFGYDAS A SRPEQLSHNAA   S                            S                         I                                                                   K            
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                         jjjk               jjjjjjjjjjjjjjjjjk   jjjjj                                      TT                              NmLbpA_MC58  X          X         X         X         X         X         X       
NmLbpA_MC58 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc EEEEF DF A     DEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DENNQ   L                                                   

NmLbpA_DE8555 560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG Y     D         V                                           L     H  E TDDGK   R                                                   

NmLbpA_WUE2121     560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG Y     D         V                                           L     H  E TDDGK   R                                                   

NmLbpA_M1080 555 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG       D         I                                           L     S  F.DEKNQ   L                                                   

NmLbpA_P2396 555 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG       D         V                                           L     S  F.DDKNQ   L                                                   

NmLbpA_312901 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S        D         V                                           L     Y DY..TDKG   L                                                   

NmLbpA_NCTC8249    560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG Y     D         V                                           L     H  E TADDK   R                                                   

NmLbpA_NGH36 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG Y     D         V                                           L     H  E TADDK   R                                                   

NmLbpA_931905 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NmLbpA_139M 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NmLbpA_EG011 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NmLbpA_88/03415    556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NmLbpA_020 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NmLbpA_H44/76 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S  Y               V                                           L     F .D ADDGKY  L                                                   

NmLbpA_M0579 561 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NmLbpA_G2136 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NmLbpA_NM2811 560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG Y     D         V                                           L     H  E TADDK   R                                                   

NmLbpA_510612 560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG Y     D         V                                           L     H  E TADDK   R                                                   

NmLbpA_WUE2594     560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG Y     D         V                                           L     H  E TADDK   R                                                   

NmLbpA_M01-240013  560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DDNNQ   R                                                   

NmLbpA_D8 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DDNNQ   R                                                   

NmLbpA_Z2491 560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DDNNQ   L                                                   

NmLbpA_alpha704    559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG Y     D         V                                           L     H  E TDDGK   R                                                   

NmLbpA_8013 560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG Y     D         V                                           L     H  E TDDGK   R                                                   

NmLbpA_120M 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S  Y     D         V                                           L     Y D. T.DKG   L                                                   

NmLbpA_860800 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S  Y     D         V                                           L     Y D. T.DKG   L                                                   

NmLbpA_F1576 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S  Y     D         V                                           L     Y D. T.DKG   L                                                   

NmLbpA_M597 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S  Y     D         V                                           L     Y D. T.DKG   L                                                   

NmLbpA_MA-5756     560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S  Y     D         V                                           L     Y D. T.DKE   L                                                   

NmLbpA_B16B6 560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S  Y     D         V                                           L     Y D. T.DKG   L                                                   

NmLbpA_M978 556 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S  Y     D         V                                           L     Y D. T.DKG   L                                                   

NmLbpA_DNM2 560 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       S  Y     D         V                                                 Y D. T.DKG   L                                                  S

NmLbpA_CU385 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DENNQ   L                                                   

NmLbpA_NG144/82    555 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DENNQ   L                                                   

NgLbpA_FA19 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_WHO_M 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_WHO_P 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_WHO_U 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_WHO_Y 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_NCTC13798   559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_GCGS110     559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_WHO_O 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_MS11 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_WHO_G 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc ddddG KG B     KdG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   

NgLbpA_WHO_N 559 ccccc           cc cccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc IIIIH JH C     JIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIARISE           KY LGKPEV EGSVCGYIETLRSRKCVPRKINGSNIHISLNDRFSIGKYFDFS       TG F     D         V                                           L     S  . DEKNQ   R                                                   
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jjjjjjjjjjk        jjjjjjjjk jjk     jjjjjjjjjjk    iiiii                          TT                                              TT       NmLbpA_MC58   X         X         X         X         X         X         X       
NmLbpA_MC58 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       L   N  F V                              

NmLbpA_DE8555 630 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         VD       V   N  F V                                    Q                                                               

NmLbpA_WUE2121     630 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         VD       V   N  F V                                    Q                                                               

NmLbpA_M1080 624 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F V                              

NmLbpA_P2396 624 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_312901 624 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_NCTC8249    630 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_NGH36 626 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F V                              

NmLbpA_931905 625 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_139M 625 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_EG011 625 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_88/03415    625 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_020 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_H44/76 625 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S          D       V   S    L                                    Q              T               L                                

NmLbpA_M0579 630 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_G2136 625 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_NM2811 630 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_510612 630 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_WUE2594     630 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_M01-240013  629 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ                     V        V   S  F L                                    Q    R          N                                               

NmLbpA_D8 625 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         VD       V   N  F V                                    Q                                                               

NmLbpA_Z2491 629 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         VD       V   N  F V                                    Q                                                               

NmLbpA_alpha704    629 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         V        V   N  F V                                    Q               N                                               

NmLbpA_8013 630 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         VD       V   N  F V                                    Q                                                               

NmLbpA_120M 624 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_860800 624 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         VD       V   N  F L                                    Q                                                               

NmLbpA_F1576 624 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F V                              

NmLbpA_M597 627 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_MA-5756     628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_B16B6 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_M978 624 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_DNM2 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       V   N  F L                              

NmLbpA_CU385 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       L   N  F V                              

NmLbpA_NG144/82    624 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         VD       L   N  F V                              

NgLbpA_FA19 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         AD       V   N  F V                              

NgLbpA_WHO_M 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         AD       V   N  F V                              

NgLbpA_WHO_P 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         AD       V   N  F V                              

NgLbpA_WHO_U 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         AD       V   N  F V                              

NgLbpA_WHO_Y 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         AD       V   N  F V                              

NgLbpA_NCTC13798   628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         AD       V   N  F V                              

NgLbpA_GCGS110     628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         AD       V   N  F V                              

NgLbpA_WHO_O 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ      K    S         AD       V   N  F V                              

NgLbpA_MS11 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         AD       V   N  F V                                    Q                                                               

NgLbpA_WHO_G 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         AD       V   N  F V                                    Q                                                               

NgLbpA_WHO_N 628 cccccc cccc ccccccccc  ccccccc ccc cc c ccccccccccccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIGGRYDR NFTT EELVRSGRY  RSWNSGI FKP RH S SYRASSGFRTPSFQELFGIDIYHDYPKGWQ           S         AD       V   N  F V                                    Q                                                               




β24 β25 

β26 β27 β28 β29 α5 



       jjjjjjjjjjk    jjjjjjjjjjjjjjjjjjk   jk        jk    jjjjjjjjjj                                                                      NmLbpA_MC58        X         X         X         X         X         X         X       
NmLbpA_MC58        698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEF DEF DEEEEEEEEEEEEEEEERP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_DE8555      700 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_WUE2121     700 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_M1080       694 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  V                                          K   S                                                              H     D T R                 

NmLbpA_P2396       694 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                              S                                                              H  Q  D T R                 

NmLbpA_312901      694 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_NCTC8249    700 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                              QA                                                             H  Q  N   Q                 

NmLbpA_NGH36       696 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_931905      695 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_139M        695 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_EG011       695 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_88/03415    695 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_020         698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_H44/76      695 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   R                 

NmLbpA_M0579       700 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_G2136       695 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_NM2811      700 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NmLbpA_510612      700 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NmLbpA_WUE2594     700 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NmLbpA_M01-240013  699 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   S                                                              Q     D T R                 

NmLbpA_D8          695 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_Z2491       699 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                              S                                                              H  Q  D T R                 

NmLbpA_alpha704    699 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   S                                                              Q     D T R                 

NmLbpA_8013        700 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   S                                                              Q     D T R                 

NmLbpA_120M        694 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   S                                                              H     D T R                 

NmLbpA_860800      694 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                              SA                                                             H  Q  D   R                 

NmLbpA_F1576       694 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   S                                                              Q     D T R                 

NmLbpA_M597        697 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_MA-5756     698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_B16B6       698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_M978        694 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_DNM2        698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_CU385       698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NmLbpA_NG144/82    694 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   QA                                                             H     N   Q                 

NgLbpA_FA19        698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_WHO_M       698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_WHO_P       698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_WHO_U       698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_WHO_Y       698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_NCTC13798   698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_GCGS110     698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_WHO_O       698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_MS11        698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_WHO_G       698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddG KdG KddddddddddddddddRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 

NgLbpA_WHO_N       698 cc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cc cc   c cccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIH JIH JIIIIIIIIIIIIIIIIRP LKSEKAANREIGLQWKGDFGFLEISSFRNRYTDMIAVAD KT LP   G LTEIDIRDYYNAQNMSL  A                                          K   SA                                                             Q     D   R                 




jjjjjjjjk             jjjjjjjjjjjjjjjk                 jjk  jjjk     j                                                 TT              TT   NmLbpA_MC58        X         X         X         X         X         X         X       
NmLbpA_MC58        768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_DE8555      770 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_WUE2121     770 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_M1080       764 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_P2396       764 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_312901      764 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_NCTC8249    770 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_NGH36       766 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_931905      765 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          D                             

NmLbpA_139M        765 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_EG011       765 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_88/03415    765 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          D                             

NmLbpA_020         768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_H44/76      765 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                                                                              D          G                  

NmLbpA_M0579       770 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_G2136       765 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          D                             

NmLbpA_NM2811      770 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V                                     V                                 H                        G                             

NmLbpA_510612      770 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V                                     V                                 H                        G                             

NmLbpA_WUE2594     770 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V                                     V                                 H                        G                             

NmLbpA_M01-240013  769 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_D8          765 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V                                     V                                 H                        G                             

NmLbpA_Z2491       769 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          D                             

NmLbpA_alpha704    769 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_8013        770 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_120M        764 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_860800      764 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_F1576       764 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_M597        767 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_MA-5756     768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_B16B6       768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_M978        764 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_DNM2        768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_CU385       768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          M G                                   V                                                          G                             

NmLbpA_NG144/82    764 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  V          V G                                   V                                                          G                             

NgLbpA_FA19        768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_WHO_M       768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_WHO_P       768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_WHO_U       768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_WHO_Y       768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_NCTC13798   768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_GCGS110     768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_WHO_O       768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_MS11        768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_WHO_G       768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             

NgLbpA_WHO_N       768 cc cccccccccc c cccccccccccccccccccccccc cccccccccc ccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIQG NILGKIDWNG Y KLPEGLYTTLAYNRIKPKSVSNRP LSLRSYALDA QPSRYVLGFGYDQPEGKW  I          V G                                   V                                                          D                             




β30 β31 β32 β33 β34 

β35 β36 β37 



jjjjjjjjk                          jjjjjjjjjjk    jjjjjjjk         iii                                               TT                     NmLbpA_MC58        X         X         X         X         X         X         X       
NmLbpA_MC58        838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_DE8555      840 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_WUE2121     840 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_M1080       834 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_P2396       834 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_312901      834 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_NCTC8249    840 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_NGH36       836 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_931905      835 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_139M        835 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_EG011       835 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_88/03415    835 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_020         838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_H44/76      835 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_M0579       840 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_G2136       835 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_NM2811      840 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                                                             A                          G              

NmLbpA_510612      840 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                                                             A                          G              

NmLbpA_WUE2594     840 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                                                             A                          G              

NmLbpA_M01-240013  839 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_D8          835 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NmLbpA_Z2491       839 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_alpha704    839 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          A                                         

NmLbpA_8013        840 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_120M        834 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_860800      834 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_F1576       834 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_M597        837 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_MA-5756     838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_B16B6       838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_M978        834 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_DNM2        838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_CU385       838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NmLbpA_NG144/82    834 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                             K AS   S                  A                                          T                                         

NgLbpA_FA19        838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_WHO_M       838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_WHO_P       838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_WHO_U       838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_WHO_Y       838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_NCTC13798   838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_GCGS110     838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_WHO_O       838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_MS11        838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_WHO_G       838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 

NgLbpA_WHO_N       838 cccccccccccccccccccccccccccc  c  ccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIGANIMLTYSKGKNPDELAYLAGDQKRYS  R  SSW TADVSAYLNLKKRLTLRA IYNIGNYRYVTWES                               VT                      A                                          AG      K                                 




illl                      jjjjjjjjk                                        TT            TT                                                 NmLbpA_MC58        X         X         X         X                                     
NmLbpA_MC58        908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_DE8555      910 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_WUE2121     910 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_M1080       904 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_P2396       904 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_312901      904 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_NCTC8249    910 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_NGH36       906 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_931905      905 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_139M        905 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_EG011       905 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_88/03415    905 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_020         908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_H44/76      905 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_M0579       910 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_G2136       905 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_NM2811      910 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                                                      ALEMKF                                        G                                                               

NmLbpA_510612      910 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                                                      ALEMKF                                        G                                                               

NmLbpA_WUE2594     910 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                                                      ALEMKF                                        G                                                               

NmLbpA_M01-240013  909 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_D8          905 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_Z2491       909 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_alpha704    909 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_8013        910 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_120M        904 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_860800      904 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_F1576       904 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_M597        907 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_MA-5756     908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_B16B6       908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                                                                                             ......                                  

NmLbpA_M978        904 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_DNM2        908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_CU385       908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NmLbpA_NG144/82    904 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_FA19        908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_WHO_M       908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_WHO_P       908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_WHO_U       908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_WHO_Y       908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_NCTC13798   908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_GCGS110     908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_WHO_O       908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_MS11        908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_WHO_G       908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        dddddddddddddddddddddddddddddddddddG                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  

NgLbpA_WHO_N       908 cccccc ccccccccccccccccccccccc                                        IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH                                  LRQTAE TANRHGGDSNYGRYAAPGRNFSL                                              S                       ALEMKF                                  
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                                                                                                                                            NmLbpB_MC58    X        X         X         X             X         X         X      
NmLbpB_MC58 1 MCKPNYGGIVLLPLLLASCIGGNFGVQPVVESTPTAY....PVTFKSKDVPTPPPAGSSVETTPV..NRP

NmLbpB_120M 1 ...............................ITPTAPTPSDSKPSKPEDVPTPPPAGPSIETTPV..NQP

NmLbpB_M597 1 ...............................ITPTAY....PVTFKSKDVPTPPPAKPSIEITPV..NRP

NmLbpB_020 1 ...............................ITPTAY....PVTFKSKDVPTSPPAGPSVETTPV..NRP

NmLbpB_P2396 1 ...............................ITPTAY....PVTFKSKDVPTPPPAGPSIETTPV..NQP

NmLbpB_H44/76 1 MCKPNYGGIVLLPLLLASCIGGNFGVQPVVESTPTAY....PVTFKSKDVPTPPPAKPSIETTPVPSTGP

NmLbpB_G2136 1 MCKPNYGGIVLLPLLLASCIGGNFGVQPVVESTPTAY....PVTFKSKDVPTSPPAKPSIETTPV..NQP

NmLbpB_M1080 1 ...............................ITPTAY....PVTFKSKDVPTSPPAGPSVETTPV..NRP

NmLbpB_931905 1 ...............................ITPTAY....PVTFKSKDVPTSPPAKPSIETTPV..NQP

NmLbpB_NG144/82    1 ...............................IPPTAY....PVTFKSKDVPTPPPAGSSVETTPV..NRP

NmLbpB_D8 1 ...............................ITPTAY....PVTFKSKDVPTSPPAGSSVETTPV..NRP

NmLbpB_B16B6 1 MCKPNYGGIVLLPLLLASCIGGNFGVQPVVESTPTAY....PVTFKSKDVPTPPPAKPSIEITPV..NRP

NmLbpB_M978 1 ...............................ITPTAY....PVTFKSKDVPTPPPAKPSIEITPV..NRP

NgLbpB_WHO_W   ......................................................................

NgLbpB_FA19    ......................................................................

NgLbpB_WHO_M   ......................................................................

NgLbpB_WHO_P   ......................................................................

NgLbpB_WHO_U   ......................................................................

NgLbpB_WHO_Y   ......................................................................

   jjjk                        jk   lll jk        iiiiiiiiiii                                 TT                                            NmLbpB_MC58         X         X         X         X         X         X         X    
NmLbpB_MC58 65      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     DEF DEF A    DEF DF DEEEEEEF  DF DEEEF DF    A  DF  A  A  DF A DE     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I   H    H   K   I     T    A   K     R  DV V   AVGAA   P   I SYKQ   E  DK       PL  K     D  LKEQ DK  KK NE YS  R I  

NmLbpB_120M 38      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I        H   K   I     T    V   K     R  DV V   AVGAA   P   I FYNK   E  NKQ      LL  E     D  SEEQ GK  NE YK NP  K I  

NmLbpB_M597 34      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D N    SK    K   K   V     S                  A I   AVGAA   L   I TSDK   DF N        SF  G     Y  KKDQRQQ EDK RQPNPT S T  

NmLbpB_020 34      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK        K   I     S    L   K     R   V I   AVGAA   L   I FHRE   E  N      E SF  E     Y  KKDK QQ  DK HQ NPN E R  

NmLbpB_P2396 34      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D N    SK    K   K   V     S    L   K     R  EA I   AVGAA   L   I TSDK   DF N        SF  D     Y  KGNE QQ  SE HK NP  S T  

NmLbpB_H44/76     67      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS                    N    SK    K   K   V     S    L   K     R   V I   AVGAA   L  IF TSDKV  DF N        SF  G     Y  KKDK QW  DK HQ NPN E R  

NmLbpB_G2136 65      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N        N I  SK        K   I     T    A   K     R   V I   AVGAA   P   I AFDKN  E  D      Y PL  E     D  PKEQ DK  KE NG YPN T Y  

NmLbpB_M1080 34      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N        N I   K        K   I     T    A   K     R  DV V   AVGAA   P   I TFDKN  E  NR     Y PL  E     D  PQEQ DK  KE NE YP  K I  

NmLbpB_931905     34      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N        N I   K        K   I     T    A   K     R  DV V   AVGAA   P   I TFDKN  E  NR     Y PL  E     D  PQEQ DK  KE NE YP  K I  

NmLbpB_NG144/82   34      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I   H    H   K   I     T    A   K     R  DV V   AVGAA   P   I SYKQ   E  DK       PL  K     D  LKEQ DK  KK NE YS  R I  

NmLbpB_D8 34      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK        K   I     S        K         A I   AVGAA   L   T FHRE   V  D      Q SF  E     Y  KEDQRQQ  DK RQPNST S I  

NmLbpB_B16B6 65      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK    K       V     S    L   K     R  DV I   AVGAA   P   T FHRE   E  N        SFQ G     Y  KGNK QQ  SE HK DS  E R  

NmLbpB_M978 34      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK    K       V     S    L   K     R  DV I   AVGAA   P   T FHRE   E  N        SFQ G     Y  KGNK QQ  SE HK DS  E R  

NgLbpB_WHO_W 1      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK    K   K   V     S    L   K     R  DV I   .....   L   T FHRE   A  D        SF  G     Y  KGNK QQ  SE HK DS  E R  

NgLbpB_FA19 1      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK    K   K   V     S    L   K     R  DV I   .....   L   T FHRE   A  D        SF  G     Y  KGNK QQ  SE HK DS  E R  

NgLbpB_WHO_M 1      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK    K   K   V     S    L   K     R  DV I   .....   L   T FHRE   A  D        SF  G     Y  KGNK QQ  SE HK DS  E R  

NgLbpB_WHO_P 1      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK    K   K   V     S    L   K     R  DV I   .....   L   T FHRE   A  D        SF  G     Y  KGNK QQ  SE HK DS  E R  

NgLbpB_WHO_U 1      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     KdG KdG B    KdG KG KddddddG  KG KdddG KG    B  KG  B  B  KG B Kd     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK    K   K   V     S    L   K     R  DV I   .....   L   T FHRE   A  D        SF  G     Y  KGNK QQ  SE HK DS  E R  

NgLbpB_WHO_Y 1      ccc cc  c     c   c   cccc c   c c ccc c        c   c          cc     JIH JIH C    JIH JH JIIIIIIH  JH JIIIH JH    C  JH  C  C  JH C JI     MRL RR  A     G   P   QAEE L   E D LFL G        L   I          TS           N      D T I  SK    K   K   V     S    L   K     R  DV I   .....   L   T FHRE   A  D        SF  G     Y  KGNK QQ  SE HK DS  E R  

             jjjjjjjk      jk            jk  jjjjjjjk           jjjjjj                        TT       TT                                   NmLbpB_MC58         X           X         X         X         X         X         X  
NmLbpB_MC58 135       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cF DF DF   A DF DEEEEEF A    DEF DF  A DF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF A D      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y G  E  K      F      FTR        E TS  K F   F           R      SAGT     KK EE  ..Q Q  R       AEGKDN K K  DG E VN  S                      Q S 

NmLbpB_120M 108       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      FT  G            R FT  FG          H         T      N  K  NYN Q  R      QN KD.. TKQAPGG R  H                    RTE  Q S 

NmLbpB_M597 104       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE  N K      F      YTK G     IE TS  K FT  FG          H      SAGT      KK K  ..D K  D       N KD..   W  NH Q  Y                         Q S 

NmLbpB_020 104       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      YT  G     IE TS  K FT  FG          H      SAGT      N  K  ..G E  D      TK KD..   W  NH Q  Y                         K S 

NmLbpB_P2396     104       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      YTK G     IE TS  K FS  FG          H      SAGT      K  K  ..G K  D       N KD..   W  NH Q  N                         Q S 

NmLbpB_H44/76    137       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      YTK G     IE TS  K FS  FG          H      SAGT      N  K  ..G E  D       N TD..   W  NR Q  N                         Q S 

NmLbpB_G2136     135       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GD                  YTR G     IE NS  K  T   G          R      SAGT      LKDAV ..K EH R       F TD..   Q  GG QV H L                       K S 

NmLbpB_M1080     104       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y G  E  K      F      FTK G      E T   K F   F           H         T     TN DA  ..N R  R       G RYDN K K PDG E VN  S                 RTE  Q S 

NmLbpB_931905    104       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y G  E  K      F      FTK G      E T   K F   F           H         T     TN DA  ..N R  R       G RYDN K K PDG E VN  S                 RTE  Q S 

NmLbpB_NG144/82  104       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y G  E  K      F      FTR        E TS  K F   F           R      SAGT     KK EE  ..Q Q  R       AEGKDN K K  DG E VN  S                      Q S 

NmLbpB_D8 104       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE  N R      F      Y R       I  TS  K FS   G          R      SAG       KK E  ..S K  D     V GED...  KW  DY Q  N L                     M Q S 

NmLbpB_B16B6     135       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      Y K       I  TS  K FS   G          R      SAGT      K  K  ..D K  D     V GKD...  KW  DY Q  N L                       E F 

NmLbpB_M978 104       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      Y K       I  TS  K FS   G          R      SAGT      K  K  ..D K  D     V GKD...  KW  DY Q  N L                       E S 

NgLbpB_WHO_W 66       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      YTK G     IE NS  K FT  FG          R      SAGT      K  K  ..G E  D       N KD..   Q  GG R  H                         K F 

NgLbpB_FA19 66       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      YTK G     IE NS  K FT  FG          R      SAGT      K  K  ..G E  D       N KD..   Q  GG R  H                         K F 

NgLbpB_WHO_M 66       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      YTK G     IE NS  K FT  FG          R      SAGT      K  K  ..N K  D       N KD..   Q  GG R  H                         K F 

NgLbpB_WHO_P 66       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      YTK G     IE NS  K FT  FG          R      SAGT      K  K  ..N K  D       N KD..   Q  GG R  H                         K F 

NgLbpB_WHO_U 66       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cG KG KG   B KG KdddddG B    KdG KG  B KG KdddddddddddddddddddddddG B K      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      YTK G     IE NS  K FT  FG          R      SAGT      K  K  ..N K  D       N KD..   Q  GG R  H                         K F 

NgLbpB_WHO_Y 66       c   c  c cccc         c            c  cccccccccc cccccc    c c cH JH JH   C JH JIIIIIH C    JIH JH  C JH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH C J      Y   Y  V AGYV         E            R  YDGFVYYSGE PSQSLP    V Y GE EN K      F      YTK G     IE NS  K FT  FG          R      SAGT      K  K  ..N K  D       N KD..   Q  GG R  H                         Q S 

jjjjjk jk                           lll          jjjjjjk    jjjjjjjjjk             TTT                                                      NmLbpB_MC58           X         X          X         X         X         X         X 
NmLbpB_MC58 203 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccEEEEEEEEEEEEEEEF    A DEF  DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEF  A A A DEEEENWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H TGKA        Y  Y  NEI       RDA DRE                                       VS.STD   TT           E            E     DN T N K     

NmLbpB_120M 176 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   FV  AK   T  A        F  F  NDI     A RDA  RE                                 W  RN GG.GRD   DY                 Y      K     DN T N E     

NmLbpB_M597 170 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  A  H TGKA    E   Y  Y  Q V     A       E                               I       GDPS D   LV    N        TAD RE     E     DN T N R     

NmLbpB_020 170 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  A  H TGKA    E   Y  Y  Q V     A                                       I       GDPS D   IV    N        TAD REG    E     GK T T K     

NmLbpB_P2396     170 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  A  H TGKA    E   Y  Y  Q V     A                                       I       GEPS D   LT    N        TAD RE.    E     DK T T Q     

NmLbpB_H44/76    203 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  A  H TGKA    E   Y  Y  Q V     A                                       I       GDPS D   LV    N        TAD REG    E     DK T T Q     

NmLbpB_G2136     201 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  VK H  GKA    D   Y  F  NDV     A KDV ERE                                   A   VG.I N   IT                        K     DK T T Q     

NmLbpB_M1080     172 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   FV  AK   T           F  F  NDI     A RDV DRE                                 W  QNDGG.GIN   SH                        K     GN T T E     

NmLbpB_931905    172 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   FV  AK   T           F  F  NDI     A RDV DRE                                 W  QNDGG.GIN   SH                        K     GK T T Q     

NmLbpB_NG144/82  172 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H TGKA        Y  Y  NEI       RDA DRE                                       VS.STD   TT           E            E     DN T N K     

NmLbpB_D8 169 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H  GKA    D   Y  F  NDV     A KDA DRE                                   A   VG.I N   IT                        K     YN T N E     

NmLbpB_B16B6     200 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H  GKA    D   Y  F  NDV     A KDV ERE                                   A   VG.I N   YT                        K     GN T T E     

NmLbpB_M978 169 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H  GKA    D   Y  F  NDV     A KDV ERE                                   A   VG.I N   IT                        K     GN T T E     

NgLbpB_WHO_W     132 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H TGKA    D   Y  F  NDI     A KDA DRE                                       VA.S D   IT                        E     DK I K E     

NgLbpB_FA19 132 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H TGKA    D   Y  F  NDI     A KDA DRE                                       VA.S D   IT                        E     DK I K E     

NgLbpB_WHO_M     132 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H TGKA    D   Y  F  NDI     A KDA DRE                                       VA.S D   IT                        E     DK I K E     

NgLbpB_WHO_P     132 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H TGKA    D   Y  F  NDI     A KDA DRE                                       VA.S D   IT                        E     DK I K E     

NgLbpB_WHO_U     132 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccdddddddddddddddG    B KdG  KddddddddddddddddddddddG KdddG  B B B KddddNWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H TGKA    D   Y  F  NDI     A KDA DRE                                       VA.S D   IT                        E     DK I K E     

NgLbpB_WHO_Y     132 ccc  cc  c c          cc    cc   ccccc c   c   cccc ccccc  c c c cccccIIIIIIIIIIIIIIIH    C JIH  JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIH  C C C JIIIINWQ  TD  R R          LG    YG   GATSY A   D   KHPA YTVDF  K L G LIKNQ   YM  AK H TGKA    D   Y  F  NDI     A KDA DRE                                       VA.S D   IT                        E     DK I K E     

β1 β2 η1 β3 α1 

β4 β5 β6 β7 β8 

β9 η2 β10 β11 

Supplementary Figure 4. Sequence alignment of LbpBs.



            jjjjjjjjjjjjk  jjjjjjjk                   jjjjjjjjjk     j       TT                TT          TT                          TT   NmLbpB_MC58            X         X         X         X         X         X         X 
NmLbpB_MC58      272 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccEEF A    A DEEEEEEEEEF A DEEEEEEEEEF DF   DF DF DEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K    E K   T                 KVS EV   HA K      TD  Q                N SNPN P       D   T D           T  KTQ  D  Y                  N   

NmLbpB_120M      245 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K      K      N              KVN DL   H  K       D  Q                K DGE...    I      K D           P  AKK TG  H    A             N   

NmLbpB_M597      240 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K      K   T  N              KVN EL   HA K      TD  Q                K TDE...           K D           T  KTS  D  H                  K   

NmLbpB_020       240 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K      K   T                  VN DL   HA K      T   Q                K TDE...       D   T D        S  P  ATN  N  H     N            N   

NmLbpB_P2396     239 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K    E K   T  N              R    I   HA K      TD                   N NNPN P           D N         SI.L SEN  N  H        R         K   

NmLbpB_H44/76    273 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K    D K   T                 KVN EL   HA K      TD  Q                K T... E       D   T D           T  KTS  D  H                  K   

NmLbpB_G2136     270 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K    D K   T  N              KVN DL    A         D  Q                K ...T E           K D           P  AKNP GN R    A             N   

NmLbpB_M1080     241 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE         E     T  N               VN DL   HA K      T   Q               KPN.... QQ          D N        S  P  ATN  N  H     N            K   

NmLbpB_931905    241 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K    D K   T  N              RVN DL   HA K      TD  Q                K ...D E           K D           P  AKN  K  H                  N   

NmLbpB_NG144/82  241 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K    E K   T                 KVS EV   HA K      TD  Q                N SNPN P       D   T D           T  KTQ  D  Y                  N   

NmLbpB_D8        238 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE    R    D     T  N              KVN EL   HA K      TD  Q               RN ...N PQ          T D           T  KTS  D  Y                  N   

NmLbpB_B16B6     269 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE         E     T  N              KVN DL   HA K       D  Q               KPS.... KQ          D N           P  AKS  N  H    A             K   

NmLbpB_M978      238 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE         E     T  N              KVN DL   HA K       D  Q               KPS.... KQ          D N           P  AKS  N  H    A             K   

NgLbpB_WHO_W     201 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q R      K   T  N              KVN EV   HA K      TD  Q                K NDP...           D N           T  KTR  D  Y                  K   

NgLbpB_FA19      201 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q K      K   T  N              KVN EV   HA K      TD  Q                K NDP...           D N           T  KTR  D  Y                  N   

NgLbpB_WHO_M     201 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q R    E K   T  N              KVN EV   HA K      TD  Q                K NDPK P           D N           T  KTR  D  Y                  N   

NgLbpB_WHO_P     201 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q R    E K   T  N              KVN EV   HA K      TD  Q                K NDPK P           D N           T  KTR  D  Y                  N   

NgLbpB_WHO_U     201 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccddG B    B KdddddddddG B KdddddddddG KG   KG KG KddddddddddddddddG KddYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q R    E K   T  N              KVN EV   HA K      TD  Q                K NDPK P           D N           T  KTR  D  Y                  N   

NgLbpB_WHO_Y     201 cc          ccc cc ccc c cccccccc             c cccc  cc ccccccccc cccIIH C    C JIIIIIIIIIH C JIIIIIIIIIH JH   JH JH JIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIYV          KPL IY ITA L GNRFTGSA             E LFFH  AD RLEGGFFGD GEE  Q R    E K   T  N              KVN EV   HA K      TD  Q                K NDPK P           D N           T  KTR  D  Y                  N   

jjjjjk     jjjjjjjk  llll iiiiiiiiiii     jjjjjjk            jjjk            TT                                                             NmLbpB_MC58            X         X         X         X         X         X         X 
NmLbpB_MC58      342 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEF    A  A DEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEF A A A DF DEEEELAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PAL S  H              SD N     I  M  F           S           ETEN AD K   S G                  K P E A  S     

NmLbpB_120M      312 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PAL S  H               D N     I  M  F           S           ETEN AD K   S G                G K A Q A  T     

NmLbpB_M597      307 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PAMPS  H              SD N     I  M              S           N... SG N     E                  K A Q A  S   L 

NmLbpB_020       307 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PALPS  H              TD       I  M  F           S           D... SG K     G                  DHA K A  T     

NmLbpB_P2396     308 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PALPS  H               D N     V  M  F           S           EAAN AD K     E                A K A P A  P     

NmLbpB_H44/76    340 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                     T    A  T PAMPS  H              TD N     I  L  F           S        K. NASN AD N     E                  K A P A  P     

NmLbpB_G2136     337 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                     T    A  T PALPS  H              TD       I  M  F           S        K. ETAN AD K     G                  GHA K A  S     

NmLbpB_M1080     307 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PALPS  H               D       V  M  F           S           EAAN AD K     G                A KKA P E  S     

NmLbpB_931905    308 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT       T PAMPS  H              SD N     I  M  F           S           DA...SG N     E                  N A E A  T     

NmLbpB_NG144/82  311 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PAL S  H              SD N     I  M  F           S           ETEN AD K   S G                  K P E A  S     

NmLbpB_D8        305 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT       T PAMPS  H              TD N     I  M  F           S           ETS...G N     E                  K A Q A  P     

NmLbpB_B16B6     335 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   Q             VPS  H              S  N     I  M  F           S         N..........SP   G                 GE P P A  P     

NmLbpB_M978      304 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   Q             VPS  H              S  N     I  M  F           S         N..........SP   G                 GE P P A  P     

NgLbpB_WHO_W     268 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT       T PAMPS                 TD       I  M  F           G           E...TSG N     E Y                NHA K A  P     

NgLbpB_FA19      268 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PAMP   H              TD N     V  M  F           G           N... SG N    FG                  E P P E  T     

NgLbpB_WHO_M     271 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PAMP   H              TD N     V  M  F           G           N... SG N    FG                  E P P E  T     

NgLbpB_WHO_P     271 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PAMP   H              TD N     V  M  F           G           N... SG N    FG                  E P P E  T     

NgLbpB_WHO_U     271 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cdddddddddG KdddddddddG    B  B KdddG KddddddddddddddddG B B B KG KddddLAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PAMP   H              TD N     V  M  F           G           N... SG N    FG                  E P P E  T     

NgLbpB_WHO_Y     271 cccccccccc cccccccc                  c cccccccccccccc     c c  c  cc cIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIH    C  C JIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIH C C C JH JIIIILAGRFISNDN VFGVFAGK                  K TKILDSLKISVDEA     R F  S  PD G                   QKT    A  T PAMP   H              TD N     V  M  F           G           N... SG N    FG                  E P P E  T     

   jjjk  jjjk       jk     jjjjjjk      jjjjjjjjk      jjjjjjk         TT    TT                          TT             TT           TT     NmLbpB_MC58            X         X         X         X         X         X         X 
NmLbpB_MC58      412 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              EEEEEEEEEEEEEEEF A DEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF        A HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VN E T E       TI       T   I  M  E   AK  AQDE        V                 K Q         T  RT             Q             ERDEEDTG D

NmLbpB_120M      382 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       H  P VS E T E      MTV A     T   L  IK D   AK  AQDE        I                 Q K            S                            DSE..D.E G

NmLbpB_M597      374 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R    V    T D      MTV A     T   L  IK D    K  A DE        I             S  KDTQ            S                    S    E  NSE..D.E G

NmLbpB_020       374 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VS E T E      MTI A     T   L  IK D    K    D         V                 Q K            R                    S   TE KGEDEED.T G

NmLbpB_P2396     378 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VS E T E      M V A     T   L  IK D    K  AQDE        I                 Q K          I S                    S       EEDEEDSG G

NmLbpB_H44/76    409 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VS E T E      MTV A     T   L  IK D    K  A D         V                 Q K            R                    S    E KGKDEEDTG G

NmLbpB_G2136     406 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VN E          MTV A     T   L  IK E   VK  AQDE        V                 K QI K         S                            EGDEEDAG D

NmLbpB_M1080     377 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R    L    T         TI A     N   I  M  E   VK  AQDE        V             S  KDTQ  V      K  R              Q             EGDEEDAG D

NmLbpB_931905    375 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VN E          MTV A     T   L  IK E   V   AQDE        V                 Q QI N         R                     Q      EGDEEGVG D

NmLbpB_NG144/82  381 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VN E T E       TI       T   I  M  E   AK  AQDE        V                 K Q         T  RT             Q             ERDEEDTG D

NmLbpB_D8        372 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R    V    T D      MTV A     T   L  IK D    K  A D         V             S  KDTQ            S                    S    E KGKDEEDTG D

NmLbpB_B16B6     395 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       H  P VS E T E      MTV A     T   L  IK E   AK  AQ          I                 Q K            S                          ....DEEDSD D

NmLbpB_M978      364 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       H  P VS E T E      MTV A     T   L  IK E   AK  AQ          I                 Q K            S                          ....DEEDSD D

NgLbpB_WHO_W     335 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VS E T D      MTV A     T   L  IK E   VK  AQDE        I                 K K            S                            EDSG.... N

NgLbpB_FA19      335 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VS E T D      MTV A     T   L  IK E   VK  AQDE        I                 K K            S                            EDSG.... N

NgLbpB_WHO_M     338 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VS E T D      MTV A     T   L  IK E   VK  AQDE        I                 K K            S                            EDSG.... N

NgLbpB_WHO_P     338 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VS E T D      MTV A     T   L  IK E   VK  AQDE        I                 K K            S                            EDSG.... N

NgLbpB_WHO_U     338 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              dddddddddddddddG B KddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG        B HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VS E T D      MTV A     T   L  IK E   VK  AQDE        I                 K K            S                            EDSG.... N

NgLbpB_WHO_Y     338 ccccccccc cc c      c cccccc     ccccc ccc cc  c ccc  cc              IIIIIIIIIIIIIIIH C JIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH        C HPDKLLVEG EI L      I LADGRK     CCDFL YVK GR  T RPA  PK                       R  P VS E T D      MTV A     T   L  IK E   VK  AQDE        I                 K K            S                            EDSG.... N

 iiii   jjjj jk                                                                   .                                                    TT   NmLbpB_MC58            X                     X         X                      X      
NmLbpB_MC58      482                                                                c cc   DEEF DF                    DF A  DF  DEEF          A  A  DF A DF DEEEF                                                               E EE   S EE ED                    ED A  DE  EEDE          E        E E    ESP V  G  EIDDE.EGT...........  A VK  GS    AVEG...... D....... A  P     

NmLbpB_120M      449                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE     EE E                     ED V   D  E EE             D  EE   E    E PES  N .DEISDEEGTEDEVVEDEGSE  E SEG NG N  EIAEEETEE..EV EA  EKV  P   L 

NmLbpB_M597      441                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE     EE EE                    ED V  D   EDEE             D  EE E E    ESPES  N  DLVAEEENTEDEVVEDEDRE  E SE GNS    E....IAEE..DD EA  E V  T     

NmLbpB_020       443                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE E                           DE    EE             D  EE E E    ESP    D .DEIGDEENTEDETVEDEVE......E  EEIA  E....ETEE..KV EA  E V  T     

NmLbpB_P2396     448                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE ED                    ED V  D   E             E  E   E E      ESP    G  EIGDE.ENTEDEAIGDEGGE  E SE GSD ....DEE...... IA EET E AN A     

NmLbpB_H44/76    479                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   N EE  E                     E                      E  E  E  E E    ESP D  GT DEAAEGSEGGEDEIGDEGGGA DEAA..........EN...... GG ED AE P  P     

NmLbpB_G2136     476                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGED EE                    E  V  DE  EDEE          E  E  E  E E    ESP    E  IAEESEDEVSED.E....GE AE SE  SE    IVEE...... TE EA PE A  T     

NmLbpB_M1080     447                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGED EE                           E  EDEE          E  E  E  E E    ESP    E  IAEESEDEVSED............... GE    IVEE...... TE EA PE A  T     

NmLbpB_931905    445                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NG E ED                              EDEE          E  E   E E E     SP  K S  EIGDEESTGDEV...............VED    EIEE...... IE ... P E  T  K  

NmLbpB_NG144/82  451                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   S EE ED                    ED A  DE  EEDE          E        E E    ESP V  G  EIDDE.EGT...........  A VK  GS    AVEG...... D....... A  P     

NmLbpB_D8        442                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE ED                     D A  D   EEDE          E     EE E E    ESP    G  EIGDGE.GT...........G E VE GGS    AVEG...... D...G  D A  P     

NmLbpB_B16B6     461                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE ED                    ED A  DE  EEDE          E     EE E E    ES     S  EIGDEEEGT...........  A AG  GS    ATEN...... D...G  D A  P    S

NmLbpB_M978      430                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE ED                    ED A  DE  EEDE          E     EE E E    ES     S  EIGDEEEGT...........  A AG  GS    ATEN...... D...G  D A  P    S

NgLbpB_WHO_W     401                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE ED                    ED V  DD  EDED          E  E  EE E E    E P    S  .EE............IAEES  E SE  NG    EIVEEEA..D AE IE  A E  P   L 

NgLbpB_FA19      401                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE ED                    ED V  DD  EDED          E  E  EE E E    ESP    S  EEE............IAEES  E SE  NG    EIVEEEA..D AE IE  A E  P     

NgLbpB_WHO_M     404                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE ED                    ED V  DD  EDED          E  E  EE E E    ESP    S  .EE............IAEES  E SE  NG    EIVEEEA..D AE IE  A E  P     

NgLbpB_WHO_P     404                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE ED                    ED V  DD  EDED          E  E  EE E E    ESP    S  .EE............IAEES  E SE  NG    EIVEEEA..D AE IE  A E  P     

NgLbpB_WHO_U     404                                                                c cc   KddG KG                    KG B  KG  KddG          B  B  KG B KG KdddG                                                               E EE   NGEE ED                    ED V  DD  EDED          E  E  EE E E    ESP    S  .EE............IAEES  E SE  NG    EIVEEEA..D AE IE  A E  P     

NgLbpB_WHO_Y     404                                                                c cc   JIIH JH                    JH C  JH  JIIH          C  C  JH C JH JIIIH                                                               E EE   NGEE ED                    ED V  DD  EDED          E  E  EE E E    ESP    S  .EE............IAEES  E SE  NG    EIVEEEA..D AE IE  A E  P     
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jjjjjk               jjjjjjjjk            jjjjjjjjjjjk   jjjk                      TT                  TT                                   NmLbpB_MC58       X         X         X         X         X         X                
NmLbpB_MC58      527        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               A   A A  A DEEEF DEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEF DEEEEEEEEEEF DEEF                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E           AP   K R              D  K    H         G  IQW           T EGGSG DG L     P   N            T      E            K    DNQA.......

NmLbpB_120M      516        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G        P   K RD             D  K    H         G                A EGN G GS L T   P                A      K            V DKKDDQ.PGTTFIQ

NmLbpB_M597      505        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G        P   K  D             D  K    H         G                V ESG D GS L T   P  S             A      T            V DKKDDQLYGTTFIQ

NmLbpB_020       500        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G        P   K RD             D  K    H         G                V ESG D GS L T   P                A      T            V DKKDDQLYGTTFIQ

NmLbpB_P2396     507        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G       AP     RD             D  K    R         G  IQW           A EGG G DG P     P.               T      E            K    DNQA.......

NmLbpB_H44/76    533        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G       AP   K RD             D       R            IQW           A GGG G DG L     P                A   Q  K           SK    DNHA.......

NmLbpB_G2136     535        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P                           AP     RD             D       R         G  IQW           .AESGSG NA L     P.               A   Q  K            E    DNQA.......

NmLbpB_M1080     496        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P                           AP     RD             D  K    R         G  IQW           .AESGSG NA L     P.               T      E            K    DNQA.......

NmLbpB_931905    491        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P                   G        P   K RD             E  R    H         G  IQW           .AEGN G GS L T   P                A      K            K    DNHA.......

NmLbpB_NG144/82  496        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E           AP   K R              D  K    H         G  IQW           T EGGSG DG L     P   N            T      E            K    DNQA.......

NmLbpB_D8        491        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G       AP   K RD                     R         G  IQW           . EGG G DG P     S                TN  Q  K            K    DNHA.......

NmLbpB_B16B6     511        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P                   G       VP   K RD                     R         G  IQW           .AEGN S NA L     S                TN  Q  E            K    DNHA.......

NmLbpB_M978      480        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P                   G       VP   K RD                     R         G  IQW           .AEGN S NA L     S                TN  Q  E            K    DNHA.......

NgLbpB_WHO_W     456        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G       A    K RD             D  K    H         G  IQW           E GGG G DG P  Q  P                A      T            E    ...........

NgLbpB_FA19      457        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G       AP   K RD             D  K    H         G  IQW           E GN. V DG P     L                A      T            E    ...........

NgLbpB_WHO_M     459        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G       AP   K RD             D  K    H         G  IQW           E GN. V DG P     L                A      T            E    ...........

NgLbpB_WHO_P     459        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G       AP   K RD             D  K    H         G  IQW           E GN. V DG P     L                A      T            E    ...........

NgLbpB_WHO_U     459        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               B   B B  B KdddG KddddddddddddddG KddddG KddddddddddG KddG                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G       AP   K RD             D  K    H         G  IQW           E GN. V DG P     L                A      T            E    ...........

NgLbpB_WHO_Y     459        c  c c  cc  c  cccccccccccc  cc cc c ccccccccc  c               C   C C  C JIIIH JIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIH JIIIIIIIIIIH JIIH                  S  I P  EA  G  IDLFLKGIRTAE  IP TG A YTGTWEARI  P               E   G       AP   K RD             D  K    H         G  IQW           E GN. V DG P     L                A      T            E    ...........

         jjjjjjk    jjjjjjk       jjjjjjjjjk  jjjjjk                                                              TT         TT             NmLbpB_MC58        X         X         X         X         X         X         X     
NmLbpB_MC58      590         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        DEEF A DEEF DEEEEEEEF DEF DEEEEEEF DEEEEF DEEEEEEEEF DEEEEEF DF        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FH  N   E  GF A  R  EN      NG     ....DKE    V T    K         E   E        K      Y          N       D K

NmLbpB_120M      585         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P                  G   L           P     N   D  GF A  R  DN      QG    QKDSYANQG   E D    A     K   K DTH  VY    V      H          D       S  

NmLbpB_M597      575         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P                  G   I  T        P         D  GF A  R  DN      QG    QKDSYANQG   Q T    K         K DTH  VY  K V      H          D       N  

NmLbpB_020       570         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P                  G   I  T        P         D  GF A  R  DN      QG    QKDSYANQG   Q T    K         K DTH  VY  K V      H          D       N  

NmLbpB_P2396     569         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FH  N   E  GF A  H  DT      TG    T....DEK    V T    K         Q   K        K      Y          N       N  

NmLbpB_H44/76    596         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FH  N   E  GF A  R  DN      N      ....DKK    E D    E         K   Q        V      H          N    D  N P

NmLbpB_G2136     596         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A             I  T     GV P FH      E  GF A  R  DN      QG    Q....DKE    V T   DK         Q   E      K K      Y          D       K  

NmLbpB_M1080     557         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FH  N   E  G  A  H  DT      TG    T....DEK    V T    K         Q   K        K     LY          N       N  

NmLbpB_931905    553         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I        GV P FH  N   E   F A  R  D       QG    Q....DKE    E T    R     K   Q   E        K    V Y       D  D       K  

NmLbpB_NG144/82  559         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FH  N   E  GF A  R  EN      NG     ....DKE    V T    K         E   E        K      Y          N       D K

NmLbpB_D8        553         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P                  G   I  T     GV   FH  N   E  GF A  R  EN      NG     ....DKA.   E D    E         Q   EA       K      Y          N       D K

NmLbpB_B16B6     573         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FR  N   E  GF A  R  D       QG    Q....DKE    V T    K         K   E        V      H       D  D       K  

NmLbpB_M978      542         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FR  N   E  GF A  R  D       QG    Q....DKE    V T    K         K   E        V      H       D  D       K  

NgLbpB_WHO_W     515         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FR  N   E  GF A  R  DN      NG    Q.DNKADK    E D    N         Q   E        V      H          N       N  

NgLbpB_FA19      515         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FR  N   E  GF    R  DN      NG    Q.DNKADK    E D    N         Q   E        V      HP         N       N  

NgLbpB_WHO_M     517         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FR  N   E  GF A  R  DN      NG    Q.DNKADK    E D    N         Q   E        V      H          N       N  

NgLbpB_WHO_P     517         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FR  N   E  GF A  R  DN      NG    Q.DNKADK    E D    N         Q   E        V      H          N       N  

NgLbpB_WHO_U     517         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        KddG B KddG KdddddddG KdG KddddddG KddddG KddddddddG KdddddG KG        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FR  N   E  GF A  R  DN      NG    Q.DNKADK    E D    N         Q   E        V      H          N       N  

NgLbpB_WHO_Y     517         ccc c ccc  cc cc ccc c    c  cc c c cc    cc cc  cc ccc  cc c        JIIH C JIIH JIIIIIIIH JIH JIIIIIIH JIIIIH JIIIIIIIIH JIIIIIH JH        AKA F VDF  KS SG LTE N    A  IE G I GN    TA TR  GI LSG  ST P        A         G   I  T     GV P FR  N   E  GF A  R  DN      NG    Q.DNKADK    E D    N         Q   E        V      H          N       N  

      jjjjjjjk lll jjjjjk         iiiiiiiiiii                                                                                          TT   NmLbpB_MC58        X         X         X         X         X         X              X
NmLbpB_MC58      656  c    c c cccccc c cccc c   c                                          A A  A A DEEEEEEF DEEF DEF DEEEEEEEF  DF DF DEEF             DF  DEF  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN VD EAEV             QL  EVK T Q SN R E        E    I   N         GT  K  V    DAEVDVG.....K  ES   H

NmLbpB_120M      655  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q                                                     S K NN L T        A    N IDS ........................................R

NmLbpB_M597      645  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q                                                     R E NN L T        A    N IDS ........................................R

NmLbpB_020       640  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q                                                     R E NN L T        A    N IDS ........................................R

NmLbpB_P2396     635  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN AE EAEA             QL  EIK T Q NG R E        E    I   N         GT  K  A    EA....EVEAGVE  KP   P

NmLbpB_H44/76    662  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN AE EVE              QL  EAK S K NN L T        E    T   N         DT  E  A   NEA....GV...GE  KP   P

NmLbpB_G2136     662  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A                     FN  GKSLGITE  EN VE EVEV                 EVK I Q ND R E      K E    T   K         GT  K  A    EV..EADV..GKQLEPD   H

NmLbpB_M1080     623  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            V            Q        FN  GKSLGITE  EN VE EAEA             QL  EIK T Q NG R E        E    I   N         GT  K  A    EA..E..VEAGVE  KP   P

NmLbpB_931905    619  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A                     FN  GKSLGITE  EN VE DVDV             QL  EVK I K ND R E      K E    I   N         GT  K  A    DV..DVDADADVE  KP   P

NmLbpB_NG144/82  625  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN VD EAEV             QL  EVK T Q SN R E        E    I   N         GT  K  V    DAEVDVG.....K  ES   H

NmLbpB_D8        618  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN VE EAEA             QL  EVK T Q SN R E        E    I   N         GT  K  V    ....DVDVDVDVE  KP   P

NmLbpB_B16B6     639  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A                     FN  GKSLGITE  EN VE DVDV             QL  EVK I K ND R E      K E    I   N         GT  K  A    DVDVDVDVDADVE  KP   P

NmLbpB_M978      608  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A                     FN  GKSLGITE  EN VE DVDV             QL  EVK I K ND R E      K E    I   N         GT  K  A    DVDVDVDADADVE  KP   P

NgLbpB_WHO_W     584  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN VE EADV             QL  EVK S K DN L T        A    T   K         DI  E  N    ...........GE  EP   P

NgLbpB_FA19      584  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN VE EADV             QL  EVK S K DN L T        A    T   K         DI  E  N    ...........GE  EP   P

NgLbpB_WHO_M     586  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN VE EADV             QL  EVK S K DN L T        A    T   K         DI  E  N    ...........GE  EP   P

NgLbpB_WHO_P     586  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN VE EADV             QL  EVK S K DN L T        A    T   K         DI  E  N    ...........GE  EP   P

NgLbpB_WHO_U     586  c    c c cccccc c cccc c   c                                          B B  B B KddddddG KddG KdG KdddddddG  KG KG KddG             KG  KdG  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN VE EADV             QL  EVK S K DN L T        A    T   K         DI  E  N    ...........GE  EP   P

NgLbpB_WHO_Y     586  c    c c cccccc c cccc c   c                                          C C  C C JIIIIIIH JIIH JIH JIIIIIIIH  JH JH JIIH             JH  JIH  F    L V GGFYGP A ELGG I   D                                            A            Q        FN  GKSLGITE  EN VE EADV             QL  EVK S K GN L T        A    T   K         DI  E  N    ...........GE  EP   P

jjjjjjjjjk                                                                                                                                  NmLbpB_MC58             X                                                            
NmLbpB_MC58      721  cc ccccccc  c                                                        DEEEEEEEEEF DEEEF                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V          VEK                                                                MQ                                                         

NmLbpB_120M      685  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                           A        K VEK                                                     K          N                                                          

NmLbpB_M597      675  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                           A        K A R                                                     K          D   T                                                      

NmLbpB_020       670  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                           A        K A R                                                     K          D   T                                                      

NmLbpB_P2396     701  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NmLbpB_H44/76    725  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NmLbpB_G2136     728  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                           V          VEK                                                     K          MQ                                                         

NmLbpB_M1080     689  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NmLbpB_931905    687  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NmLbpB_NG144/82  690  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V          VEK                                                                MQ                                                         

NmLbpB_D8        684  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V          VEK                                                                MQ                                                         

NmLbpB_B16B6     709  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NmLbpB_M978      678  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NgLbpB_WHO_W     643  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NgLbpB_FA19      643  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NgLbpB_WHO_M     645  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NgLbpB_WHO_P     645  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NgLbpB_WHO_U     645  cc ccccccc  c                                                        KdddddddddG KdddG                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

NgLbpB_WHO_Y     645  cc ccccccc  c                                                        JIIIIIIIIIH JIIIH                                                      FG VFGAKKD  E                                                        Q  V        K VEK                                                                N                                                          

β26 β27 β28 β29 

β30 β31 β32 β33 

β34 η4 β35 α4 

β36 

 



                                            jjjjjk iiii       iiii                                             TT                           NmFrpB_F3-3                      X        X         X         X         X         
NmFrpB_F3-3 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccDEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEE                     MAENNA VV   V                                    .....................      K                                          

NmFrpB_alpha522 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NmFrpB_alpha275 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNA AV   I                                                               K                                          

NmFrpB_053442 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAP FRLSLLSLTLAAGFAHAAENNA VV   V                                        L                      K                                          

NmFrpB_H44/76 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMN P FRLSLLSLTLAAGFAHAAENNA VV   V                                      T L                      K                                          

NmFrpB_Z4696 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEE                             V   V                                    .............................                                         

NmFrpB_NM1264 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NmFrpB_NCTC8554 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NmFrpB_2996 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEE                      AENNA VA   V                                    ......................     K                                          

NmFrpB_MC58 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMN P FRLSLLSLTLAAGFAHAAENNA VV   V                                      T L                      K                                          

NmFrpB_892257 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEE                      AENNA VV   V                                    ......................     K                                          

NmFrpB_M26503 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NmFrpB_CHUV 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEE     FRLSLLSLTLAAGFAHAAENNA VV   V                                    ....M                      K                                          

NmFrpB_Z4756 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEE                             V   V                                    .............................                                         

NmFrpB_alpha14 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_Y 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_DGI2 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_F 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NmFrpB_alpha153 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_NG-k51.05 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_P 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_U 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_G 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_N 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_O 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_V 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_FA1090 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_L 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_M 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_FA19 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_MIA_2011_03-10    1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_K 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_W 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_X 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccKddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

NgFrpB_WHO_Z 1                               ccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccccJIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII                              LDT TVKGDRQGSKIRTNIVTLQQKDESTATDMRELLKEEMNAPFFRLSLLSLTLAAGFAHAAENNANVA   V                                    

  jjk    lll  jjk        jjjk                   llljjjjjjjk    lll    TT               TT          TT        TT                             NmFrpB_F3-3 X         X         X         X         X         X         X         
NmFrpB_F3-3 50 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_alpha522 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_alpha275 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_053442 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_H44/76 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_Z4696 42 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_NM1264 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_NCTC8554 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_2996 49 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_MC58 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_892257 49 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_M26503 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_CHUV 67 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_Z4756 42 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_alpha14 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_Y 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_DGI2 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_F 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NmFrpB_alpha153 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_NG-k51.05 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_P 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_U 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_G 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_N 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_O 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_V 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_FA1090 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_L 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_M 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_FA19 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_MIA_2011_03-10   71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_K 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_W 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_X 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA
NgFrpB_WHO_Z 71 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIPSIDFGGGNGTSQFLTLRGMGQNSVDIKVDNAYSDSQILYHQGRFIVDPALVKVVSVQKGAGSASAGIGA

β1 α1 α2 

β2 η1 β3 β4 η2 β5 η3 

Supplementary Figure 5. Sequence alignment of FrpBs.



  jjjjjjk  iiiii      jjjjjjjjjk   jjjjjjjjjjjk  jjjjjjjjjjjk                                                        TT                  TT NmFrpB_F3-3          X         X         X         X         X         X         X         
NmFrpB_F3-3            120 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF A DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEETNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S N                                   

NmFrpB_alpha522        141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NmFrpB_alpha275        141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NmFrpB_053442          141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NmFrpB_H44/76          141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NmFrpB_Z4696           112 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NmFrpB_NM1264          141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NmFrpB_NCTC8554        141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NmFrpB_2996            119 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      V                      GFA    V                      D  D                  G                    S E                                   

NmFrpB_MC58            141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF           A                 GFA    V                         D             T                         S E                        N          

NmFrpB_892257          119 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 P      V                         D                                     SDS E                        N          

NmFrpB_M26503          141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NmFrpB_CHUV            137 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  E                                       S E                                   

NmFrpB_Z4756           112 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  E                                       S E                                   

NmFrpB_alpha14         141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NgFrpB_WHO_Y           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_DGI2            141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_WHO_F           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NmFrpB_alpha153        141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NgFrpB_NG-k51.05       141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    A                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_WHO_P           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_WHO_U           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_WHO_G           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_WHO_N           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_WHO_O           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_WHO_V           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_FA1090          141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_WHO_L           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S N                                   

NgFrpB_WHO_M           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S N                                   

NgFrpB_FA19            141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    A                      D  D                                       G N                                   

NgFrpB_MIA_2011_03-10  141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       S E                                   

NgFrpB_WHO_K           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G E                                   

NgFrpB_WHO_W           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G E                                   

NgFrpB_WHO_X           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddddddddddddddddddddddddTNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G E                                   

NgFrpB_WHO_Z           141 cccccc cccc ccccccccccccccccc    c c cccccccccccccccccccccc cc cccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH C JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIITNGAII KTVD QDLLKGLDKNWGVRLNS    N G SYGASVFGKEGNFDGLFSYNRN EK YEAGKGF      A    A                 GFA    V                      D  D                                       G E                                   

              jjjjjjjjjjjjjk    jjjjjjjjjjjjjjjk                iiii            TT                                       TT     TT          NmFrpB_F3-3          X          X         X         X         X         X         X        
NmFrpB_F3-3            190 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cEF  DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF A A DEEEEF DEEERN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  D                    R      D SS INI   A   .V                          D                       T G K      D    

NmFrpB_alpha522        211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  D                    R      D SS INI   A   .V                          D                       T G K      D    

NmFrpB_alpha275        211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     S  DG                   R         S INI   A   .V                                                  T GSED     K    

NmFrpB_053442          211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  D                    R      D SS INI   A   .V                          D                       T G K      D    

NmFrpB_H44/76          211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  D                    R      D SS INI   A   .V                          D                       T G K      D    

NmFrpB_Z4696           182 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  D                    R      D SS INI   A   .V                          D                       T G K      D    

NmFrpB_NM1264          211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     S  DG                   R         S INI   A   .V                                                  T GSED     K    

NmFrpB_NCTC8554        211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      D SS INI   A   .V                                                  T G K      D    

NmFrpB_2996            189 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    T                     S                                NS L L   A   .V                         GD                   G   T TN.    D D    

NmFrpB_MC58            211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     S  DG                   R           ISM   A   NF                                                  T GGDKE    E    

NmFrpB_892257          189 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R         S INI   V   NF                                                  T GAKD     K    

NmFrpB_M26503          211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     S  D                    R      E NS ITI   A   .D                          D                       A S K      K    

NmFrpB_CHUV            207 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      D SS  NI   A   .F                                                  T G A   T  T    

NmFrpB_Z4756           182 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      D SS  NI   A   .F                                                  T G A   T  T    

NmFrpB_alpha14         211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T                       R      D  S INI   A   .V                         GD                       A G TK     K    

NgFrpB_WHO_Y           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      D  S ITI   A   .V                                                  A G TK     K    

NgFrpB_DGI2            211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R        NS INI   A   .V                                                  A GGE      T    

NgFrpB_WHO_F           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R        NS INI   A   .V                                                  A GGE      T    

NmFrpB_alpha153        211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T                       R      D  S INI   A   .V                         GD                       A G TK     K    

NgFrpB_NG-k51.05       211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

NgFrpB_WHO_P           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R        NS ITI   A   .V                                                  A GGE      K    

NgFrpB_WHO_U           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R        NS ITI   A   .V                                                  A GGE      K    

NgFrpB_WHO_G           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

NgFrpB_WHO_N           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

NgFrpB_WHO_O           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

NgFrpB_WHO_V           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      D  S INI   A   .V                                                  A G TK     T    

NgFrpB_FA1090          211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R        NS ITI   A   .V                                                  A GGE      K    

NgFrpB_WHO_L           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      D  S INI   A   .V                                                  A G TK     T    

NgFrpB_WHO_M           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      D  S INI   A   .V                                                  A G TK     T    

NgFrpB_FA19            211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

NgFrpB_MIA_2011_03-10  211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

NgFrpB_WHO_K           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

NgFrpB_WHO_W           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

NgFrpB_WHO_X           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cdG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG B B KddddG KdddRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

NgFrpB_WHO_Z           211 cc   ccccccccccccccccccccc cc  ccccccccccccccccccc ccc c     c    cc cIH  JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH C C JIIIIH JIIIRN   GGKTVPYSALDKRSYLAKIGT FG  DHRIVLSHMKDQHRGIRTV EEF V     R    RQ P    N                     T  DG                   R      E NS ITI   A   .D                                                  A S K      K    

β6 α3 β7 β8 β9 

β10 β11 α4 



jjjjjjjjjjjjjjjjk    jjjjjjjjjjjjjjjjk      lll      jjjjjjjjjjjjjjjjj                                                                      NmFrpB_F3-3           X         X         X         X         X         X         X        
NmFrpB_F3-3            259  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEE YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A                              T     VK     R    GA                        N                E      SG               T           

NmFrpB_alpha522        280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA                                 K      K S     V      R    GA                   E    N                        G       E       T           

NmFrpB_alpha275        280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A                              T     VK     R    GA                        N                E      SG               T           

NmFrpB_053442          280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A                              T     IK     R    GM                        N                E      SG               T           

NmFrpB_H44/76          280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A                              T     VK     R    GA                        N                E      SG               T           

NmFrpB_Z4696           251  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A                              T     VK     R    GA                        N                E      SG               T           

NmFrpB_NM1264          280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A                              T     VK     R    GM                        N                E      SG               T           

NmFrpB_NCTC8554        280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A                              T     VK          GM                        N                E      SR             Q T           

NmFrpB_2996            257  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 T           

NmFrpB_MC58            281  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A                              T     VK          GM                        N                E      SG             Q T           

NmFrpB_892257          259  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A                              T     VK     R    GA                        N                E      SG               T           

NmFrpB_M26503          280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 T           

NmFrpB_CHUV            276  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     V      R    GM       S                                                 V       T           

NmFrpB_Z4756           251  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     V      R    GM       S                                                 V       T           

NmFrpB_alpha14         280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK          GM                                                               Q T           

NgFrpB_WHO_Y           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     VK     R    GM       S                                                         A           

NgFrpB_DGI2            280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     VK     R    GM       S                                                         A           

NgFrpB_WHO_F           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     VK     R    GM       S                                                         A           

NmFrpB_alpha153        280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK          GM                                                               Q T           

NgFrpB_NG-k51.05       280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     VK     R    GM       S                                                         A           

NgFrpB_WHO_P           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 A           

NgFrpB_WHO_U           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 A           

NgFrpB_WHO_G           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     VK     R    GM       S                                                         T           

NgFrpB_WHO_N           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     VK     R    GM       S                                                         T           

NgFrpB_WHO_O           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     VK     R    GM       S                                                         T           

NgFrpB_WHO_V           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 T           

NgFrpB_FA1090          280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 A           

NgFrpB_WHO_L           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 T           

NgFrpB_WHO_M           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 T           

NgFrpB_FA19            280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSR            A    D                K      KDN     VK     R     M       S                                                         A  S        

NgFrpB_MIA_2011_03-10  280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 A           

NgFrpB_WHO_K           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 A           

NgFrpB_WHO_W           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 A           

NgFrpB_WHO_X           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kdddddddddd YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 A           

NgFrpB_WHO_Z           280  ccccccccccc cccc cccccccccccccccc cccccc   ccccc  ccccc c cc  cccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIII YRETTQSNTNL YTGK LGFVEKLDANAYVLEK RYSADD   GYAGN  GPNHT I TR  NFNFDSRA           A    D                K      KDN     VK     R    GM                                                                 A           

jk  jjjjjjjjjjjjjjk     lll                    iiiiiiiiiiiiiiii      j  TT                                                                  NmFrpB_F3-3           X         X         X         X            X         X         X     
NmFrpB_F3-3            329 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF  A A  DEF             A   A A  A DEEEEEEEEEELAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                 E              E     R  E  VHA K S                            SK S PTT E.K..NGQKVDKPM QQM D AD DT          

NmFrpB_alpha522        350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                K K                   R  E IVHA K S                            SK E SD K GA..DGKEVDVDDAQKE N AN K           

NmFrpB_alpha275        350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                K K                   R  E IVHA K S                            SK E SD K GA..DGKEVDVDDAQKE N AN K           

NmFrpB_053442          350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                 E              E     R  E  VHA K S                            SK S PTT E.K..NGQKVDKPM QQM D AD DT          

NmFrpB_H44/76          350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                 E              E     R  E  VHA K S                            SK S PTT E.K..NGQKVDKPM QQM D AD DT          

NmFrpB_Z4696           321 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                 E              E     R  E  VHA K S                            SK S PTT E.K..NGQKVDKPM QQM D AD DT          

NmFrpB_NM1264          350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E  VHA K S                            GE S PT   .K..NGKEVDKPM QQK D AD AT          

NmFrpB_NCTC8554        350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IVHA K S                            GE S PK   .K..NGQEVDKSQ QQA D AD A           

NmFrpB_2996            327 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                 EK             D     R  E LVH  R T                            SK S PTT  KN...GQDVAKPA QQA D KD A   S       

NmFrpB_MC58            351 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SQ K ED   ATD.......... EKN N EN K           

NmFrpB_892257          329 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SQ K ED   ATD.......... EKN N EN K           

NmFrpB_M26503          350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                 EK             E     R  E IVH  K S                            SQ S PKT  K...DGKDVAKSS QQT D KD T   S       

NmFrpB_CHUV            346 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                K K             E     K    LVH  K S                            GE E SG K DPKDPKKEIDKTD EKA D KDMD   S       

NmFrpB_Z4756           321 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                K K             E     K    LVH  K S                            GE E SG K DPKDPKKEIDKTD EKA D KDMD   S       

NmFrpB_alpha14         350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                K                     K    LVH  K S                            GK K SD KPDPNDPTKEIDKDAAEKA D KDMD   S       

NgFrpB_WHO_Y           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KE              E     R  E IVR  R T                            SE S PI  .KKNGQ..EVDKPM QQK D AD A   S       

NgFrpB_DGI2            350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KE              E     R  E IVR  R T                            SE S PI  .KKNGQ..EVDKPM QQK D AD A   S       

NgFrpB_WHO_F           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KE              E     R  E IVR  R T                            SE S PI  .KKNGQ..EVDKPM QQK D AD A   S       

NmFrpB_alpha153        350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                K               E     R  E IAKA R T                            SQ K ED KDATD.......... EKK N DN N           

NgFrpB_NG-k51.05       350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                K K                   R  E IV A K S                            GE K SD K GPNGT..EVDVDVAQKA N AN K  Y        

NgFrpB_WHO_P           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK                   R  E IV A K S                            GE K SD   GPNGT..EVDVDVAQKA N AN K  Y        

NgFrpB_WHO_U           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK                   R  E IV A K S                            GE K SD   GPNGT..EVDVDVAQKA N AN K  Y        

NgFrpB_WHO_G           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK                   R  E IV A K S                            GE K SD   GPNGT..EVDVDVAQKA N AN K  Y        

NgFrpB_WHO_N           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK                   R  E IV A K S                            GE K SD   GPNGT..EVDVDVAQKA N AN K  Y        

NgFrpB_WHO_O           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK                   R  E IV A K S                            GE K SD   GPNGT..EVDVDVAQKA N AN K  Y        

NgFrpB_WHO_V           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IV A K S                            SE E KD   ATN.......... EKK N AN K  Y        

NgFrpB_FA1090          350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                K               E     R  E IAKA R T                            SQ K ED KDATE.......... DKK N EN K           

NgFrpB_WHO_L           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SE E KD   ATN.......... EKK N EN K           

NgFrpB_WHO_M           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SE E KD   ATN.......... EKK N EN K           

NgFrpB_FA19            350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SE E KD   ATN.......... EKK N EN K           

NgFrpB_MIA_2011_03-10  350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SE E KD   ATN.......... EKK N EN K           

NgFrpB_WHO_K           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SE E KD   ATN.......... EKK N EN K           

NgFrpB_WHO_W           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SE E KD   ATN.......... EKK N EN K           

NgFrpB_WHO_X           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccddddddddddddddddddddddddG  B B  KdG             B   B B  B KddddddddddLAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SE E KD   ATN.......... EKK N EN K           

NgFrpB_WHO_Z           350 ccccccccccccccccccccccccc  c c                      c          c c cccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH  C C  JIH             C   C C  C JIIIIIIIIIILAEQTLLKYGINYRHQEIKPQAFLN  F I                      K          Y L NPT                                KEK             E     R  E IAKA R T                            SE E KD   ATN.......... EKK N EN K           

β12 β13 η4 β14 

β15 η5 α5 



jjjjjjjjjjjjjk  jjjjjjjjjjjjjjk     jjjjjjjjjjjjjjjjjk  jjjjjjjjjjjk                TT                TT                    TT              NmFrpB_F3-3              X         X         X         X         X         X         X     
NmFrpB_F3-3            396 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T V I    DI                         SSN           H   S  A                       GD                                                  S   

NmFrpB_alpha522        418 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSN           H   S  A                                                                           S   

NmFrpB_alpha275        418 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSN           H   S  A                                                                           S   

NmFrpB_053442          417 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T V V    DI                         SSN           H   S  A                       GD                                                  S   

NmFrpB_H44/76          417 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T V V    DI                         SSN           H   S  A                       GD                                                  S   

NmFrpB_Z4696           388 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T V V    DI                         SSN           H   S  A                       GD                                                  S   

NmFrpB_NM1264          417 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EI G                       NSS           H   S  A                       N                                                   S   

NmFrpB_NCTC8554        417 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EI G                       SSS           H   S  A                       N                                                   S   

NmFrpB_2996            394 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EI G                       SSN           H   S  A                       N                                                   S   

NmFrpB_MC58            411 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SNN           H   S  A                                                                           S   

NmFrpB_892257          389 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP     A I    EIDG                       SSN           H   S  A            A                                                              S   

NmFrpB_M26503          417 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSN           H   S  A                                                                           S   

NmFrpB_CHUV            416 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSN           H   S                                                                        S     S   

NmFrpB_Z4756           391 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    ELDG                       SSN           H   S                                                                        S     S   

NmFrpB_alpha14         420 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSN           H   S  A                                                                           S   

NgFrpB_WHO_Y           417 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           S   

NgFrpB_DGI2            417 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           S   

NgFrpB_WHO_F           417 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EI G                       SSS           R   S  A                       N                                                   G   

NmFrpB_alpha153        410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSN           H   S  A                                                                           S   

NgFrpB_NG-k51.05       418 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           G   

NgFrpB_WHO_P           418 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           H   S  A                                                                           G   

NgFrpB_WHO_U           418 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           H   S  A                                                                           G   

NgFrpB_WHO_G           418 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   N  A                                                                           S   

NgFrpB_WHO_N           418 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   N  A                                                                           S   

NgFrpB_WHO_O           418 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   N  A                                                                           S   

NgFrpB_WHO_V           410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   N  A                                                                           S   

NgFrpB_FA1090          410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           S   

NgFrpB_WHO_L           410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           G   

NgFrpB_WHO_M           410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           G   

NgFrpB_FA19            410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           G   

NgFrpB_MIA_2011_03-10  410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           S   

NgFrpB_WHO_K           410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           G   

NgFrpB_WHO_W           410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           G   

NgFrpB_WHO_X           410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           G   

NgFrpB_WHO_Z           410 ccc c c cccc    ccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc ccc cc ccccc cccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIKTD G Y EAIH    FTLTGGLRYDRFKVKTHDGKTVS   LNPSFGVIWQP EHW FS SHNYA RSP   T A I    EIDG                       SSS           R   S  A                                                                           G   

    lll      jjjk      jjjjjjjjjjjjk   jjjjjjjjjjjjk              jjjk          TT      TT                                                  NmFrpB_F3-3              X         X         X         X         X         X         X     
NmFrpB_F3-3            466 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEERLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NmFrpB_alpha522        488 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                   A                                                    W              V       

NmFrpB_alpha275        488 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R                 S                   A                                         N          W              V       

NmFrpB_053442          487 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NmFrpB_H44/76          487 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NmFrpB_Z4696           458 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NmFrpB_NM1264          487 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NmFrpB_NCTC8554        487 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                   A                                                    W              V       

NmFrpB_2996            464 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                          R         E                           A                      G                          R  W              V       

NmFrpB_MC58            481 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NmFrpB_892257          459 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NmFrpB_M26503          487 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NmFrpB_CHUV            486 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                   A                                                    W              V       

NmFrpB_Z4756           461 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                   A                                                    W              V       

NmFrpB_alpha14         490 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NgFrpB_WHO_Y           487 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_DGI2            487 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_F           487 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NmFrpB_alpha153        480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    W                      

NgFrpB_NG-k51.05       488 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_P           488 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_U           488 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_G           488 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_N           488 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_O           488 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_V           480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_FA1090          480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_L           480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        H         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_M           480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        H         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_FA19            480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_MIA_2011_03-10  480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_K           480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_W           480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_X           480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

NgFrpB_WHO_Z           480 ccccccccccccccccc cccccccc ccccccccc ccccccc cc cccccccccccccc c cccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIRLYDALQTHGKRGIISI DGTKAERA NTEIGFNYN GTFAANG YF QTIKDALANPQNRH S AVREA                 A        R         D       S                 D V                                                    R                      

β16 β17 β18 β19 

η6 β20 β21 β22 β23 



   jjjjjjjjjjjjjjjk  jjjjjjjjjk  jjj  k                   jjjjjjjjjk                     TT               ..                                NmFrpB_F3-3              X         X         X         X           X         X         X   
NmFrpB_F3-3            536 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF  DEF  DEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEF DVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            Q 

NmFrpB_alpha522        558 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            K 

NmFrpB_alpha275        558 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            K 

NmFrpB_053442          557 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            Q 

NmFrpB_H44/76          557 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            Q 

NmFrpB_Z4696           528 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            Q 

NmFrpB_NM1264          557 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      A                                                                         Y      GY   KD            V            Q 

NmFrpB_NCTC8554        557 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   PK            T            Q 

NmFrpB_2996            534 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   PK            V            Q 

NmFrpB_MC58            551 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            Q 

NmFrpB_892257          529 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            Q 

NmFrpB_M26503          557 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   PK            V            Q 

NmFrpB_CHUV            556 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   PK            V            Q 

NmFrpB_Z4756           531 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   PK            V            Q 

NmFrpB_alpha14         560 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   PK            V            K 

NgFrpB_WHO_Y           557 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N                         V   R                                          T                                 ..   KD            V            K 

NgFrpB_DGI2            557 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            T            K 

NgFrpB_WHO_F           557 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   R                                                                            ..   PK            T            K 

NmFrpB_alpha153        550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   PK            T            Q 

NgFrpB_NG-k51.05       558 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            K 

NgFrpB_WHO_P           558 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   R                                                                            ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_U           558 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   R                                                                            ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_G           558 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N                         V   R                                          T                                 ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_N           558 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N                         V   R                                          T                                 ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_O           558 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N                         V   R                                          T                                 ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_V           550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N                         V   R                                          T                                 ..   PK            T            K 

NgFrpB_FA1090          550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   R                                                                            ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_L           550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            K 

NgFrpB_WHO_M           550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            K 

NgFrpB_FA19            550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   KD            V            K 

NgFrpB_MIA_2011_03-10  550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   H                                                                            ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_K           550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   R                                                                            ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_W           550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   R                                                                            ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_X           550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG  KdG  KddddddddddG KddddddddddG KVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   R                                                                            ..   PK            T            K 

NgFrpB_WHO_Z           550 cc cccccccccccccccccccccc ccc cccccc  ccc  cccccccccccc cccccccccccc cIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH  JIH  JIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIH JVN GYIKNHGYELGASYRTGGLTAK GVS SKPRFY  DTH  KLLSANPEFGAQ GRTWTASLAYRF N  A                      V   R                                                                            ..   PK            T            K 

 jjjjjjjjjjk  jk                  jk  jjjjjjjjjjk      jjjjjjjk                           TT                           TT  TT         TT    NmFrpB_F3-3                X         X         X         X         X         X         X   
NmFrpB_F3-3            604 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEF DEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF  DEPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  G              V           L            F                T           K N      K                             NK  

NmFrpB_alpha522        626 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    VA   D  GK             V           L            F                V           N        K                             NT  

NmFrpB_alpha275        626 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  G              V           L            F                V           K N      Q                             NT  

NmFrpB_053442          625 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  G              V           L            F                T           K N      K                             NT  

NmFrpB_H44/76          625 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  G              V           L            F                T           K N      K                             NK  

NmFrpB_Z4696           596 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  G              V           L            F                T           K N      K                             NK  

NmFrpB_NM1264          627 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    V    D  G              V           L            Y                V     S     Q N      K                             NK  

NmFrpB_NCTC8554        625 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    V    D  GK             V           L            F                V     S     S        Q                             NT  

NmFrpB_2996            602 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    VA   D  GK             V                        F                V           N        K                  H          NT  

NmFrpB_MC58            619 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    VA   D  GK             V           L            F                V           N        K                             NT  

NmFrpB_892257          597 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    VA   D  GK             I           L            F                V           N        K                             NT  

NmFrpB_M26503          625 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA                     V           L            F                T         N DKQ      K                             NT  

NmFrpB_CHUV            624 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    VA   D  GK             V           L            F                V           N        K                             NT  

NmFrpB_Z4756           599 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    VA   D  GK             V           L            F                V           N        K                             NT  

NmFrpB_alpha14         628 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    V    D  GK             I           L            F                E     S     Q        K                             NT  

NgFrpB_WHO_Y           625 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    VA   D  GK             V           L            F                V           D        Q                             DK  

NgFrpB_DGI2            625 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                V           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_F           625 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NmFrpB_alpha153        618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    V       GK             V           L            F                V     S   N E        Q                             NT  

NgFrpB_NG-k51.05       626 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                V           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_P           626 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_U           626 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_G           626 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_N           626 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_O           626 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_V           618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_FA1090          618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_L           618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                V           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_M           618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                V           D        Q                             DK  

NgFrpB_FA19            618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                V           D        Q                             DK  

NgFrpB_MIA_2011_03-10  618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                V           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_K           618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_W           618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_X           618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cddddddddddddddG KdddddddddG KddddddG KdddddddddddddddddddddddddddG  KdPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

NgFrpB_WHO_Z           618 ccccccccccccccc cccc  ccc c   cccccc cccccc ccccccccccc cccccccccc   cIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIH JIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH  JIPNLEIGWRGRYVQKA GSIL  GQK R   LENVVR GFGVND FANWKPLGKDT NVNLSVNNVF   Y                    AA   D  GK             V           L            F                T           D        Q                             DK  

β24 β25 β26 β27 

β28 β29 β30 β31 β32 



                jjjjjjjjk                                                   TTT                                                             NmFrpB_F3-3                X         X                                                     
NmFrpB_F3-3            674 cccc                                                                  EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_alpha522        696 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_alpha275        696 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWNNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_053442          695 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPG GRDVRLGVNYKF                                                         T                                                        

NmFrpB_H44/76          695 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_Z4696           666 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      ......................                                            

NmFrpB_NM1264          697 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWNNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_NCTC8554        695 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_2996            672 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLP VGRDVRLGVNYKF                                                        D                                                         

NmFrpB_MC58            689 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_892257          667 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLP VGRDVRLGVNYKF                                                        D                                                         

NmFrpB_M26503          695 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_CHUV            694 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_Z4756           669 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      ......................                                            

NmFrpB_alpha14         698 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_Y           695 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_DGI2            695 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_F           695 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NmFrpB_alpha153        688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_NG-k51.05       696 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_P           696 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_U           696 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_G           696 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_N           696 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_O           696 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_V           688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_FA1090          688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_L           688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_M           688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_FA19            688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_MIA_2011_03-10  688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_K           688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_W           688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_X           688 cccc                                                                  dddddddddddddddddddddddddG                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

NgFrpB_WHO_Z           688 cccc                                                                  IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH                                            YPHS                                                                      QRWTNTLPGVGRDVRLGVNYKF                                            

β33 

 



       X        X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_WHO_M 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_WHO_O 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_WHO_U 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_WHO_P 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I                          .......                                               E               

NgTdfH_MS11 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_F62 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_WHO_F 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                        M   H     AG AGSEA I                          ........................                              G               

NgTdfH_MIA_2011_03-10     1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       IRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               MFIVEEN                                                               

NgTdfH_DGI18 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I                          .......                                               E               

NgTdfH_FA19 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_WHO_L 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_DG12 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV             MKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I                          .............                                         E               

NgTdfH_WHO_K 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                        M   H     AG AGSEA I          K               ........................                                              

NgTdfH_WHO_W 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                        M   H     AG AGSEA I          K               ........................                                              

NgTdfH_WHO_X 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                        M   H     AG AGSEA I          K               ........................                                              

NgTdfH_WHO_Z 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                        M   H     AG AGSEA I          K               ........................                                              

NgTdfH_WHO_G 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_WHO_N 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_NG-k51.05 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       IRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               MFIVEEN                                                               

NgTdfH_WHO_V 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                        M   H     AG AGSEA I          K               ........................                                              

NgTdfH_WHO_Y 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                        M   H     AG AGSEA I          K               ........................                                              

NgTdfH_BZG33 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_NCCP11945 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                        M   H     AG AGSEA I          K               ........................                                              

NmTdfH_020-06 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MKTSFRLKPI F LL V          LP       V          K               .......          Y C  N T   .        HSHNT                            

NmTdfH_alpha710 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_NZ-05/33 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_93004 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_ATCC13091 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MKSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_alpha522 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM         AG AGSEA I          K               .......                     Y                                         

NmTdfH_NM2795 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MKSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_81858 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM         AG AGSEA I          K               .......                     Y                                         

NmTdfH_ERS514534 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_alpha153 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_053442 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                     MGVM   H     AG AGSEA I          K               .....................                                                 

NmTdfH_M0579 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYL GVM   H     AG AGSEA I          K               .......              T                                                

NmTdfH_MC58 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGV          AG AGSEA I          K               .......                 T   Y                                         

NmTdfH_LNP21362 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGV          AG AGSEA I          K               .......                 T   Y                                         

NmTdfH_IR1074 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGV          AG AGSEA I          K               .......                 T   Y                                         

NmTdfH_H44/76 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGV          AG AGSEA I          K               .......                 T   Y                                         

NmTdfH_FDAARGOS_210 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGV          AG AGSEA I          K               .......                 T   Y                                         

NmTdfH_FDAARGOS_215 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_ 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_510612 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV                        M   H     AG AGSEA I          K               ........................                                              

NmTdfH_Z2491 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_NCTC8249 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_alpha14 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_2842STDY5881378    1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_CHUV 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_FAM18 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_M09293 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_M26503 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NmTdfH_2842STDY5881093    1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       Kdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG  GSEA I          K               .......                              T                                

NmTdfH_PMB5301 1                          ccc ccccc  c     c cccccccccc ccccccccccccccc       JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII                         LYH SYAED  R     Q QVLEDVHVKA RVPKDKKVFTDARAV       MRSSFRLKPICFYLMGVM   H     AG AGSEA I          K               .......                                                               

NgTdfH_FA1090
β1 

                                                                   jjj                                                                             X        X         X         X         X         X         X   

Supplementary Figure 6. Sequence alignment of TdfHs.



      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEESTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V        N                                                                G                                                            

NgTdfH_WHO_M 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I        N                                                                G                                                            

NgTdfH_WHO_O 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I        N                                                                G                                                            

NgTdfH_WHO_U 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I        N                                                                G                                                            

NgTdfH_WHO_P 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I        N                                                                G                                                            

NgTdfH_MS11 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I        N                                                                G                                                            

NgTdfH_F62 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V        N                                                                G                                                            

NgTdfH_WHO_F 47 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V        N                                                                G                                                            

NgTdfH_MIA_2011_03-10    71 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V        N                                                                G                                                            

NgTdfH_DGI18 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V        N                                                                G                                                            

NgTdfH_FA19 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I        N                                                                G                                                            

NgTdfH_WHO_L 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I        N                                                                G                                                            

NgTdfH_DG12 58 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V        N                                                                G                                                            

NgTdfH_WHO_K 47 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_WHO_W 47 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_WHO_X 47 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_WHO_Z 47 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_WHO_G 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_WHO_N 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_NG-k51.05 71 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_WHO_V 47 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_WHO_Y 47 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_BZG33 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NgTdfH_NCCP11945 47 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V   S    N                                                       

NmTdfH_020-06 63 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     V        T                                                                G                                                            

NmTdfH_alpha710 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_NZ-05/33 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_93004 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_ATCC13091 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_alpha522 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_NM2795 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_81858 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_ERS514534 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_alpha153 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_053442 50 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_M0579 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_MC58 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_LNP21362 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_IR1074 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_H44/76 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_FDAARGOS_210 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_FDAARGOS_215 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_ 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_510612 47 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_Z2491 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_NCTC8249 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_alpha14 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_2842STDY5881378   64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_CHUV 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_FAM18 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_M09293 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_M26503 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_2842STDY5881093   64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       

NmTdfH_PMB5301 64 ccccc ccc cccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIISTRQD FKS ENLD IVRSIPGAFTQQDKSSGIVSLNIRGDSGFGRVNTMVDGITQTFYSTSTDAGRAGG     I   S    N                                                       
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      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEESSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_M 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_O 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_U 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_P 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_MS11 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   N    

NgTdfH_F62 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_F 117 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   N    

NgTdfH_MIA_2011_03-10   141 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_DGI18 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA                             N                                   N              D                                                           

NgTdfH_FA19 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_L 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_DG12 128 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_K 117 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   N    

NgTdfH_WHO_W 117 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   N    

NgTdfH_WHO_X 117 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   N    

NgTdfH_WHO_Z 117 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   N    

NgTdfH_WHO_G 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_N 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_NG-k51.05 141 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_V 117 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_WHO_Y 117 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_BZG33 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_NCCP11945 117 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_020-06 133 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_alpha710 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_NZ-05/33 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_93004 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_ATCC13091 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_alpha522 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_NM2795 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_81858 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_ERS514534 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_alpha153 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_053442 120 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_M0579 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_MC58 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_LNP21362 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_IR1074 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_H44/76 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_FDAARGOS_210     134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_FDAARGOS_215     134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_ 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                                                      T                                 H                                        

NmTdfH_510612 117 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_Z2491 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_NCTC8249 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_alpha14 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_2842STDY5881378  134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_CHUV 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_FAM18 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_M09293 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_M26503 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_2842STDY5881093  134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddSSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NmTdfH_PMB5301 134 cccccccccc cccccccccccccccccc ccccccccccccccccccccccccccccccccccc ccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIISSQFGASVDS FIAGLDVVKGSFSGSAGI SLAGSANLRTLGVDDVVQGNNTYGLLLKGLTGTNS KGNA          N                  N                                   T    

NgTdfH_FA1090  
η1 β6 η2 β7 η3 β8 

         lll  jjjjjk   lll       jjjjk    llll      jjjjjjjjjk    jjjj                                                                            X         X         X         X         X         X         X   



      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                                        V E G                                  G                  E        Q           AG   

NgTdfH_WHO_M 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                                        V E G                                  G                  E        Q           AG   

NgTdfH_WHO_O 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                                        V E G                                  G                  E        Q           AG   

NgTdfH_WHO_U 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                                        V E G                                  G                  E        Q           AG   

NgTdfH_WHO_P 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                                        V E G                                  G                  E        Q           AG   

NgTdfH_MS11 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               A                                        V E G                                  G                  E        Q           AG   

NgTdfH_F62 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                                        V E G                                  G                  E        Q           AG   

NgTdfH_WHO_F 187 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               A                                        V E G                                  G                  E        Q           AG   

NgTdfH_MIA_2011_03-10   211 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_DGI18 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_FA19 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_WHO_L 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_DG12 198 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_WHO_K 187 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_WHO_W 187 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_WHO_X 187 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_WHO_Z 187 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_WHO_G 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_WHO_N 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_NG-k51.05 211 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_WHO_V 187 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_WHO_Y 187 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_BZG33 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NgTdfH_NCCP11945 187 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             G                                        N   

NmTdfH_020-06 203 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R    E G    S                             S                              E         N   

NmTdfH_alpha710 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V D      S                             S                                  Q     D   

NmTdfH_NZ-05/33 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V D      S                             S                                  Q     D   

NmTdfH_93004 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E      S                             S                                  A     D   

NmTdfH_ATCC13091 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E      S                             S                                  A     D   

NmTdfH_alpha522 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V D      S                             S                                  Q     D   

NmTdfH_NM2795 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V D      S                             S                                  Q     D   

NmTdfH_81858 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V D      S                             S                                  Q     D   

NmTdfH_ERS514534 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V D      S                             S                                  Q     D   

NmTdfH_alpha153 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V D      S                             S                                  Q     D   

NmTdfH_053442 190 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E      S                             S                                  A     D   

NmTdfH_M0579 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E      S                             S                                  A     D   

NmTdfH_MC58 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E      S                             S                                  A     D   

NmTdfH_LNP21362 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E      S                             S                                  A     D   

NmTdfH_IR1074 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E      S                             S                                  A     D   

NmTdfH_H44/76 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E      S                             S                                  A     D   

NmTdfH_FDAARGOS_210     204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E      S                             S                                  A     D   

NmTdfH_FDAARGOS_215     204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             S                                        N   

NmTdfH_ 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R    E G    S                             S                              E         N   

NmTdfH_510612 187 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R    E G    S                             S                              E         N   

NmTdfH_Z2491 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R    E G    S                             S                              E         N   

NmTdfH_NCTC8249 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V E G    S                             S                                        D   

NmTdfH_alpha14 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A           V   G    S                             S                           Q    T       N   

NmTdfH_2842STDY5881378  204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A           V   G    S                             S                           Q    T       N   

NmTdfH_CHUV 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A           V   G    S                             S                           Q    T       N   

NmTdfH_FAM18 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A           V   G    S                             S                           Q    T       N   

NmTdfH_M09293 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A           V   G    S                             S                           Q    T       N   

NmTdfH_M26503 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V   G    S                             S                                T       D   

NmTdfH_2842STDY5881093  204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V   G    S                             S                                T       D   

NmTdfH_PMB5301 204 ccccccccccccccc ccccccccc cccccccccccccccccc cccccccc cc c c cccc  cccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIMAAIGARKWLESGAS GVLYGHSRR VAQNYRVGGGGQHIGNFG EYLERRKQ YF Q G LKFN  SGK               V                            A        R  V   G    S                             S                                T       D   
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      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccEEEF DF DEF  DF DF  DEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        L  Q   TK  K  ED         E                     G                  

NgTdfH_WHO_M 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        L  Q   TK  K  ED         G                     G                  

NgTdfH_WHO_O 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        L  Q   TK  K  ED         G                     G                  

NgTdfH_WHO_U 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        L  Q   TK  K  ED         G                     G                  

NgTdfH_WHO_P 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        L  Q   TK  K  ED         G                     G                  

NgTdfH_MS11 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        L  Q   TK  K  ED         E                     G                  

NgTdfH_F62 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        L  Q   TK  K  ED         E                     G                  

NgTdfH_WHO_F 257 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        L  Q   TK  K  ED         E                     G                  

NgTdfH_MIA_2011_03-10   281 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         E                     G                  

NgTdfH_DGI18 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     S                  

NgTdfH_FA19 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     G                  

NgTdfH_WHO_L 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     G                  

NgTdfH_DG12 268 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     G                  

NgTdfH_WHO_K 257 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     G                  

NgTdfH_WHO_W 257 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     G                  

NgTdfH_WHO_X 257 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     G                  

NgTdfH_WHO_Z 257 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     G                  

NgTdfH_WHO_G 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     G                  

NgTdfH_WHO_N 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     G                  

NgTdfH_NG-k51.05 281 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     S                  

NgTdfH_WHO_V 257 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     S                  

NgTdfH_WHO_Y 257 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     S                  

NgTdfH_BZG33 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     S                  

NgTdfH_NCCP11945 257 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     S                  

NmTdfH_020-06 273 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y    Y      P   Q     H  S                                        F  P  NTI  KQ ND  K      E                     S                  

NmTdfH_alpha710 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K  W  K   P E Q     H  S                                        L  QQ  YP  K  EN         E                     S                  

NmTdfH_NZ-05/33 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K  W  K   P E Q     H  S                                        L  QQ  YP  K  EN         E                     S                  

NmTdfH_93004 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K  W  K   P E Q     H  S                                        L  QQ  YS  K  EN         D                     S                  

NmTdfH_ATCC13091 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K  W  K   P E Q     H  S                                        L  QQ  YS  K  EN         E                     S                  

NmTdfH_alpha522 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K  W  K   P E Q     H  S                                        L  QQ  YP  K  EN         E                     S                  

NmTdfH_NM2795 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K  W  K   P E Q     H  S                                        L  QQ  YP  K  EN         E                     S                  

NmTdfH_81858 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K  W  K   P E Q     H  S                                        L  QQ  YP  K  EN         E                     S                  

NmTdfH_ERS514534 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K  W  K   P E Q     H  S                                        L  QQ  YP  K  EN         E                     S                  

NmTdfH_alpha153 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K  W  K   P E Q     H  S                                        L  QQ  YP  K  EN         E                     S                  

NmTdfH_053442 260 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF      K   K     K     E Q     H  S                                      P L  QQ  YNP K  NN.        E                     S                  

NmTdfH_M0579 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K           E Q        S                                        L  QQ  YKP KN NN.        EY                    S                  

NmTdfH_MC58 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K           E Q     H  S                                        L  QQ  YKP KN NN.        E                     S                  

NmTdfH_LNP21362 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K           E Q     H  S                                        L  QQ  YKP KN NN.        E                     S                  

NmTdfH_IR1074 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K           E Q     H  S                                        L  QQ  YKP KN NN.        E                     S                  

NmTdfH_H44/76 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K           E Q     H  S                                        L  QQ  YKP KN NN.        E                     S                  

NmTdfH_FDAARGOS_210     274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R   K           E Q     H  S                                        L  QQ  YKP KN NN.        E                     S                  

NmTdfH_FDAARGOS_215     274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  P   TK  Q  ND         G                     S                  

NmTdfH_ 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   K Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  S   TK  Q  DA         G                     S                  

NmTdfH_510612 257 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   K Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  S   TK  Q  DA         G                     S                  

NmTdfH_Z2491 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   K Y K  W  K   P E Q     H  S                                        F  S   TK  Q  DA         G                     S                  

NmTdfH_NCTC8249 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R Y    Y      P   Q     H  S                                        F  P  NTI  KQ ND  K      E                     S                  

NmTdfH_alpha14 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R F K  Y      P                                                     L  Q   TS  KQ KD  K K    DQ  D                 S                  

NmTdfH_2842STDY5881378  274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R F K  Y      P                                                     L  Q   TS  KQ KD  K K    DQ  D                 S                  

NmTdfH_CHUV 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R F K  Y      P                                                     L  Q   TS  KQ KD  K K    DQ  D                 S                  

NmTdfH_FAM18 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R F K  Y      P                                                     L  Q   TS  KQ KD  K K    DQ  D                 S                  

NmTdfH_M09293 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R F K  Y      P                                                     L  Q   TS  KQ KD  K K    DQ  D                 S                  

NmTdfH_M26503 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R F K  Y      P                                                     L  Q   TR  KQ ED  K R    GQ  D                 S                  

NmTdfH_2842STDY5881093  274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccdddG KG KdG  KG KG  KdddddddG KdddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R F K     K   P E Q                                                 F  Q   HKL K  DD         GQ  D                 S                  

NmTdfH_PMB5301 274 cc c c   c    c  c   c c cccc  cc ccccccccccccccccc ccccccccccccccccccIIIH JH JIH  JH JH  JIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIWE D Q   W    Y  Y   Q L KYIE  DK WRENLAPQYDITPIDPS LKQQSAGNLFKLEYDGVF  R   R F K     K   P E Q                                                 F  Q   HKL K  DD         GQ  D                 S                  

β12 α4 η5 β13 β14 
      jjjjjjjjjjjjjjjjk        iiiiiiiiiii             llll jjk     jj
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      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEENKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            R                      T                 G                                                 P                    A               

NgTdfH_WHO_M 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_O 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_U 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_P 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_MS11 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 G                                                 P                    A               

NgTdfH_F62 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            R                      T                 G                                                 P                    A               

NgTdfH_WHO_F 327 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            R                      T                 G                                                 P                    A               

NgTdfH_MIA_2011_03-10   351 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            R                      T                 G                                                 P                    A               

NgTdfH_DGI18 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 G                                                 P                    A               

NgTdfH_FA19 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_L 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_DG12 338 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_K 327 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            R                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_W 327 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            R                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_X 327 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            R                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_Z 327 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            R                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_G 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_N 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_NG-k51.05 351 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_V 327 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_WHO_Y 327 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_BZG33 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NgTdfH_NCCP11945 327 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_020-06 343 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        G                                                 P A                  A               

NmTdfH_alpha710 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

NmTdfH_NZ-05/33 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

NmTdfH_93004 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                S                                    

NmTdfH_ATCC13091 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

NmTdfH_alpha522 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                S                                    

NmTdfH_NM2795 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                S                                    

NmTdfH_81858 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

NmTdfH_ERS514534 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

NmTdfH_alpha153 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

NmTdfH_053442 329 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

NmTdfH_M0579 343 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_MC58 343 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_LNP21362 343 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_IR1074 343 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_H44/76 343 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_FDAARGOS_210     343 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_FDAARGOS_215     344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

NmTdfH_ 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_510612 327 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_Z2491 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_NCTC8249 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_alpha14 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_2842STDY5881378  344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                  S                                                S                   E                

NmTdfH_CHUV 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                S                                    

NmTdfH_FAM18 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                S                                    

NmTdfH_M09293 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                S                                    

NmTdfH_M26503 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

NmTdfH_2842STDY5881093  344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddNKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                      T                 GS                                                P                                    

NmTdfH_PMB5301 344 cccccccccccc cccccccccccccccccccc c ccccccccccccccccc  cccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIINKYTAQFRDLNT IGSRKIINRNYQFNYGLSLN Y NLNLTAAYNSGRQKYPK  KFTGWGLLKDFETYN            K                                        GS                                                S A                                  

k   jjjjjk jjjjjjjjjjjjjjk         jjjjjjjjjjjjjk  jjjjjjk            
      X         X         X         X         X         X         X    TT                                                                  TNgTdfH_FA1090 

β15 β16 β17 β18 



      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEENAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_M 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_O 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_U 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_P 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_MS11 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_F62 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_F 397 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_MIA_2011_03-10   421 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_DGI18 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_FA19 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_L 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_DG12 408 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_K 397 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_W 397 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_X 397 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_Z 397 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_G 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_N 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_NG-k51.05 421 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_V 397 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_WHO_Y 397 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_BZG33 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NgTdfH_NCCP11945 397 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_020-06 413 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_alpha710 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_NZ-05/33 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_93004 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_ATCC13091 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_alpha522 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_NM2795 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_81858 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_ERS514534 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_alpha153 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_053442 399 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_M0579 413 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_MC58 413 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_LNP21362 413 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_IR1074 413 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_H44/76 413 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_FDAARGOS_210     413 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_FDAARGOS_215     414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_ 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          S                                                           

NmTdfH_510612 397 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          S                                                           

NmTdfH_Z2491 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          S                                                           

NmTdfH_NCTC8249 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_alpha14 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_2842STDY5881378  414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_CHUV 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_FAM18 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_M09293 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_M26503 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_2842STDY5881093  414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddNAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

NmTdfH_PMB5301 414 cccccccccc cccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIINAKILDLNNT TFRLPRETELQTTLGFNYFHNEYGKNRFPEELGLFFDGPDQDNGLYSYLGRFKGDKGLL          A                                                           

β19 β20 β21 β22 β23 
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      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF A DEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEF DF DPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_M 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_O 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_U 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_P 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_MS11 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              S           A  E 

NgTdfH_F62 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_F 467 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_MIA_2011_03-10   491 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_DGI18 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_FA19 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_L 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_DG12 478 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_K 467 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_W 467 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_X 467 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_Z 467 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_G 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_N 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_NG-k51.05 491 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_V 467 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_WHO_Y 467 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_BZG33 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NgTdfH_NCCP11945 467 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         I            G E              K                                      A N              N           A  E 

NmTdfH_020-06 483 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           N                         I              E              K                                      T N           S  N           A  K 

NmTdfH_alpha710 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              R                                      T G              D           T  E 

NmTdfH_NZ-05/33 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              R                                      T G              D           T  E 

NmTdfH_93004 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              R                                      T G           S  G           T  E 

NmTdfH_ATCC13091 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              R                                      T G           S  G           T  E 

NmTdfH_alpha522 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              K                                      T G           S  G           T  K 

NmTdfH_NM2795 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              K                                      T G           S  G           T  K 

NmTdfH_81858 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              K                                      T G           S  G           T  K 

NmTdfH_ERS514534 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              K                                      T G           S  G           T  K 

NmTdfH_alpha153 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              K                                      T G           S  G           T  K 

NmTdfH_053442 469 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              K                                      T G           S  G           T  K 

NmTdfH_M0579 483 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              R                                      T G              D           T  E 

NmTdfH_MC58 483 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_LNP21362 483 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_IR1074 483 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_H44/76 483 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_FDAARGOS_210     483 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_FDAARGOS_215     484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_ 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_510612 467 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_Z2491 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_NCTC8249 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_alpha14 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G E              R                                      T G              G           I  E 

NmTdfH_2842STDY5881378  484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_CHUV 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              K                                      T G           S  G           T  K 

NmTdfH_FAM18 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              K                                      T G           S  G           T  K 

NmTdfH_M09293 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V              E              K                                      T G           S  G           T  K 

NmTdfH_M26503 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_2842STDY5881093  484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cdddddddddddddddddddddddddddddddddddG B KddddddddddddG KdddddddddG KG KPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

NmTdfH_PMB5301 484 ccccccccccc cccccccccccccccccccccccc   ccccccccccc c  ccccccccccc c  cIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH C JIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIH JH JPQKSTIVQPAG QYFNTFYFDAALKKDIYRLNYSTN   YRFGGEYTGYY S  EFKRAFGENSP Y  H           S                         V            G D              K                                      T G              D           T  K 

η6 β24 β25 β26 
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      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccF  DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_M 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_O 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_U 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_P 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_MS11 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_F62 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_F 537 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_MIA_2011_03-10   561 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_DGI18 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_FA19 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_L 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_DG12 548 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_K 537 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_W 537 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_X 537 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_Z 537 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_G 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_N 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_NG-k51.05 561 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_V 537 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_WHO_Y 537 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_BZG33 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NgTdfH_NCCP11945 537 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    G                              

NmTdfH_020-06 553 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               V                                DP                                    G                              

NmTdfH_alpha710 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NQ                                    S                              

NmTdfH_NZ-05/33 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NQ                                    S                              

NmTdfH_93004 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_ATCC13091 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_alpha522 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_NM2795 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_81858 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_ERS514534 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_alpha153 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_053442 539 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NR                                    S                              

NmTdfH_M0579 553 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NQ                                    S                              

NmTdfH_MC58 553 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NR                                    S                              

NmTdfH_LNP21362 553 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NR                                    S                              

NmTdfH_IR1074 553 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NR                                    S                              

NmTdfH_H44/76 553 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NR                                    S                              

NmTdfH_FDAARGOS_210     553 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NR                                    S                              

NmTdfH_FDAARGOS_215     554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NQ                                    S                              

NmTdfH_ 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NQ                                    S                              

NmTdfH_510612 537 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NQ                                    S                              

NmTdfH_Z2491 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NQ                                    S                              

NmTdfH_NCTC8249 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    G                              

NmTdfH_alpha14 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                DP                                    S                              

NmTdfH_2842STDY5881378  554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NR                                    S                              

NmTdfH_CHUV 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_FAM18 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_M09293 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      L                               A                                NP                                    S                              

NmTdfH_M26503 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NQ                                    S                              

NmTdfH_2842STDY5881093  554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccG  KddddddddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NR                                    S                              

NmTdfH_PMB5301 554 c  ccc ccccccccccccccccccccccccccccccc  ccccccccccccccccccccccccccccccH  JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIC  SCG YEPVLKKYGKKRANNHSVSISADFGDYFMPF  YSRTHRMPNIQEMYFSQIGDSGVHTALKPE      I                               A                                NR                                    S                              

NgTdfH_FA1090
β27 β28 β29 α5 
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      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEF DEEERANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_M 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_O 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_U 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_P 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_MS11 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_F62 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_F 607 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_MIA_2011_03-10   631 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_DGI18 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_FA19 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_L 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_DG12 618 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_K 607 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_W 607 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_X 607 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_Z 607 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_G 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_N 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_NG-k51.05 631 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_V 607 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_WHO_Y 607 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_BZG33 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NgTdfH_NCCP11945 607 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        I                                  G        R    

NmTdfH_020-06 623 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF                                                  D                         L S            I                                  S        Q    

NmTdfH_alpha710 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  T                            N     S        Q    

NmTdfH_NZ-05/33 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  T                            N     S        Q    

NmTdfH_93004 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_ATCC13091 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_alpha522 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_NM2795 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_81858 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_ERS514534 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_alpha153 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_053442 609 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  T                            N     N        Q    

NmTdfH_M0579 623 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  T                            N     S        Q    

NmTdfH_MC58 623 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_LNP21362 623 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_IR1074 623 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_H44/76 623 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_FDAARGOS_210     623 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_FDAARGOS_215     624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  T                            N     S        Q    

NmTdfH_ 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  I                            N     S        Q    

NmTdfH_510612 607 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  I                            N     S        Q    

NmTdfH_Z2491 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  I                            N     S        Q    

NmTdfH_NCTC8249 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  T                            N     S        Q    

NmTdfH_alpha14 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  T                            N     S        Q    

NmTdfH_2842STDY5881378  624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_CHUV 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_FAM18 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_M09293 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_M26503 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  I                            N     S        Q    

NmTdfH_2842STDY5881093  624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddG KdddRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                         D                                        T                                  S        Q    

NmTdfH_PMB5301 624 cccccc c cccccccccccc cccccccccccccccccccccccccccc ccccc cccccccc ccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIH JIIIRANTWQ G NTYKKGLLKQDD LGLKLVGYRSRIDNYIHNVYGKWWDLNG IPSWV STGLAYTI HRNF      F F                                                                                  T                            N     S        Q    
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      X         X         X         X         X         X         X   
NgTdfH_FA1090 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_M 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_O 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_U 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_P 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_MS11 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_F62 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_F 677 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_MIA_2011_03-10   701 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_DGI18 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_FA19 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_L 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_DG12 688 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_K 677 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_W 677 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_X 677 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_Z 677 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_G 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_N 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_NG-k51.05 701 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_V 677 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_WHO_Y 677 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_BZG33 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NgTdfH_NCCP11945 677 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_020-06 693 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_alpha710 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_NZ-05/33 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_93004 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_ATCC13091 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_alpha522 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_NM2795 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_81858 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_ERS514534 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_alpha153 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_053442 679 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_M0579 693 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_MC58 693 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_LNP21362 693 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_IR1074 693 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_H44/76 693 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_FDAARGOS_210     693 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_FDAARGOS_215     694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_ 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_510612 677 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_Z2491 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_NCTC8249 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_alpha14 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_2842STDY5881378  694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_CHUV 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_FAM18 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_M09293 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_M26503 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_2842STDY5881093  694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG
NmTdfH_PMB5301 694 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIKDKVHKHGFELELNYDYGRFFTNLSYAYQKSTQPTNFSDASESPNNASKEDQLKQGYGLSRVSALPRDYG

NgTdfH_FA1090 
β34 β35 β36 

jjjjjjjjjjjjjjk      jjjjjjjjjjjjjjk                 jk             jj                                                                            X         X         X         X                       X         



NgTdfH_FA1090 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEERLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_M 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_O 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_U 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_P 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_MS11 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_F62 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_F 747 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_MIA_2011_03-10   771 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      T    S V                                                                A   D                         

NgTdfH_DGI18 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G    V                                                                   RD                         

NgTdfH_FA19 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      T G  SNV                        

NgTdfH_WHO_L 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      T G  SNV                        

NgTdfH_DG12 758 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_K 747 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_W 747 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_X 747 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_Z 747 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_G 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_N 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_NG-k51.05 771 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_V 747 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_WHO_Y 747 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_BZG33 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NgTdfH_NCCP11945 747 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_020-06 763 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_alpha710 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_NZ-05/33 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_93004 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_ATCC13091 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_alpha522 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G    V                                                                   RD                         

NmTdfH_NM2795 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G    V                                                                   RD                         

NmTdfH_81858 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_ERS514534 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_alpha153 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_053442 749 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_M0579 763 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_MC58 763 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_LNP21362 763 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_IR1074 763 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_H44/76 763 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_FDAARGOS_210     763 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_FDAARGOS_215     764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_ 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_510612 747 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_Z2491 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_NCTC8249 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_alpha14 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        

NmTdfH_2842STDY5881378  764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_CHUV 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_FAM18 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_M09293 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_M26503 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_2842STDY5881093  764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SN                                                                      F                        

NmTdfH_PMB5301 764 cccccccccccccccccccccccccccccccccccccc c cc   ccccccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIRLEVGTRWLGNKLTLGGAMRYFGKSIRATAEERYIDGT G NT   RQLGKRSIKQTETLARQPLIFDFY                                      N G  SNV                        
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jjjjjk       jjjjjjjjk        jk       iiiii         jk         jjjjjj
X         X         X         X         X         X         X                 TTT                                                           NgTdfH_FA1090



NgTdfH_FA1090 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_M 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_O 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_U 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_P 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_MS11 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_F62 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_F 817 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_MIA_2011_03-10   841 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E       T                                                                  D N             

NgTdfH_DGI18 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_FA19 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E       T                                                                  D N             

NgTdfH_WHO_L 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E       T                                                                  D N             

NgTdfH_DG12 828 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_K 817 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_W 817 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_X 817 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_Z 817 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_G 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_N 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_NG-k51.05 841 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_V 817 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_WHO_Y 817 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_BZG33 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NgTdfH_NCCP11945 817 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NmTdfH_020-06 833 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D                                                                          D .G            

NmTdfH_alpha710 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_NZ-05/33 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_93004 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E    A  T                                                                    K             

NmTdfH_ATCC13091 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E       T                                                                  D N             

NmTdfH_alpha522 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_NM2795 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E    A  T                                                                    K             

NmTdfH_81858 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NmTdfH_ERS514534 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NmTdfH_alpha153 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NmTdfH_053442 819 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E    A  T                                                                    K             

NmTdfH_M0579 833 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_MC58 833 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NmTdfH_LNP21362 833 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NmTdfH_IR1074 833 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NmTdfH_H44/76 833 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NmTdfH_FDAARGOS_210     833 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_FDAARGOS_215     834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E    A  T                                                                    K             

NmTdfH_ 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E       T                                                                  D N             

NmTdfH_510612 817 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E       T                                                                  D N             

NmTdfH_Z2491 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E       T                                                                  D N             

NmTdfH_NCTC8249 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_alpha14 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 E       T                                                                  D N             

NmTdfH_2842STDY5881378  834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A  T                                                                    K             

NmTdfH_CHUV 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_FAM18 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_M09293 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_M26503 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_2842STDY5881093  834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

NmTdfH_PMB5301 834 ccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccccc cccc c  ccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIAAYEPKKNLIFRAEVKNLFDRRYIDPLDAGNDAATQRYYSSFDPKDKDE VTCN D  LCNGKYGGTSKS                                                 D    A                                                                       .G            

η7 β42 
jjk  lll jjjjjjk                                                      
X         X         X                                  X         X                                                          TT  TT          NgTdfH_FA1090



NgTdfH_FA1090 904 cccccccccccc cccccc                                                   EEEEEEEEEEEEEEEEEEF                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_M 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_O 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_U 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_P 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_MS11 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_F62 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_F 887 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_MIA_2011_03-10   911 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_DGI18 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_FA19 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_L 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_DG12 898 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_K 887 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_W 887 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_X 887 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_Z 887 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_G 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_N 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_NG-k51.05 911 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_V 887 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_WHO_Y 887 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_BZG33 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NgTdfH_NCCP11945 887 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_020-06 902 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_alpha710 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_NZ-05/33 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_93004 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_ATCC13091 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_alpha522 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_NM2795 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_81858 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_ERS514534 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_alpha153 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_053442 889 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_M0579 902 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_MC58 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_LNP21362 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_IR1074 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_H44/76 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_FDAARGOS_210     902 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_FDAARGOS_215     904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_ 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_510612 887 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_Z2491 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_NCTC8249 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_alpha14 904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_2842STDY5881378  904 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_CHUV 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_FAM18 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_M09293 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_M26503 903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               M                                                         

NmTdfH_2842STDY5881093  903 cccccccccccc cccccc                                                   ddddddddddddddddddG                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NmTdfH_PMB5301 903 cccccccccccc cccccc                                                   IIIIIIIIIIIIIIIIIIH                                                   VLTNFARGRTFL TMSYKF                                                               I                                                         

NgTdfH_FA1090
η8 β43 

 lll     jjjjjjjjk                                                                                                                               X         X                                                      



        1       10        20        30        40        50          X        X         X         X         X         X  
NEISp0944_35         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEE        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH          QN       SILLIST IL Q HE EQTV  ET N V   H  A      ........ T                   S         D                    

NEISp0944_39         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH       K  QT       SILLISS ILAQ HE EQTV  ET N V   H  A      LKYDGKP  T                             D                    

NEISp0944_5          c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH       K   T        LLIIN  AIAQ HE EQTV  ET N V   R  A      LKYDGKP  TH        A     L             D                    

NEISp0944_75         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH       K   T        LLIIN  AVAQ HE EQTV  ET N V   R  A      LKYDGKP  TR        A     L             D                    

NEISp0944_180         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH          QT       SILLIS  IL Q HE EQSV  D  T V   R  A      ........ T               A   S         D  E                 

NEISp0944_22         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH         AQT       SILLIST IL Q H  EQSM   T T V   R  A      ........                     S   G     D K                  

NEISp0944_25         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH         AQT       SILLIST IL Q H  EQSM   T T V   R  A      ........                     S   G     D K                  

NEISp0944_142         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH          QT       SILLIST IL Q HE EQSV  D  T V   R  A      ........ T                   S         D  E                 

NEISp0944_135         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH          Q        SILLIST IL Q HE EQSV  E  T V   R         ........ T I                 S         D  E          T      

NEISp0944_126         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH          QT       SILLIST IL Q HE EQSV  E  T V   R  A      ........ T                   S         D  E                 

NEISp0944_901         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH          QT       SILLIST IL Q HE EQSV  E  T V   R  A      ........ T                   S         D  E                 

NEISp0944_131         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     D                    

NEISp0944_777         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     D                    

NEISp0944_207         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S I   R  A      ..                                     S                    

NEISp0944_198         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET T V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_863         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET T V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_160         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ    EQSV  ET S V   R  A      ..                              QG     D                    

NEISp0944_859         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ    EQSV  ET S V   R  A      ..                              QG     D                    

NEISp0944_912         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ    EQSV  ET S V   R  A      ..                              QG     D                    

NEISp0944_251         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ    EQSV  ET S V   R  A      ..                              QG     D                    

NEISp0944_196         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK  QT       SIILINT LLAQ    EQSV  ET S V   R  A      ..       E                      QG     D                    

NEISp0944_263         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ    EQSV  ET S V   R  A      ..                              QG     D                    

NEISp0944_897         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  D  T V   R  A      ..                                     D  E                 

NEISp0944_79         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_13         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     D                    

NEISp0944_574         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_478         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_347         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SIILINT LLAQ H  EQSV  ET S V   R  A      ..                               G     D                    

NEISp0944_177         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  M REAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      .. Q                                   G                    

NEISp0944_140         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH         VQ        SILLINT LLAQ HE D SV  ET S V   R  A      ........   I                        R  D                    

NEISp0944_534         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH          QT       SILL NT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ........ E             T               D                    

NEISp0944_37         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH          QT       SILLINT LLAQ HE EQSV  D  T V   R  A      ........ T                             D  E                 

NEISp0944_176         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_907         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_12         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQ        SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..         I                           G                    

NEISp0944_69         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK  QT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..       E                             G                    

NEISp0944_373         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRRE K AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..    T                                D                    

NEISp0944_86         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_821         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R         ..                                     G             T      

NEISp0944_369         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  M REAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      .. Q                                   D                    

NEISp0944_87         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ    EQSV  ET S V   R  A      ..                              QG     D                    

NEISp0944_88         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ    EQSV  ET S V   R  A      ..                              QG     D                    

NEISp0944_33         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH         AQT       SILLIST IL Q H  EQSM   T T V   R  A      ........                     S   G     G K                  

NEISp0944_70         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILL NT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                     T               G                    

NEISp0944_61         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRRE K AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..    T                                D                    

NEISp0944_83         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_122         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_778         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SIILINT LLAQ H  EQSV  ET S V   R  A      ..                               G     D                    

NEISp0944_107         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ    EQSV  ET S V   R  A      ..                              QG     D                    

NEISp0944_56         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK  QT       SILLINT LLAQ H  EQSV  ET S V   R  A      ..       E                       G     D                    

NEISp0944_607         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LL Q H  EQSV  ET S V   R  A      ..                           S   G     G                    

NEISp0944_318         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQ        SILLIST LLV  HE EQSV  ET S V   R  A      ..         I                  L        D                    

NEISp0944_134         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRRE K AQ        SILLIST   A  HE EQSV   T S V   R  A      ..    T    I               PP L        D K                  

NEISp0944_129         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLIST IL Q H  EQSM   T T V   R  A      ..                           S   G     D K                  

NEISp0944_18         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     D                    

NEISp0944_1          c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQ        SILLIST LLV  HE EQSV  ET S V   R  A      ..         I                  L        D                    

NEISp0944_381         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LL Q H  EQSV  ET S V   R  A      ..                           S   G     G                    

NEISp0944_157         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLIST ILAQ HE EQSV  D  T V   R  A      ..                                     D  E                 

NEISp0944_60         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK  Q        SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..       T I                           D                    

NEISp0944_606         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LL Q H  EQSV  ET S V   R  A      ..                           S   G     G                    

NEISp0944_908         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREVK AQT       SIILINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     D                    

NEISp0944_130         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH         AQT       SILL NT LLA  HE EQSV  ET S V   R  A      ........               T      L        D                    

NEISp0944_46         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH          QT       SILLIST IL Q HE EQSV  ET S V   R         ........ T                   S         D             P      

NEISp0944_23         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH         AQT       SILLINT LLAQ HE D SV  ET S V   R  A      ........                            R  D                    

NEISp0944_499         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLIST ILAQ HE EQSV  D  T V   R  A      ..                                     D  E                 

NEISp0944_81         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_41         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQ        SILLIST LLV  HE EQSV  ET S V   R  A      ..         I                  L        D                    

NEISp0944_3          c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     D                    

NEISp0944_553         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK  QT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..       T                             D                    

NEISp0944_271         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     G                    

NEISp0944_82         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SIILINT LLAQ H  EQSV  ET S V   R  A      ..                               G     D                    

NEISp0944_20         c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R         ..                                     D             T      

NEISp0944_2          c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  KdddddddddddddddddddddddddddddddddddG Kddddddddddddddddddd        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET S V   R  A      ..                                     D                    

NEISp0944_9          c   ccccccc       c    c  c     c  c c ccc cc cccccc  JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIII        M   TLKPIVL       P    A  T     L  V V GKS PR TSGLLH  MRREAK AQT       SILLINT LLAQ HE EQSV  ET T V   R  A      ..                                     G                    

Supplementary Figure 7. Sequence alignment of ZnuDs.



      60        70        80        90       100       110         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    I   T R              GV        A                             A       S       N                                  

NEISp0944_39  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGS  A    I   T R  A           GV        A                             A               N                                  

NEISp0944_5   cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    I   T R  A           GV        A                             A               N                                  

NEISp0944_75  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGS  A    IS  T R  A           GV        A                                             N                                  

NEISp0944_180  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS    R  A       D   GI        A                                I                                               

NEISp0944_22  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_25  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_142  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_135  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_126  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_901  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHG   A    IS  T R  A       D   GI        A                    A                                                           

NEISp0944_131  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_777  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_207  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_198  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_863  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_160  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_859  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_912  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_251  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_196  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_263  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_897  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    LS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_79  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT       IS  T R  A       D   GI        A                       S                                                        

NEISp0944_13  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_574  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_478  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_347  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_177  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_140  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_534  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_37  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    LS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_176  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_907  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_12  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_69  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_373  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_86  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_821  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_369  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_87  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_88  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_33  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_70  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_61  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_83  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_122  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_778  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_107  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_56  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_607  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D    I        A                                                 D                              

NEISp0944_318  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHG        IS  T R  A       D   GI        A                    A  S                                                        

NEISp0944_134  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    LS  T R  A       D   GI                                                                    S                    

NEISp0944_129  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GV        A                    

NEISp0944_18  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_1   cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHG        IS  T R  A       D   GI        A                    A  S                                                        

NEISp0944_381  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_157  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    LS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_60  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_606  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_908  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T H  A       D   GI        A                    

NEISp0944_130  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_46  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_23  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_499  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    LS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_81  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T H  A       D   GI        A                    

NEISp0944_41  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHG        IS  T R  A       D   GI        A                    A  S                                                        

NEISp0944_3   cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_553  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_271  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_82  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GV        A                    

NEISp0944_20  cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_2   cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    LS  T R  A       D   GI        A                    

NEISp0944_9   cc cccc  cc c cc ccccccc ccc  cccccccc ccccccccccccccccccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII ST SDKI  GD L QK VNLGDAL GVP  HASQYGGG SAPVIRGQTGRRIKVLNHHGT  A    IS  T R  A       D   GI        A                    



     120       130       140       150       160       170         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_39 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_5  cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_75 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   T     V      V          G V  A G       E G                                                          K  

NEISp0944_180 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_22 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_25 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_142 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   S     V      V          G V  A G        NG                                                         A   

NEISp0944_135 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   S     I      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_126 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_901 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_131 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_777 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   S     V      V            V  A G       ENG                                          S                  

NEISp0944_207 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            VL   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_198 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_863 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_160 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_859 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_912 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_251 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_196 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_263 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      I          G V  A G       ENG 

NEISp0944_897 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A         ENG                                                 N           

NEISp0944_79 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A         ENG                                                 N           

NEISp0944_13 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A         ENG                                                 N           

NEISp0944_574 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A         ENG                                                 N           

NEISp0944_478 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_347 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_177 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G I  A G       ENG 

NEISp0944_140 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_534 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_37 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G I  A G       ENG 

NEISp0944_176 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G I  A G       EN                                                            S 

NEISp0944_907 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G I  A G       ENG 

NEISp0944_12 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_69 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_373 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_86 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G I  A G       ENG 

NEISp0944_821 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G I  A G       ENG 

NEISp0944_369 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G I  A G       ENG 

NEISp0944_87 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_88 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      I          G V  A G       ENG 

NEISp0944_33 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_70 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_61 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A         ENG                                                 N           

NEISp0944_83 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A         ENG                                                 N           

NEISp0944_122 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A         ENG                                                 N           

NEISp0944_778 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_107 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_56 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_607 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   S     V      V          G V  A         ENG                                                 N           

NEISp0944_318 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V    G       ENG                                               T             

NEISp0944_134 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_129 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_18 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_1  cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V    G       ENG                                               T             

NEISp0944_381 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_157 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_60 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_606 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_908 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_130 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AL   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_46 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_23 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_499 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_81 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_41 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A         ENG                                                 S           

NEISp0944_3  cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   S     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_553 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_271 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G I  A G       ENG 

NEISp0944_82 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      I          G V  A G       ENG 

NEISp0944_20 cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_2  cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 

NEISp0944_9  cccccccccccc  ccc ccccc cccccc cccccccccc c cc c ccccccc   cIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIETGDMADFSPDH  MVD ALSQQ EILRGP TLLYSSGNVA L DV D KIPEKMP   V            AI   T     V      V          G V  A G       ENG 



     180       190       200       210       220       230         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc EEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF    DEEEEESGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  VG  K       G     G   V R R          D                  G                              KEEGR      

NEISp0944_39 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  VG  K       G     G   V R R          D                  G                              KEEGR      

NEISp0944_5  ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  VG  K       G     G   V R R          D                  G                              KEEGR      

NEISp0944_75 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G   G  K       G     G   V R R          D                  G   F                          KEEGR      

NEISp0944_180 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R            D                  A                             QKEEGR      

NEISp0944_22 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG          G     G   V R            D                  A       N                     QKEKGR      

NEISp0944_25 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP           G        G  IG          G     G   V R            D   T              A       N                     QKEKGR      

NEISp0944_142 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G           I   K       G     G   I R H          D                  AS   V                         KEEGR      

NEISp0944_135 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG          G     G   V R            D                  A       N                     QKEEGR      

NEISp0944_126 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG          G     G   V H            D                  A       N                     QKEEGR      

NEISp0944_901 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R            D                  A                             QKEEGR      

NEISp0944_131 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G           IG  K       G     G   V R            D                  GD                            QKEEGR      

NEISp0944_777 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G           IG  K       G     G   V R            D                  GD                            QKEEGR      

NEISp0944_207 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  G       N                       ....      

NEISp0944_198 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K             G   V R RN         D                  G               S               ....      

NEISp0944_863 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K             G   V R RN         D                  G               S               ....      

NEISp0944_160 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  G       N                       ....      

NEISp0944_859 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  G       N                       ....      

NEISp0944_912 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_251 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_196 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_263 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_897 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_79 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_13 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_574 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_478 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_347 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_177 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG          G     G   V R RN                            G       N                       ....     N

NEISp0944_140 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_534 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_37 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  G       N                       ....      

NEISp0944_176 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K             G   V R RN         D                  G               S               ....      

NEISp0944_907 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  G       N                       ....      

NEISp0944_12 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_69 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  G       N                       ....      

NEISp0944_373 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_86 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K             G   V R RN         D                  G               S               ....      

NEISp0944_821 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K             G   V R RN         D                  G               S               ....      

NEISp0944_369 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG          G     G   V R RN                            G       N                       ....     N

NEISp0944_87 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L               G  VG  K       G         V R RN         D          S       G                     D         ....      

NEISp0944_88 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G           IG  K       G     G   V R RN         D                  GD                              ....      

NEISp0944_33 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  I   K       G     G   V R RN         D                  A    D                          ....      

NEISp0944_70 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R            D                  G                             QKEEGR      

NEISp0944_61 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_83 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_122 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_778 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  VG  K       G     G   V R R          D                  G                              KEEGR      

NEISp0944_107 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G           IG  K       G     G   V R RN         D                  GD                              ....      

NEISp0944_56 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  G       N                       ....      

NEISp0944_607 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_318 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  A       N                       ....      

NEISp0944_134 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_129 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K             G   V R RN         D                  G               S               ....      

NEISp0944_18 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG          G     G   V R            D                  A       N                     QKEKGR      

NEISp0944_1  ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  A       N                       ....      

NEISp0944_381 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   I R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_157 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_60 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  V   K       G     G   V R RN         D                  G    D                          ....      

NEISp0944_606 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_908 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_130 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG          G     G   V R RN         D                  A       N                       ....      

NEISp0944_46 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_23 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_499 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_81 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_41 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_3  ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_553 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  A                               ....      

NEISp0944_271 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K             G   V R RN         D                  G               S               ....      

NEISp0944_82 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    A      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_20 ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_2  ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc dddddddddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddG    KdddddSGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      

NEISp0944_9  ccc cccccc ccccccc  cc  cc ccccccc ccccc ccc c c      ccccc IIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH    JIIIIISGE GLRLSS NLEKLTS  IN  LG NFVLHTE LYRKS DYA P Y      LKRLP    L      G        G  IG  K       G     G   V R RN         D                  G                               ....      



     240       250       260       270       280       290         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEES A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R   G         D H      K   N R                                R        L                    

NEISp0944_39 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R   G         D H      K   N R                                R        L                    

NEISp0944_5  c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G         D H      K   N R                                         L                    

NEISp0944_75 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    H   G         D H      K   N R                                R        L                    

NEISp0944_180 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   L VA    R Q G      E               N         K                                    G D      S     G  

NEISp0944_22 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R       K                                                      

NEISp0944_25 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    T G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R       K                                                      

NEISp0944_142 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   L VA    R   G         D H      K   N R       K                        R        L                    

NEISp0944_135 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     D   L IA    R   G         D H      K   N R       K                        R        L                    

NEISp0944_126 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     D   L VA    R   G         D H      K   N R       K                        R        L                    

NEISp0944_901 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   L VA    R   G      E  D H      K   N R       K                        R                             

NEISp0944_131 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    T G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N         K                                                   G  

NEISp0944_777 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    T G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N         K                                                   G  

NEISp0944_207 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N         K                                                   G  

NEISp0944_198 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_863 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_160 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N                                                             G  

NEISp0944_859 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_912 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_251 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_196 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_263 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_897 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_79 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I V     R Q G      E    H      K   N                           S                  G              G  

NEISp0944_13 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_574 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N                                                             G  

NEISp0944_478 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E    H      K   N                                              G              G  

NEISp0944_347 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I AA    R Q G      E    H      K   N                                              G              G  

NEISp0944_177 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I AA    R Q G      E    H      K   N                                              G              G  

NEISp0944_140 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E    H      K   N                                              G              G  

NEISp0944_534 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q        E    H      K   N                                    S         G              G  

NEISp0944_37 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R       K                                                      

NEISp0944_176 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R   Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R     N                                                        

NEISp0944_907 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R       K                                                      

NEISp0944_12 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R   G      E  D H      K   N R                                R                             

NEISp0944_69 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N         K                                                   G  

NEISp0944_373 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S       E   I VA    R Q G      E  D H      K   N              V                                              G  

NEISp0944_86 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_821 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_369 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   S R  

NEISp0944_87 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_88 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_33 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N                                                             G  

NEISp0944_70 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    T G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R       K                                                      

NEISp0944_61 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_83 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   S R  

NEISp0944_122 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_778 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_107 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_56 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_607 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_318 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VV    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_134 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R       K                                                      

NEISp0944_129 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_18 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    T G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R       K                                                      

NEISp0944_1  c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VV    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_381 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_157 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_60 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_606 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_908 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_130 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I  A    R Q G      E  D H      K   N R                        S                                     

NEISp0944_46 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_23 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_499 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S       E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R            E                                                 

NEISp0944_81 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_41 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_3  c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_553 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_271 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL R D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_82 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N         K                                                   G  

NEISp0944_20 c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_2  c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D Q  S G     E   I VA    R Q G      E  D H      K   N R  

NEISp0944_9  c c c cc c ccccc ccc c  cccc c c cccccc cc c cccccc ccc c ccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIS A S TG I LSWVG KGF G  YSDR D Y LPAHSH YD C ADIIWQ SLI K YL H D    S G     E   I AA    R Q G      E  D H      K   N R       K                                                      



     300       310       320       330       340       350         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEE  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A   SGR     R     I     Q  P                             N    A                       L   

NEISp0944_39   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T SGR     R     I     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_5    ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T SGR     R     I     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_75   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T NGR     R     I     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_180   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         G      A A T SGR     R     L     Q  P  R                     S  G G                            L   

NEISp0944_22   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A     SGR     R     L     Q  P                             N  T A                       L   

NEISp0944_25   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_142   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A     NGK     R     L     Q  P                             N  T V                       F   

NEISp0944_135   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  V A   NGK     R     L     Q  P                             D    A                       F   

NEISp0944_126   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A     NGK     R     L     Q  P                             N  T A                       F   

NEISp0944_901   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A   NGK     R     L     Q  P                             N    A                       F   

NEISp0944_131   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         I         G      A A T NGR     R     L     Q  P  R                     S  G G                            L   

NEISp0944_777   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         I         G      A A T NGR     R     L     Q  P  R                     S  G G                            L   

NEISp0944_207   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         I         G      A A T SGR     R     L     Q  P  R                     S  G G                            L   

NEISp0944_198   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T SGR     H     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_863   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T SGR     H     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_160   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         GF  D  A A T SGR     H     L     Q  P  R                          N                            L   

NEISp0944_859   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_912   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_251   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_196   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P                             N                            F   

NEISp0944_263   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P                             N                            F   

NEISp0944_897   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A   NGR     R     L     Q                                N    A                       FA  

NEISp0944_79   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P  R                          N                            L   

NEISp0944_13   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQI         I         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_574   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P  R                          N                            L   

NEISp0944_478   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P  R                          N                            L   

NEISp0944_347   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         G        A   NGK     R     L        P  R                     S  G GT   A                     H L   

NEISp0944_177   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P  R                          N                            F   

NEISp0944_140   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P  R                          N                            L   

NEISp0944_534   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P  R                          N                            L   

NEISp0944_37   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            F   

NEISp0944_176   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_907   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_12   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF     A A T NGK     R     L     Q  P                           G G                            F   

NEISp0944_69   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         I         G      A A T NGR     R     L     Q  P  R                     S  G G                            L   

NEISp0944_373   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         I         G      A A T NGR     R     L     Q  P  R                     S  G G                            L   

NEISp0944_86   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         G      A A T SGR     R     L     Q  P                        S  G G                            F   

NEISp0944_821   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             D                            F   

NEISp0944_369   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQ          V         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P   F                         N                            L   

NEISp0944_87   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T S R     R     L     Q  P                             N       S                    L   

NEISp0944_88   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T S R     R     L     Q  P                             N       S                    L   

NEISp0944_33   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         V         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P  R                          N                            F   

NEISp0944_70   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_61   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P                             N                            F   

NEISp0944_83   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_122   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P                             N                            F   

NEISp0944_778   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_107   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             D                            L   

NEISp0944_56   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A   SGR     R     L     Q  P                             N    A                       L   

NEISp0944_607   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I          F  D  A A   NGK     H     L     Q  P                       D     N    A                       F   

NEISp0944_318   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A   NGK     R     L     Q  P                             D    A                       F   

NEISp0944_134   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_129   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_18   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A   NGK     R     L     Q  P                             D    A                       F   

NEISp0944_1    ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         G      A A T SGR     R     L     Q  P                        S  G G                            L   

NEISp0944_381   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A   NGK     R     L     Q  P                             N    A                       F   

NEISp0944_157   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P                             D                            F   

NEISp0944_60   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_606   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            F   

NEISp0944_908   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            F   

NEISp0944_130   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T SGR     H     L     Q  P                             N                            L   

NEISp0944_46   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQI         I         GF  D  A A   SGR     H     L     Q  P                             D    A                       L   

NEISp0944_23   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A   NGK     H     L        P                             N    A                     H L   

NEISp0944_499   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A   NGK     R     L     Q  P                             D    A                       F   

NEISp0944_81   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             N                            F   

NEISp0944_41   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P                             N                            F   

NEISp0944_3    ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A   NGK     R     L     Q  P                             D    A                       F   

NEISp0944_553   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A   NGR     R     L     Q  P                             D    A                       L   

NEISp0944_271   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T NGR     R     L     Q  P                             D                            F   

NEISp0944_82   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GF L         I         GF  D  A A T SGR     H     L     Q  P  R                          N                            L   

NEISp0944_20   ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A   NGR     R     L        P                             D    A                     H L   

NEISp0944_2    ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccddddddddddddddddddddddddddG KddddddddddddddddddddddddddG Kdd  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         I         GF  D  A A T SGR     R     L     Q  P                             D                            F   

NEISp0944_9    ccccccccc ccccccccc  cc c  c c c   ccccc ccccc ccccc c  ccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JII  YPHLLTEED DYDNPGLSC  HD D  H H H   PWIDL NKRYE RAEWK P  GFQL         V         GF  D  A A T NGK     R     L     Q  P                             N                            L   



     360       370       380       390       400       410         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF A DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEE  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV                  PI   K  W V                                   K K Q        L              T     

NEISp0944_39   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV                  PI   K  W V                                   K K Q        L              T     

NEISp0944_5    cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R        V                  PI   K  W V                             T     K K Q        L              T     

NEISp0944_75   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV                  PI   K  W V                                   K K Q        L              T     

NEISp0944_180   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEV  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_22   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_25   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D         AV    N            QPI   K  W M                     Q               K H                       G     

NEISp0944_142   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_135   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSA A  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V         K                           K H                       G     

NEISp0944_126   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  H D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_901   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_131   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       Q     

NEISp0944_777   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_207   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R   H       AV                 QPI   K  W V                   N               K K H                       Q     

NEISp0944_198   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            Q I   K  W V                                     Q Q         S             Q     

NEISp0944_863   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            Q I   K  W V                                     Q Q         S             Q     

NEISp0944_160   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            Q I   K  W V                                     Q Q         S             Q     

NEISp0944_859   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R   H       AV                 QPI   K  W V                   N               K K H                       Q     

NEISp0944_912   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       Q     

NEISp0944_251   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_196   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            Q I   K  W V                                     Q Q         S             Q     

NEISp0944_263   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  AH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_897   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            Q V   K  W V                                     Q Q         A             Q     

NEISp0944_79   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_13   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV                 QPI   K  W V                                   K K Q                       Q     

NEISp0944_574   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_478   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       Q     

NEISp0944_347   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_177   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     K Q                       Q     

NEISp0944_140   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N             PI   K  W V                                     Q Q        H              Q     

NEISp0944_534   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_37   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV                 QPI   K  W V                                   K K Q                       Q     

NEISp0944_176   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W I                                     K H                       Q     

NEISp0944_907   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W I                                     K H                       Q     

NEISp0944_12   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_69   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_373   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K Q                       G     

NEISp0944_86   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       G     

NEISp0944_821   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       G     

NEISp0944_369   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_87   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_88   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K Q                       G     

NEISp0944_33   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H        V                 QPI   K  W V                             T     K K Q                       Q     

NEISp0944_70   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_61   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  V   R D R       AV                 QPI   K  W V              Y                    K K Q                       Q     

NEISp0944_83   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV                 QPI   K  W V                                   K K Q                       Q     

NEISp0944_122   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       G     

NEISp0944_778   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       G     

NEISp0944_107   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_56   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H        V    N            QPI   K  W V                             T       K H                       Q     

NEISp0944_607   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       G     

NEISp0944_318   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_134   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K Q                       G     

NEISp0944_129   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       Q     

NEISp0944_18   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_1    cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_381   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AI    N            QPI   K    V                                     K H                 L     G     

NEISp0944_157   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       G     

NEISp0944_60   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K L                       G     

NEISp0944_606   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       Q     

NEISp0944_908   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   R  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_130   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_46   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_23   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       G     

NEISp0944_499   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_81   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            Q V   K  W V                                     Q Q         A             Q     

NEISp0944_41   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_3    cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       G     

NEISp0944_553   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       Q     

NEISp0944_271   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H        V    N            QPI   K  W V                             T       K H                       Q     

NEISp0944_82   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_20   cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     K H                       Q     

NEISp0944_2    cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccdddddddddddddddddddddddddddG B KdddddddddddddddddddddG Kdddd  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D R       AV    N            QPI   K  W V                                     Q Q                       Q     

NEISp0944_9    cc  cc c c ccccccc  cccc c c cccccccc   ccc cc c ccc cccccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH C JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIII  LR  LN N Y HDEKAGD  ENFF N T NARIELRH   GRL GS G QYL QKSSAEA  VH  R D H       AV    N            QPI   K  W V                                     K Q                       Q     



     420       430       440       450       460       470         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccEEF  A A DEEEEEF A DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEELSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  S  G   VEK       DKA ID      IP T Q       D H                            A Q          

NEISp0944_39 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  S  G   VEK       DKA ID      IP T Q       D H                            A Q          

NEISp0944_5  ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  S  G   VEK        KA ID      IP T Q       D H                            A Q N        

NEISp0944_75 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  S  G   VEK       DK  ID      IP T Q       D H                            A Q   E      

NEISp0944_180 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_22 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_25 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_142 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   D A ID      IP T Q       N R                              Q  N       

NEISp0944_135 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA I       IP T Q       N R                              Q      V   

NEISp0944_126 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_901 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  S  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_131 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN       I     L          G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TSKA K       K Q  G                           Q          

NEISp0944_777 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_207 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              Q          

NEISp0944_198 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N Q          E                   R          

NEISp0944_863 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N Q                              Q          

NEISp0944_160 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N Q          E                   R          

NEISp0944_859 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              Q          

NEISp0944_912 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN       V     L       S       N D  T  G   VEK   S   DK  ID      TSKA K       K Q     V                        Q   T      

NEISp0944_251 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_196 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N Q          E                   Q          

NEISp0944_263 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q          E                   R          

NEISp0944_897 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA I       TS A K       N Q          E                   R      N   

NEISp0944_79 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IS A K       K Q                              Q          

NEISp0944_13 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_574 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              Q          

NEISp0944_478 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   MEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              Q          

NEISp0944_347 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_177 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_140 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T      VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                  S           R          

NEISp0944_534 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T      VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                  S           R          

NEISp0944_37 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_176 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_907 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_12 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              R          

NEISp0944_69 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_373 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_86 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R          E                   Q          

NEISp0944_821 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I          G    N D  T  G   VEK   S   DKA I       IP T Q       N R  G                           Q      N   

NEISp0944_369 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_87 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_88 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_33 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L          G    N D  T  G   VEK   S   DKA LD      TS A K       K Q  G                           Q          

NEISp0944_70 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_61 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N    T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N R            G                 R          

NEISp0944_83 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VER   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_122 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T K       N R                              Q          

NEISp0944_778 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_107 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_56 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N R                              Q          

NEISp0944_607 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_318 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N R          E                   R          

NEISp0944_134 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_129 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_18 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_1  ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              R          

NEISp0944_381 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              R          

NEISp0944_157 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              R          

NEISp0944_60 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA I       IP T Q       N R                              Q      N   

NEISp0944_606 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N R                              Q          

NEISp0944_908 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N R                              Q          

NEISp0944_130 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N R          E                   R          

NEISp0944_46 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N R                              R          

NEISp0944_23 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T Q       N R                              Q          

NEISp0944_499 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N R                              Q          

NEISp0944_81 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_41 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA I       TS A K       K Q                              R      N   

NEISp0944_3  ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     I       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IP T K       N R                              Q          

NEISp0944_553 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   V K   S   DKA ID      TS A K       K Q                       K      R          

NEISp0944_271 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       K Q                              R          

NEISp0944_82 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IS A K       K Q                              Q          

NEISp0944_20 ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA ID      TS A K       N Q          E                   R          

NEISp0944_2  ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccddG  B B KdddddG B KddddddddddddddddddddddddddddG KdddddddddLSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G    N D  T  G   VEK   S   DKA ID      IS A K       K Q                              R          

NEISp0944_9  ccc      cccc cc c cc cc cccc c cc cc ccc   ccc c c   c  cccIIH  C C JIIIIIH C JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIILSA      QPML DN V HY FF VEQA W NF LE GVR   QKA I Y   L  REN     E V     L       S  G      D  T  G   VEK   S   DKA ID      IS A K       K Q          E                   Q          



     480       490       500       510       520       530         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_39  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         H                              

NEISp0944_5   c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    S Q      A      P                   Q                          Y                             

NEISp0944_75  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    S  H     A      P                   Q                         Y                              

NEISp0944_180  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Y                                                        

NEISp0944_22  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_25  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         H                              

NEISp0944_142  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_135  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_126  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH            P                   Q                                T                       

NEISp0944_901  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         Y                              

NEISp0944_131  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   H                         H                              

NEISp0944_777  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   H                         H                              

NEISp0944_207  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         H                              

NEISp0944_198  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T QH     A      P                  KQ                                                        

NEISp0944_863  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         H                              

NEISp0944_160  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T QH     A      P                  KQ                                                        

NEISp0944_859  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         H                              

NEISp0944_912  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   H                         H                              

NEISp0944_251  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_196  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Y                                                        

NEISp0944_263  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T QH            P                  KH                                T                       

NEISp0944_897  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T  H     A      P                  KQ                         R                              

NEISp0944_79  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T QH     A      P                  KH                                                        

NEISp0944_13  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Y                         H                              

NEISp0944_574  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_478  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_347  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_177  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_140  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNT  N      G  R T       G    T  H     A      P                H  Y                         H                              

NEISp0944_534  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNT  N      G  R T       G    T  H     A      P                H  Y                         Y                              

NEISp0944_37  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_176  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_907  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_12  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         H                              

NEISp0944_69  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   H                         H                              

NEISp0944_373  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_86  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_821  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         H                              

NEISp0944_369  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N         R T       G    T QH     A      P                   Q     D                                                  

NEISp0944_87  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_88  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_33  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Y                                                        

NEISp0944_70  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  H T       G    S QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_61  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_83  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T QH     A      P                  KQ                                                        

NEISp0944_122  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R         G    T QH     A      P                   Q          A                                             

NEISp0944_778  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   H                         H                              

NEISp0944_107  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    S  H     A      P                   H                         Y                              

NEISp0944_56  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T            T QH     A      P                   Q                  S                                     

NEISp0944_607  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_318  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T QH     A      P                  KQ                                                        

NEISp0944_134  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_129  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A                          Q                                       L                

NEISp0944_18  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_1   c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         H                              

NEISp0944_381  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_157  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T  H     A      P                   Q                         H                              

NEISp0944_60  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_606  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_908  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_130  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_46  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_23  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_499  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_81  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T QH     A      P                  KQ                                                        

NEISp0944_41  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_3   c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_553  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T QH     A      P                  KH                                                        

NEISp0944_271  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T  H     A      P                  KH                         H                              

NEISp0944_82  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_20  c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   Q                                                        

NEISp0944_2   c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccddG Kddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddd Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY N      G  R T       G    T QH     A      P                   H                                                        

NEISp0944_9   c  ccccc cc c ccccccc cccc c  ccccc cccccc ccccccccccccccccIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII Y  PLPDL AH Q ARSFALS NWYF P  KLSLT SHQERL STQELYAHGKHVATNTY        G  R T       G    T QH     A      P                  KQ                                                        



     540       550       560       570       580       590         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_39 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_5  cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_75 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_180 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G                  D                                                      F       

NEISp0944_22 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P                                                                N  

NEISp0944_25 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_142 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G                  D                                                      F       

NEISp0944_135 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R               P                                             D                  N  

NEISp0944_126 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_901 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_131 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        I  G    R      L H R G             P    D  

NEISp0944_777 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V     N        I  G    R      L R R G             P    D        Y                                                     

NEISp0944_207 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_198 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V     N        I  G    R      L R R G             P             Y                                                  N  

NEISp0944_863 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      V R R G             P    D  

NEISp0944_160 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_859 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_912 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G                                                                         R    N  

NEISp0944_251 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_196 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_263 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_897 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R   G             P    D                                      L                       

NEISp0944_79 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_13 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_574 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_478 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  I   H          L  G    R      L R R G             P    D          K                                                   

NEISp0944_347 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_177 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_140 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_534 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_37 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_176 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_907 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_12 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      A R R G             P    D  

NEISp0944_69 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    H      L R R G             P    D  

NEISp0944_373 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V     N        I  G    R      L R R G             P             Y                                                  N  

NEISp0944_86 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_821 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P                                                                N  

NEISp0944_369 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_87 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_88 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_33 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_70 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P                                                                N  

NEISp0944_61 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_83 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        I  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_122 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        I  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_778 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    H      L R R G             P    D  

NEISp0944_107 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H          I  G    H      L R R G             P    D          K                                                   

NEISp0944_56 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P                                                                N  

NEISp0944_607 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_318 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_134 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_129 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_18 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_1  cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R H G             P    D  

NEISp0944_381 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      V R R G             P                                                                N  

NEISp0944_157 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R H G             P    D  

NEISp0944_60 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_606 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_908 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_130 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_46 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_23 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V     N        L  G    H      L R R G             P    D        Y                                                     

NEISp0944_499 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_81 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V     N        I  G    R      L R R G             P             Y                                                  N  

NEISp0944_41 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_3  cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_553 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  I   H          L  G    R      L R R G             P    D          K                                                   

NEISp0944_271 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L       R      L R R G             P    D                      S                                       

NEISp0944_82 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_20 cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_2  cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  

NEISp0944_9  cc ccc c cccccccc cc cccc cccccc c c c ccccccccccccc cccc ccIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIFE GNK L KERSNNIE AL YEGD WQYNLA Y N F NYIYAQTLNDGRG KSIE DS  V   H N        L  G    R      L R R G             P    D  



     600       610       620       630       640       650         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEF DEEEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_39 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    L     R            E AYG   Y                                                        N   

NEISp0944_5  cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IF  P  R    L     R            E AYG                                                            N  L

NEISp0944_75 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    L     R            E AYG                                                            N  L

NEISp0944_180 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R              AYG   F                                                   G    N   

NEISp0944_22 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_25 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R                    F                                                   G GNDK   

NEISp0944_142 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R              AYG   F                                                   G    N   

NEISp0944_135 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_126 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_901 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   LY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_131 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_777 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           G     A   IY  P  R    V     R            E AYG   F           S                                            K   

NEISp0944_207 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_198 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_863 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_160 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_859 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_912 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_251 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_196 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_263 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V                  E AYG   F                                      Q                 K   

NEISp0944_897 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R                    F                                                   G GNDK   

NEISp0944_79 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_13 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R                                                                        G GNDK  L

NEISp0944_574 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R                    F                                                   G GNDK   

NEISp0944_478 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_347 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_177 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_140 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R                                                                        G GNDK  L

NEISp0944_534 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_37 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R                    F                                                   G GNDK   

NEISp0944_176 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  H    V     R                    F                                                   G GNDK   

NEISp0944_907 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    I     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_12 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E  YG   F                                                     P  K   

NEISp0944_69 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_373 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_86 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA        IY  P  R    V     R            E AYG   F                T                                       N   

NEISp0944_821 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_369 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_87 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R                                                                        G GNDK  L

NEISp0944_88 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY     R    V     R            E AYG   F                        L                               N   

NEISp0944_33 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP            A    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F          S                                             N   

NEISp0944_70 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_61 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_83 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_122 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_778 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_107 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP            A    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F          S                                             N   

NEISp0944_56 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_607 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    I     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_318 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_134 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_129 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_18 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_1  cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_381 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_157 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_60 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_606 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_908 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_130 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_46 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_23 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_499 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_81 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_41 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_3  cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V                  E AYG   F                                      Q                 N   

NEISp0944_553 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_271 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_82 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        K   

NEISp0944_20 cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG                                                            N  L

NEISp0944_2  cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG KddEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   

NEISp0944_9  cccccccccc  cccc ccc  cc cc cccc ccccc cccccccccccc c    cc IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH JIIEMKLVRYNQS  DFYG EGE  FK TP YRIG SGDYV GRLKNLPSLPGR D    RP           GA    A   IY  P  R    V     R            E AYG   F                                                        N   



     660       670       680       690       700       710         X         X         X         X         X         X  
NEISp0944_35 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc EEF DEEEEEEEEEEEF DEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR       Y   A      Y  R  G       A   D             F            H                             

NEISp0944_39 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR      A   DR       Y   A      Y  R  G       A   A             F  N A       H                             

NEISp0944_5  c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR      A   DR       Y   A      Y  R  G       A   A             F  N A       H                             

NEISp0944_75 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR      A    R       Y   A      Y  R  G       A   A             F  N A  N    H                             

NEISp0944_180 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F                                          

NEISp0944_22 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   DN            V                                          

NEISp0944_25 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F                                          

NEISp0944_142 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KA   DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             V    A                                     

NEISp0944_135 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   N             V                                          

NEISp0944_126 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_901 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS   R   N   Y   A      Y  R  G       A   E             V       N                                  

NEISp0944_131 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  H  G       A   DN            F                                          

NEISp0944_777 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             V                                          

NEISp0944_207 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F                                          

NEISp0944_198 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  VR     KAS  DR   N   Y   A         R          A   DN            F                           H     R        

NEISp0944_863 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             V                                          

NEISp0944_160 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  H  G       A   DN            F                                          

NEISp0944_859 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             V                                          

NEISp0944_912 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_251 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V   R     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G           A         S   I                                         T

NEISp0944_196 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_263 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_897 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR      V   DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F  N A                                     

NEISp0944_79 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   DN            V                                          

NEISp0944_13 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             V                                          

NEISp0944_574 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  ER   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F                                          

NEISp0944_478 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_347 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F                                          

NEISp0944_177 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F                                          

NEISp0944_140 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F                                          

NEISp0944_534 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             V                                          

NEISp0944_37 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  ER   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F                                          

NEISp0944_176 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KA   DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             V    A                                     

NEISp0944_907 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             I                                          

NEISp0944_12 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     I  AR     K S  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F   T                                      

NEISp0944_69 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_373 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y          Y  H  G       A   D             F                    T                     

NEISp0944_86 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   N             F                                          

NEISp0944_821 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG           V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A T DN            V                                          

NEISp0944_369 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             V                                          

NEISp0944_87 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KA   DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             V    A                                     

NEISp0944_88 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             F                                          

NEISp0944_33 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   DN            F                                          

NEISp0944_70 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N       A      Y  R  G       A   D             F                S                         

NEISp0944_61 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  D    N   Y   A      Y  R  G       A   A             V        L                                 

NEISp0944_83 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR       Y   A      Y  R  G       A   A             V            H                             

NEISp0944_122 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR       Y   A      Y  R  G       A   A             V            H                             

NEISp0944_778 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_107 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     I  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_56 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG     D     V  AR      A   DR       Y   A      Y  R  G       A E A             F  N A       H                             

NEISp0944_607 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             V                                          

NEISp0944_318 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             V                                          

NEISp0944_134 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_129 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   DN            F                                          

NEISp0944_18 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             V                                          

NEISp0944_1  c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_381 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             I                                          

NEISp0944_157 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_60 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KA   DR   N   Y   A      Y  R  G       A   DN            F    A                                     

NEISp0944_606 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   N             F                                          

NEISp0944_908 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   DN            V                                          

NEISp0944_130 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             V                                          

NEISp0944_46 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_23 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AH     KAS  D    N   Y   A      Y  R  G       A   A             V        L                                 

NEISp0944_499 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_81 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  H  G       A   D             F                                          

NEISp0944_41 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             V                                          

NEISp0944_3  c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             I                                          

NEISp0944_553 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   DN            F                                          

NEISp0944_271 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A        V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   DN            F                                          

NEISp0944_82 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             F                                          

NEISp0944_20 c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KA   DR   N   Y   A      Y  R  G       A   A             V    A                                     

NEISp0944_2  c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc ddG KdddddddddddG KdddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddI Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             V                                          

NEISp0944_9  c c  ccccc cc  cc cc   cc  ccc ccc ccc cccccc cc cc ccccccc IIH JIIIIIIIIIIIH JIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIII Q  QNAPR PA  LG HL   LT  IDA LDY RVF QNKLAR ET TP HHMLNLG  A  D     V  AR     KAS  DR   N   Y   A      Y  R  G       A   D             V                                          
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NEISp0944_75 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             R   Y      V AD     SV       S  P M                          R G             F                          F            

NEISp0944_180 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_22 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_25 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_142 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_135 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_126 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_901 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_131 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_777 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_207 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L   V       S  P M         V                                   Y                                    

NEISp0944_198 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_863 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V A   L  SI       S  P M         V                             N                                          

NEISp0944_160 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V A   L  SI       S  P M         V                             N                                          

NEISp0944_859 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_912 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_251 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SI       S  P M         V            

NEISp0944_196 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_263 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_897 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN HY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_79 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_13 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RF      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_574 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_478 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      I  D  L  SV       S  P M         V                            T                                           

NEISp0944_347 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_177 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_140 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_534 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_37 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_176 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_907 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN  Y      V AD  L  SV       S  P M         V                  C                                                     

NEISp0944_12 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_69 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_373 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_86 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_821 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_369 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_87 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_88 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_33 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_70 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_61 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_83 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_122 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_778 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_107 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             HN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_56 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             R   Y      V AD  L  SV       S  P M         V                R G                                                     

NEISp0944_607 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_318 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_134 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_129 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      I AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_18 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_1  ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      I  D  L  SV       S  P M         V                            T                                           

NEISp0944_381 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_157 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      I  D  L  SV       S  P M         V                            T                                           

NEISp0944_60 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_606 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_908 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD     SV       S  P M         V                                F                                       

NEISp0944_130 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV          P M         V                                            P                           

NEISp0944_46 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S    M         V                                               S                        

NEISp0944_23 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_499 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_81 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_41 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_3  ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_553 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_271 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_82 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_20 ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_2  ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          dddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddddG          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

NEISp0944_9  ccc  c  cccccc c  cc cc  ccccccc cc c ccccccccc cc          IIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIIH          NYR  T  GEWNWY K  NL NQ  YAHSSFL DT Q GRSFTGGVN KF             RN RY      V AD  L  SV       S  P M         V            

 




