Table S1. The primers for detecting 44 microsatellite loci.

	Primer name
	Position
	Size
	Forward Primers (5'-3')
	Reverse Primers (5'-3')

	MNG03
	25003
	143
	CTAATATCGCGATTCACAAATCA
	AAAATTGATCAAAACTCATGAAAATG

	MNG10
	27131
	159
	TATTGCTGCCCTTACAAGAAGA
	TTCATGAAAATTTCTTATTTCCCTAA

	MNG14
	34226
	111
	TAGCAAGCTCCAAGTGTTCAAAT
	TGATCTTTTGAAGCAAATTAATGG

	MNG15
	41496
	141
	TCAAAATACCACZZTACATTCCTTC
	TCATTGTTTAATGTAGTCAATTTTCG

	MNG18
	42710
	158
	CAACCTGCTTCCAGTAAGTGTTC
	AAGAAGCATGTCAAGTGTTGGAT

	MNG23
	49645
	221
	GTAATGGTATTGCAGGCTCTTTG
	AGTGTTCCCATAATCCAACTGTC

	MNG26
	50687
	109
	TCAAAAAGAAATAATATTAGATGCGG
	AATTCCAAAATCCCAACTTTCTC

	MNG29
	53718
	148
	GTGTGCCTACATTTTTCATTCGT
	AACAATATGGCACAACAATGTCA

	MNG35
	54780
	208
	CCAGTGCTACAAAAACTCTTGCT
	GTTGATTTGGAAGCTGAAAATTG

	MNG38
	57005
	149
	GGCTCATTTCAAGGGTTCTTTT
	TAGTATGCAAGCCACTCCTCTTC

	MNG100
	63366
	106
	AACAGCTAAGTTCCATTCCTCTCT
	AAGCACTAAATACAGCCCAAGTG

	MNG1314
	44445

	208

	CCCCAAAATGTATCCCAATTTTA
	TTTGGAGACAATGAATGGATAGG

	MNG6666
	3212303

	146
	GCCTTTATCTAGAAGCCCTCACT
	CAACATAAGAATAGGTAGCATCG

	MNG9999
	3012768
	160
	CTTTCTCGAAATTTCCGATTTG
	AGAAAACCCTTTGCAGCAGTAATATGG

	M87843
	42938544
	152
	AGCATCCCATAATTTTGGTTTTT
	CGTAAGGCCATATGATGAGTTGT

	M87844
	42939868
	83
	TGGGTAAAACAACTACATTCCCTC
	TTTTTGTTGTCCTCTCTTGTTGG

	M87845
	42944034
	109
	AATCAATTCCATGTTGAATGACG
	TTCAATCATATCCTCACTACGGG

	M87846
	42946939
	133
	TGAACTTCTTTTAATCATGAGGATG
	AATGTGATCAGACACGTCTTCAC

	M87847
	42950567
	120
	CAACAGTTGTTGAACGACAAAGA
	GTGCTTCTCCATTTTCACGATAG

	M87848
	42952863
	132
	CTCAATGTAGGTGTTTGATTCCC
	TGCCTGGTGAGTCTTTATAGGAA

	M87849
	42955807
	137
	GCACTAGATTGGTGTTTCCTCTTT
	CCCTTGGGTCAAATATCCTATCT

	M87850
	42959701
	144
	TGGCTCACCCATAATTCTATTTG
	TGCATGTAAAATAAATGCCCTCT

	M87851
	42959820
	94
	TTACATGCATAAACCCATACGGT
	ATGTAGTCATGGGTCTCAAATGC

	M87852
	42967679
	138
	CAAAAGCCCCTTAGATGAAAAAG
	TCGTTTTTAAATCATAAGGCCAA

	M87853
	42977585
	155
	TAAAACCTTAACCTGCAACCCTT
	GATTTTGGAAAATTATGTGGGGT

	M87854
	42978120
	140
	CCATGTGTGATAGATTGAAGCAA
	AAGCAAATAGATTGCCCATGATA

	M87855
	42984232
	106
	ATTTGAATCTATATGTGTGCGGC
	ATTTGATGCGCTATTGAAGAAAA

	M87856
	42994456
	152
	CATGCAAACTTATCTCTTCCACC
	TCTTTATGAGGTGTCCCAACACT

	M87857
	43006497
	151
	CCCGAATTTTAGTTGCTAATTCA
	TGGATAAGTTTCCCTAATCTCCA

	M87858
	43006909
	126
	ATCATCTTCCAATTTTTCATCCC
	AAAATGGTCGAAGAACACTCAAA

	M87859
	43013509
	214
	GCTCTAGTGTCATAAACGATGGC
	AACTTTGACAATCCCCTAACCAT

	M87860
	43014317
	107
	TGAATTTGATCAATAACAATTTGATG
	CTATAATGCCCACAAAACCTGTC

	M87861
	43023560
	157
	CCAATTCCTAATATCAAGCCAAA
	TACTAAGGCAAGGAGGAGTGTTG

	M87862
	43035212
	120
	CAAATTTCCCTAGACTTTTGCCT
	AGAAATGGTTCGTTCTCTGTCAA

	M87863
	43039928
	138
	GGAAAATCTACTCGGAATAAGCG
	TGTCAAGGAGAAAAGAAAAATGC

	M87864
	43041969
	153
	CATGCAGTAGCCACATTCTTTTT
	TGGAAACTTTGGAAAACTATTTGAG

	M87865
	43044266
	160
	GGGCTTCCACTTCTCATCTCTAT
	GTTTGATTGGATTATTGGGGAAT

	M87866
	43044986
	128
	GCAAGTGCCCTAATTTATGAACA
	CCATGTGAAGTGGGTTGTTTTA

	M87867
	43051817
	158
	CCAATAAAGTTTCTGCTTTCCCT
	TCCAGGTTTATTGTCCTGATTTTT

	M87868
	43089886
	232
	TGAAATTTTGGAATCTTGGAAAC
	TTTTTATGATGTGAACCTTGTCG

	M87869
	43165646
	136
	CACATAGGGGTTCCCATAAAAAT
	GTGGGTGTCAAAGGTTATGATGT

	M87870
	43175422
	127
	TTTTTCATACACGTGGGGTG
	ATCTTTTGCTGTAAGTGTTCCCA

	M87871
	43175792
	129
	ATATAGCGAAGCCAGCAACATTA
	AAGTGATCGCATGTTCTTTTCAT

	M87872
	43184088
	101
	CCCCTGCTTATAATAGCATTTGA
	GATTTCCATGGTCTAGAAAGCCT


