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	Gene
	Haplotype
	Haplotype diversity
	Nucleotide diversity

	Polyprotein
	66
	1.000±0.003
	0.077±0.009

	P1
	60
	0.994±0.005
	0.104±0.013

	HC-Pro
	66
	1.000±0.003
	0.077±0.008

	P3
	58
	0.989±0.008
	0.062±0.007

	6K1
	34
	0.942±0.016
	0.077±0.009

	CI
	64
	0.999±0.003
	0.077±0.008

	6K2
	34
	0.955±0.013
	0.092±0.010

	VPg
	58
	0.989±0.008
	0.069±0.008

	NIa
	56
	0.988±0.008
	0.075±0.009

	NIb
	63
	0.998±0.003
	0.084±0.009

	CP
	66
	1.000±0.003
	0.077±0.009

	PIPO
	28
	0.876±0.031
	0.025±0.003



