[bookmark: _GoBack]Supplementary Table S1: List of chickpea genotypes used in the study
	[bookmark: _Hlk92651548]Genotype
	Source
	Status

	GNG-1581
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-1958
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-2144
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-2171
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-2207
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-2299
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-1969
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-1499
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-1488
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-469
	Sriganganagar, India
	Released variety

	GNG-663
	Sriganganagar, India
	Released variety

	RSG-888
	Durgapura, India
	Released variety

	CSJ-515
	Durgapura, India
	Released variety

	RSG-931
	Durgapura, India
	Released variety

	DCP-92-3
	Indian Institute of Pulses Research
	Released variety

	CSG-8962
	Karnal, India
	Released variety

	PUSA-547
	Indian Agricultural Research Institute Research institution, New Delhi
	Released variety

	RSG-945
	Durgapura, India
	Released variety

	KWR108
	Chandra Shekhar Azad University of Agriculture and Technology, Kanpur, India
	Released variety

	Pant G-186
	Govind Ballabh Pant University of Agriculture and Technology, Pantnagar, India
	Released variety

	IPC 014-9
	Indian Institute of Pulses Research
	Advanced breeding line

	IPC 13-8
	Indian Institute of Pulses Research
	Advanced breeding line

	IPC 14-39
	Indian Institute of Pulses Research
	Advanced breeding line

	IPC 11-29
	Indian Institute of Pulses Research
	Advanced breeding line

	IPC 11-49
	Indian Institute of Pulses Research
	Advanced breeding line

	IPC 12-59
	Indian Institute of Pulses Research
	Advanced breeding line

	ICCV 92944
	International Crops Research Institute for the Semi-arid tropics, India
	Released variety

	ICC-10685
	International Crops Research Institute for the Semi-arid tropics, India
	Accession

	RVG-202
	Shehore, India
	Released variety

	PDG-3
	Punjab Agricultural University, Ludhiana, India
	Released variety

	ICC-96030
	International Crops Research Institute for the Semi-arid tropics, India
	Accession

	ICCV-10
	International Crops Research Institute for the Semi-arid tropics, India
	Released variety

	GL 12021
	Punjab Agricultural University, Ludhiana, India
	Advanced breeding line

	GL 13001
	Punjab Agricultural University, Ludhiana, India
	Released variety as PBG9

	GL 13042
	Punjab Agricultural University, Ludhiana, India
	Released variety as PBG8

	GL 14001
	Punjab Agricultural University, Ludhiana, India
	Advanced breeding line

	GL 15017
	Punjab Agricultural University, Ludhiana, India
	Advanced breeding line

	GL 15026
	Punjab Agricultural University, Ludhiana, India
	Advanced breeding line

	PDG4
	Punjab Agricultural University, Ludhiana, India
	Released variety












Supplementary Table S2: Maximum, minimum temperature, relative humidity (RH) and light intensity during normal and late-sown (heat-stressed) the years 2017-18 and 2018-19 
	
	Season
	Growth stage
	    Average Max/Min Temp
    RH


	1.
	2017–18
Normal Sown
	Vegetative stage
	7.2-28.4°C (maximum) and 4.2-14.3°C (minimum)
71-87% (maximum) and 21-67% (minimum)

	
	
	Reproductive stage
	18.3-32.4°C (maximum) and 9.2-17.3°C (minimum)
73-84% (maximum) and 17-60% (minimum)

	2.
	2017–18
Late-sown (heat-stressed)
	Vegetative stage
	17.5°-32.5°C (maximum) and 9.4-18.4°C (minimum)
56-81% (maximum) and 19-76% (minimum)


	
	Light intensity:  1,423–1,561 µmol m−2 s−1

	
	
	Reproductive stage
	26.4-37.7°C (maximum) and 14.2°-27.2°C (minimum)
49-83% (maximum) and 14-52% (minimum)

	3.
	2018-19
Normal Sown
	Vegetative stage
	6.9-27.9°C (maximum) and 4.9-15.2°C (minimum)
71-87% (maximum) and 21-67% (minimum)

	
	
	Reproductive stage
	18.3-32.4°C (maximum) and 9.2-17.3°C (minimum)
73-84% (maximum) and 17-60% (minimum)

	4.
	2018-19
Late-Sown
(heat-stressed)
	Vegetative stage
	18.3-33.5°C (maximum) and 8.6-17.3°C (minimum)
56-81% (maximum) and 19-76% (minimum)


	
	
	Reproductive stage
	27.3-36.4°C (maximum) and 15.1-26.4°C (minimum)
49-83% (maximum) and 14-52% (minimum)


	
	Light intensity: 1,424–1,523 µmol m−2 s−1



[image: ]

Supplementary Fig. S1: Weather data (maximum (max), minimum (min) and average (avg) temperature (°C), (a, b) and relative humidity RH (%) (c, d).





Supplementary Fig. S2: Electrolyte leakage (%) of chickpea genotypes under control normal-sown) (C) and heat stress (late-sown) (HS) environment during 2017-18 (a), 2018-19 (b) and in control environment of growth chamber (GC; C-control; HS-heat stress) (c). LSD values (P<0.05); genotype × treatment): 3.1 (2017-18), 3.4 (2018-19), 3.9 (GC). Values are means + SE. (n = 3). 



Supplementary Fig. S3: Stomatal conductance (gs) of chickpea genotypes under control (normal-sown) (C) and heat stress (late-sown) (HS) environment during 2017-18 (a), 2018-19 (b) and in control environment of growth chamber (GC; C-control; HS-heat stress) (c). LSD values (P<0.05); genotype × treatment): 12.5 (2017-18), 15.4 (2018-19), 13.9 (GC). Values are means + SE. (n = 3). 




Supplementary Fig. S4: SPAD chlorophyll value of chickpea genotypes under control (normal-sown) (C) and heat stress (late-sown) (HS) environment during 2017-18 (a), 2018-19 (b) and in control environment of growth chamber (GC; C-control; HS-heat stress) (c). LSD values (P<0.05); genotype × treatment): 2.6 (2017-18), 3.1 (2018-19), 2.9 (GC). Values are means + SE. (n = 3).



[bookmark: _Hlk92094468]Supplementary Fig. S5: Photosystem II function (PS) of chickpea genotypes under control (normal-sown) (C) and heat stress (late-sown) (HS) environment during 2017-18 (a), 2018-19 (b) and in control environment of growth chamber (GC; C-control; HS-heat stress) (c). LSD values (P<0.05); genotype × treatment): 0.11 (2017-18), 0.13 (2018-19), 0.11 (GC). Values are means + SE. (n = 3).



Supplementary Fig. S6: Malondialdehyde (MDA) of chickpea genotypes under control (normal-sown) (C) and heat stress (late-sown) (HS) environment during 2017-18 (a), 2018-19 (b) and in control environment of growth chamber (GC; C-control; HS-heat stress) (c). LSD values (P<0.05); genotype × treatment): 2.4 (2017-18), 2.1(2018-19), 2.7 (GC). Values are means + SE. (n = 3).

[bookmark: _Hlk94176145]
Supplementary Fig.S7: Pollen viability (%) of chickpea genotypes under control (normal-sown) (C) and heat stress (late-sown) (HS) environment during 2017-18 (a), 2018-19 (b) and in control environment of growth chamber (GC; C-control; HS-heat stress) (c). LSD values (P<0.05); genotype × treatment): 10.5 (2017-18), 12.8 (2018-19), 12.1 (GC). Values are means + SE. (n = 3).



Supplementary Fig.S8: Pollen germination (%) of chickpea genotypes under control (normal-sown) (C) and heat stress (late-sown) (HS) environment during 2017-18 (a), 2018-19 (b) and in control environment of growth chamber (GC; C-control; HS-heat stress) (c). LSD values (P<0.05); genotype × treatment): 11.6 (2017-18), 13.5 (2018-19), 11.9 (GC). Values are means + SE. (n = 3). 








NS	25.6	21.4	34.5	21.4	25.4	24.5	21.4	24.3	34.5	33.4	31.3	42.3	41.3	30.4	31.4	31.3	43.5	42.4	41.3	35.6	36.5	32.4	35.6	32.5	34.5	32.4	33.5	41.4	32.5	28.5	34.5	32.300000000000004	32.300000000000004	31.4	33.4	24.5	34.5	31.3	33.700000000000003	25.6	21.4	34.5	21.4	25.4	24.5	21.4	24.3	34.5	33.4	31.3	42.3	41.3	30.4	31.4	31.3	43.5	42.4	41.3	35.6	36.5	32.4	35.6	32.5	34.5	32.4	33.5	41.4	32.5	28.5	34.5	32.300000000000004	32.300000000000004	31.4	33.4	24.5	34.5	31.3	33.700000000000003	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	365.16666666666697	364.43333333333334	423.13333333333338	447.23333333333335	438.5	451.0333333333333	488.5	471.13333333333338	481.39999999999969	487.43333333333339	343	497.0333333333333	453.93333333333334	364.86666666666684	443.39999999999969	435.5333333333333	486.76666666666671	467.43333333333339	433.73333333333335	511.7	415.76666666666671	447.5333333333333	444.7	444.26666666666671	381.73333333333335	412.16666666666697	447.9666666666667	427.16666666666697	449.5	358.36666666666684	442.73333333333335	417.40000000000003	455.5	425.5333333333333	501.93333333333334	357.83333333333331	447.2	404.33333333333331	418.83333333333331	LS	30.5	25.4	26.7	41.3	27.4	23.4	35.4	32.300000000000004	31.5	33.5	26.7	24.3	34.5	22.3	21.5	24.3	23.4	29.8	34.5	43.4	32.4	26.5	33.4	31.3	33.4	33.4	43.2	34.5	41.3	34.5	32.4	33.4	31.5	33.700000000000003	34.300000000000004	25.4	21.8	24.5	27.6	30.5	25.4	26.7	41.3	27.4	23.4	35.4	32.300000000000004	31.5	33.5	26.7	24.3	34.5	22.3	21.5	24.3	23.4	29.8	34.5	43.4	32.4	26.5	33.4	31.3	33.4	33.4	43.2	34.5	41.3	34.5	32.4	33.4	31.5	33.700000000000003	34.300000000000004	25.4	21.8	24.5	27.6	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	327.83333333333331	307.8	361.56666666666672	508.56666666666672	353.3	339.59999999999974	507.73333333333335	511.40000000000003	498.39999999999969	513.16666666666663	338.13333333333338	511.73333333333335	497.86666666666684	323.63333333333338	366.63333333333338	339.23333333333335	506.86666666666696	503.5333333333333	461.2	518.03333333333353	347.5	339.63333333333338	366	404.5	348.83333333333331	391.2	488.9666666666667	415.36666666666684	482.63333333333338	425.4666666666667	419.8	398.4666666666667	355.09999999999974	324.73333333333335	446.06666666666672	329.3	333.5	368.56666666666672	429.13333333333338	Genotypes

gs (mmol m-2 s-1)


C	23.5	22.4	24.3	31.4	31.3	23.5	24.5	24.5	24.5	23.4	24.3	24.3	23.4	21.4	24.3	21.8	25.6	22.6	21.7	24.6	23.5	22.4	24.3	31.4	31.3	23.5	24.5	24.5	24.5	23.4	24.3	24.3	23.4	21.4	24.3	21.8	25.6	22.6	21.7	24.6	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	336.43333299999949	331.066667	317.83333299999958	344.5	342.6	343	320.73333299999956	307.7	331.83333299999958	333.13333299999965	328.36666700000001	320.066667	331.43333299999949	364.03333299999963	353.53333299999963	338.1	309.13333299999965	327.9	306.39999999999975	316.93333299999949	HS	21.5	23.5	21.4	31.3	32.300000000000004	31.3	31.3	23.5	30.4	31.2	21.6	21.5	23.4	38.5	32.300000000000004	33.4	21.4	32.4	23.4	21.3	21.5	23.5	21.4	31.3	32.300000000000004	31.3	31.3	23.5	30.4	31.2	21.6	21.5	23.4	38.5	32.300000000000004	33.4	21.4	32.4	23.4	21.3	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	352.1	290.39999999999975	288.8	385.67	377.57	377.4699999999998	379.33	282.07	388.2	378.13	293.39999999999975	278.72999999999979	281.7	430.8	419.1	380.4	273.60000000000002	382.53	277.17	279.42999999999978	Genotypes

gs (mmol m-2 s-1)


NS	2.4299999999999997	2.3499999999999988	2.54	2.4499999999999997	2.54	2.34	2.4499999999999997	2.54	2.4299999999999997	2.54	2.54	2.4299999999999997	2.4299999999999997	2.4099999999999997	2.4499999999999997	2.1800000000000002	2.54	3.1	2.4499999999999997	2.4299999999999997	2.4499999999999997	2.4299999999999997	2.38	2.3099999999999987	2.54	2.19	2.7600000000000002	2.3499999999999988	2.1800000000000002	2.54	2.4299999999999997	2.54	2.3699999999999997	2.4299999999999997	2.19	2.4499999999999997	2.54	2.38	2.54	2.4299999999999997	2.3499999999999988	2.54	2.4499999999999997	2.54	2.34	2.4499999999999997	2.54	2.4299999999999997	2.54	2.54	2.4299999999999997	2.4299999999999997	2.4099999999999997	2.4499999999999997	2.1800000000000002	2.54	3.1	2.4499999999999997	2.4299999999999997	2.4499999999999997	2.4299999999999997	2.38	2.3099999999999987	2.54	2.19	2.7600000000000002	2.3499999999999988	2.1800000000000002	2.54	2.4299999999999997	2.54	2.3699999999999997	2.4299999999999997	2.19	2.4499999999999997	2.54	2.38	2.54	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	23.833333333333304	23.066666666666666	23.866666666666664	23.766666666666666	24.133333333333319	22.766666666666669	23.200000000000003	22.766666666666669	24.399999999999988	23.466666666666669	22.466666666666669	22.433333333333302	22.666666666666668	23.333333333333304	23.066666666666666	23.166666666666668	22.633333333333319	23.266666666666666	23.833333333333304	22.2	22.866666666666664	24.3	22.066666666666666	23.5	24.400000000000002	24.7	22.866666666666664	22.599999999999987	22.633333333333315	25.233333333333302	21.733333333333302	23.866666666666664	22.433333333333302	24.399999999999988	23.116666666666678	24.399999999999988	22.733333333333299	22.466666666666669	23.099999999999987	LS	1.54	1.34	1.45	1.6700000000000008	1.54	1.48	1.51	1.87	1.56	1.6600000000000001	1.43	1.6500000000000001	1.76	1.35	1.45	1.43	1.54	1.87	1.9800000000000009	1.76	1.45	1.43	1.41	1.35	1.31	1.41	1.6700000000000008	1.54	1.45	1.54	1.29	1.6500000000000001	1.6500000000000001	1.47	1.59	1.49	1.76	1.47	1.45	1.54	1.34	1.45	1.6700000000000008	1.54	1.48	1.51	1.87	1.56	1.6600000000000001	1.43	1.6500000000000001	1.76	1.35	1.45	1.43	1.54	1.87	1.9800000000000009	1.76	1.45	1.43	1.41	1.35	1.31	1.41	1.6700000000000008	1.54	1.45	1.54	1.29	1.6500000000000001	1.6500000000000001	1.47	1.59	1.49	1.76	1.47	1.45	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	13.5	13.433333333333332	13.066666666666677	16.900000000000002	13.333333333333334	13.4	17.133333333333315	17.366666666666667	17.533333333333299	17.399999999999999	13.700000000000001	17.733333333333302	17.633333333333319	12.966666666666676	12.8	12.933333333333332	17.499999999999989	18.033333333333299	18.133333333333315	17.766666666666666	12.466666666666676	12.733333333333333	12.700000000000001	12.666666666666675	12.666666666666675	12.533333333333333	17.8	13.533333333333333	17.633333333333319	13.233333333333333	13.333333333333334	12.566666666666677	12.6	12.633333333333333	12.3	12.666666666666675	12.700000000000001	12.866666666666678	12.6	Genotypes

SPAD chlorophyll 


NS	2.1	2.2999999999999998	1.3	2.1	1.6	2.1	2.2999999999999998	2.1	1.4	2.1	2.2999999999999998	2.1	1.9800000000000009	2.1	2.2000000000000002	2.1	2.2999999999999998	2.1	2.2000000000000002	2.2000000000000002	2.1	2.1	2.2999999999999998	2.1	2.2000000000000002	2.1	2.2999999999999998	2.1	1.4	2.2999999999999998	2.2000000000000002	2.1	1.43	2.2999999999999998	2.2999999999999998	2.1	2.1	2.1	2.2999999999999998	2.1	2.2999999999999998	1.3	2.1	1.6	2.1	2.2999999999999998	2.1	1.4	2.1	2.2999999999999998	2.1	1.9800000000000009	2.1	2.2000000000000002	2.1	2.2999999999999998	2.1	2.2000000000000002	2.2000000000000002	2.1	2.1	2.2999999999999998	2.1	2.2000000000000002	2.1	2.2999999999999998	2.1	1.4	2.2999999999999998	2.2000000000000002	2.1	1.43	2.2999999999999998	2.2999999999999998	2.1	2.1	2.1	2.2999999999999998	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	22.433333333333305	23.766666666666669	22.400000000000002	22.433333333333302	23.733333333333299	23.5	23.100000000000005	24.833333333333304	22.933333333333305	23.366666666666664	23.399999999999988	23.333333333333304	23.733333333333302	23.5	23.433333333333305	23.466666666666669	23.350000000000005	25.400000000000002	24.3	23.400000000000002	24.400000000000002	23.366666666666664	24.333333333333304	23.7	23.433333333333302	24.966666666666669	24.399999999999988	24.066666666666663	23.766666666666669	24.400000000000002	24.066666666666666	24.099999999999987	24.433333333333302	24.033333333333299	24.333333333333304	22.893333333333302	23.600000000000005	24.399999999999988	24.366666666666664	LS	1.2	1.2	1.3	1.3	1.2	1.3	1.3	1.3	1.3	1.4	1.2	1.3	1.4	1.2	1.3	1.2	1.3	1.3	1.3	1.6	1.8	1.6	1.9000000000000001	1.5	1.6	1.4	1.6	1.6	1.4	1.5	1.3	1.4	1.5	1.5	1.3	1.4	1.4	1.6	1.3	1.2	1.2	1.3	1.3	1.2	1.3	1.3	1.3	1.3	1.4	1.2	1.3	1.4	1.2	1.3	1.2	1.3	1.3	1.3	1.6	1.8	1.6	1.9000000000000001	1.5	1.6	1.4	1.6	1.6	1.4	1.5	1.3	1.4	1.5	1.5	1.3	1.4	1.4	1.6	1.3	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	12.9	12.900000000000002	12.766666666666673	17.966666666666651	12.900000000000002	13.033333333333333	17.866666666666667	17.866666666666664	17.633333333333315	17.8	12.8	18.133333333333319	18.766666666666666	13.4	13.433333333333332	13.5	18.900000000000002	18.7	18.400000000000002	19	13.5	13.200000000000001	13.4	13.9	13.433333333333332	13.133333333333333	18.7	13.700000000000001	18.633333333333315	13.733333333333333	13.200000000000001	13.233333333333333	13.133333333333333	13.200000000000001	12.933333333333332	13.266666666666673	13.9	13.633333333333333	12.966666666666676	Genotypes

SPAD chlorophyll 


C	1.2	1.3	1.2	1.4	1.3	1.3	1.2	1.2	1.2	1.5	1.4	1.2	1.4	1.3	1.5	1.2	1.2	1.2	1.5	1.3	1.2	1.3	1.2	1.4	1.3	1.3	1.2	1.2	1.2	1.5	1.4	1.2	1.4	1.3	1.5	1.2	1.2	1.2	1.5	1.3	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	18.6666667	17.7	18.766666699999977	18.033333299999981	17.6666667	17.6666667	17.600000000000001	18.266666699999977	16.8	17.533333299999981	17.2	17.46666669999998	17.6666667	17.96666669999998	17.600000000000001	18.3333333	17.93333329999998	17.46666669999998	17.8333333	18	HS	1.2	0.78	0.67000000000000071	1.3	1.3	1.1000000000000001	1.1000000000000001	0.56999999999999995	1.1000000000000001	1.3	0.67000000000000071	0.58000000000000007	0.63000000000000045	1.3	1.1000000000000001	1.2	0.68	1.3	0.56000000000000005	0.61000000000000043	1.2	0.78	0.67000000000000071	1.3	1.3	1.1000000000000001	1.1000000000000001	0.56999999999999995	1.1000000000000001	1.3	0.67000000000000071	0.58000000000000007	0.63000000000000045	1.3	1.1000000000000001	1.2	0.68	1.3	0.56000000000000005	0.61000000000000043	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	13.7666667	8.8666666700000079	8.4666666700000093	14.2	14.2333333	14.8333333	13.8	6.9	13.2	12.7333333	7.1666666699999961	6.1333333300000001	6.3	14.3333333	13.1666667	13.9	6.6333333300000001	14.4	6.6333333300000001	6.1666666699999961	Genotypes

SPAD chlorophyll 


NS	7.0999999999999994E-2	8.1000000000000003E-2	7.3000000000000009E-2	7.3999999999999996E-2	7.5999999999999998E-2	7.8000000000000014E-2	7.0999999999999994E-2	8.1000000000000003E-2	8.2000000000000003E-2	8.6000000000000021E-2	7.3000000000000009E-2	7.5999999999999998E-2	7.8000000000000014E-2	7.6999999999999999E-2	8.3000000000000046E-2	8.3000000000000046E-2	7.8000000000000014E-2	7.0999999999999994E-2	7.5999999999999998E-2	8.2000000000000003E-2	8.3000000000000046E-2	8.4000000000000047E-2	7.8000000000000014E-2	8.1000000000000003E-2	7.5999999999999998E-2	7.9000000000000056E-2	8.2000000000000003E-2	8.1000000000000003E-2	8.4000000000000047E-2	7.5999999999999998E-2	7.3000000000000009E-2	7.5999999999999998E-2	7.3000000000000009E-2	7.9000000000000056E-2	7.6999999999999999E-2	8.4000000000000047E-2	8.5000000000000006E-2	8.8000000000000064E-2	7.3000000000000009E-2	7.0999999999999994E-2	8.1000000000000003E-2	7.3000000000000009E-2	7.3999999999999996E-2	7.5999999999999998E-2	7.8000000000000014E-2	7.0999999999999994E-2	8.1000000000000003E-2	8.2000000000000003E-2	8.6000000000000021E-2	7.3000000000000009E-2	7.5999999999999998E-2	7.8000000000000014E-2	7.6999999999999999E-2	8.3000000000000046E-2	8.3000000000000046E-2	7.8000000000000014E-2	7.0999999999999994E-2	7.5999999999999998E-2	8.2000000000000003E-2	8.3000000000000046E-2	8.4000000000000047E-2	7.8000000000000014E-2	8.1000000000000003E-2	7.5999999999999998E-2	7.9000000000000056E-2	8.2000000000000003E-2	8.1000000000000003E-2	8.4000000000000047E-2	7.5999999999999998E-2	7.3000000000000009E-2	7.5999999999999998E-2	7.3000000000000009E-2	7.9000000000000056E-2	7.6999999999999999E-2	8.4000000000000047E-2	8.5000000000000006E-2	8.8000000000000064E-2	7.3000000000000009E-2	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	0.76333333333333364	0.71666666666666667	0.7466666666666667	0.71666666666666667	0.75333333333333363	0.75000000000000044	0.73000000000000043	0.73333333333333361	0.73666666666666669	0.73666666666666669	0.73000000000000043	0.72000000000000053	0.74000000000000032	0.72333333333333361	0.73333333333333361	0.74333333333333362	0.74000000000000032	0.72333333333333361	0.7466666666666667	0.75000000000000044	0.73666666666666669	0.73666666666666669	0.73666666666666669	0.7466666666666667	0.73333333333333361	0.7466666666666667	0.74000000000000032	0.73000000000000043	0.73000000000000043	0.73000000000000043	0.73666666666666669	0.73666666666666669	0.73333333333333361	0.73000000000000043	0.72666666666666668	0.73000000000000043	0.73666666666666669	0.72333333333333361	0.72333333333333361	LS	3.9000000000000014E-2	4.1000000000000002E-2	3.9000000000000014E-2	5.8000000000000003E-2	4.0000000000000022E-2	4.2000000000000023E-2	5.8000000000000003E-2	5.6000000000000001E-2	5.9000000000000025E-2	6.3E-2	4.5999999999999999E-2	5.9000000000000025E-2	6.3E-2	3.2000000000000028E-2	4.5000000000000012E-2	4.1000000000000002E-2	5.8000000000000003E-2	5.6000000000000001E-2	6.4000000000000057E-2	4.0000000000000022E-2	4.5000000000000012E-2	4.3000000000000003E-2	3.1000000000000017E-2	4.3000000000000003E-2	3.500000000000001E-2	4.1000000000000002E-2	5.3000000000000012E-2	4.2000000000000023E-2	6.3E-2	3.9000000000000014E-2	4.8000000000000001E-2	4.1000000000000002E-2	3.7999999999999999E-2	4.2000000000000023E-2	3.9000000000000014E-2	4.1000000000000002E-2	4.3000000000000003E-2	3.9000000000000014E-2	3.500000000000001E-2	3.9000000000000014E-2	4.1000000000000002E-2	3.9000000000000014E-2	5.8000000000000003E-2	4.0000000000000022E-2	4.2000000000000023E-2	5.8000000000000003E-2	5.6000000000000001E-2	5.9000000000000025E-2	6.3E-2	4.5999999999999999E-2	5.9000000000000025E-2	6.3E-2	3.2000000000000028E-2	4.5000000000000012E-2	4.1000000000000002E-2	5.8000000000000003E-2	5.6000000000000001E-2	6.4000000000000057E-2	4.0000000000000022E-2	4.5000000000000012E-2	4.3000000000000003E-2	3.1000000000000017E-2	4.3000000000000003E-2	3.500000000000001E-2	4.1000000000000002E-2	5.3000000000000012E-2	4.2000000000000023E-2	6.3E-2	3.9000000000000014E-2	4.8000000000000001E-2	4.1000000000000002E-2	3.7999999999999999E-2	4.2000000000000023E-2	3.9000000000000014E-2	4.1000000000000002E-2	4.3000000000000003E-2	3.9000000000000014E-2	3.500000000000001E-2	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	0.44333333333333325	0.40000000000000008	0.43666666666666698	0.6166666666666667	0.43000000000000022	0.43666666666666698	0.60333333333333361	0.58666666666666656	0.60666666666666669	0.61333333333333362	0.43666666666666698	0.61333333333333362	0.62333333333333363	0.3833333333333333	0.42000000000000021	0.42666666666666697	0.59666666666666657	0.59333333333333327	0.60666666666666669	0.61000000000000043	0.40333333333333327	0.3833333333333333	0.34666666666666696	0.33333333333333331	0.34333333333333327	0.33333333333333331	0.58000000000000007	0.37333333333333335	0.61000000000000043	0.35000000000000026	0.39666666666666711	0.38666666666666716	0.34333333333333327	0.34333333333333327	0.34666666666666696	0.35333333333333333	0.34333333333333327	0.34666666666666696	0.31333333333333335	Genotypes

PS (Fv/Fm ratio)


NS	7.0999999999999994E-2	7.0999999999999994E-2	6.9000000000000034E-2	6.8000000000000019E-2	7.0000000000000021E-2	6.5000000000000002E-2	6.6000000000000003E-2	6.8000000000000019E-2	6.2000000000000034E-2	6.6000000000000003E-2	6.9000000000000034E-2	7.1999999999999995E-2	7.3000000000000009E-2	6.7000000000000004E-2	6.8000000000000019E-2	6.8000000000000019E-2	6.4000000000000057E-2	6.5000000000000002E-2	6.2000000000000034E-2	6.6000000000000003E-2	7.0000000000000021E-2	6.6000000000000003E-2	6.8000000000000019E-2	6.9000000000000034E-2	7.3000000000000009E-2	6.8000000000000019E-2	6.5000000000000002E-2	6.4000000000000057E-2	6.6000000000000003E-2	6.4000000000000057E-2	6.7000000000000004E-2	6.5000000000000002E-2	6.8000000000000019E-2	6.4000000000000057E-2	6.9000000000000034E-2	6.6000000000000003E-2	6.5000000000000002E-2	6.9000000000000034E-2	6.4000000000000057E-2	7.0999999999999994E-2	7.0999999999999994E-2	6.9000000000000034E-2	6.8000000000000019E-2	7.0000000000000021E-2	6.5000000000000002E-2	6.6000000000000003E-2	6.8000000000000019E-2	6.2000000000000034E-2	6.6000000000000003E-2	6.9000000000000034E-2	7.1999999999999995E-2	7.3000000000000009E-2	6.7000000000000004E-2	6.8000000000000019E-2	6.8000000000000019E-2	6.4000000000000057E-2	6.5000000000000002E-2	6.2000000000000034E-2	6.6000000000000003E-2	7.0000000000000021E-2	6.6000000000000003E-2	6.8000000000000019E-2	6.9000000000000034E-2	7.3000000000000009E-2	6.8000000000000019E-2	6.5000000000000002E-2	6.4000000000000057E-2	6.6000000000000003E-2	6.4000000000000057E-2	6.7000000000000004E-2	6.5000000000000002E-2	6.8000000000000019E-2	6.4000000000000057E-2	6.9000000000000034E-2	6.6000000000000003E-2	6.5000000000000002E-2	6.9000000000000034E-2	6.4000000000000057E-2	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	0.72333333333333361	0.72666666666666668	0.72666666666666668	0.72000000000000053	0.72000000000000053	0.73666666666666669	0.72000000000000053	0.74333333333333362	0.73000000000000043	0.74000000000000032	0.72333333333333361	0.74000000000000032	0.73333333333333361	0.72333333333333361	0.73333333333333361	0.72666666666666668	0.73000000000000043	0.74000000000000032	0.72666666666666668	0.72333333333333361	0.73000000000000043	0.74000000000000032	0.73666666666666669	0.72000000000000053	0.73333333333333361	0.72666666666666668	0.72666666666666668	0.72666666666666668	0.72000000000000053	0.72000000000000053	0.73000000000000043	0.75333333333333363	0.72000000000000053	0.7466666666666667	0.75000000000000044	0.75000000000000044	0.72000000000000053	0.73666666666666669	0.76000000000000056	LS	4.2000000000000023E-2	5.1000000000000004E-2	6.1000000000000013E-2	4.7000000000000014E-2	4.2000000000000023E-2	5.1000000000000004E-2	6.1000000000000013E-2	5.8000000000000003E-2	6.1000000000000013E-2	6.3E-2	6.7000000000000004E-2	6.4000000000000057E-2	5.8000000000000003E-2	5.9000000000000025E-2	6.5000000000000002E-2	6.9000000000000034E-2	6.8000000000000019E-2	6.4000000000000057E-2	6.2000000000000034E-2	6.5000000000000002E-2	6.3E-2	6.1000000000000013E-2	6.3E-2	5.6000000000000001E-2	6.1000000000000013E-2	5.7000000000000023E-2	5.8000000000000003E-2	6.1000000000000013E-2	6.4000000000000057E-2	5.9000000000000025E-2	6.3E-2	6.6000000000000003E-2	5.9000000000000025E-2	6.4000000000000057E-2	6.6000000000000003E-2	6.8000000000000019E-2	5.9000000000000025E-2	6.4000000000000057E-2	6.5000000000000002E-2	4.2000000000000023E-2	5.1000000000000004E-2	6.1000000000000013E-2	4.7000000000000014E-2	4.2000000000000023E-2	5.1000000000000004E-2	6.1000000000000013E-2	5.8000000000000003E-2	6.1000000000000013E-2	6.3E-2	6.7000000000000004E-2	6.4000000000000057E-2	5.8000000000000003E-2	5.9000000000000025E-2	6.5000000000000002E-2	6.9000000000000034E-2	6.8000000000000019E-2	6.4000000000000057E-2	6.2000000000000034E-2	6.5000000000000002E-2	6.3E-2	6.1000000000000013E-2	6.3E-2	5.6000000000000001E-2	6.1000000000000013E-2	5.7000000000000023E-2	5.8000000000000003E-2	6.1000000000000013E-2	6.4000000000000057E-2	5.9000000000000025E-2	6.3E-2	6.6000000000000003E-2	5.9000000000000025E-2	6.4000000000000057E-2	6.6000000000000003E-2	6.8000000000000019E-2	5.9000000000000025E-2	6.4000000000000057E-2	6.5000000000000002E-2	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	0.44333333333333325	0.40000000000000008	0.43666666666666698	0.60333333333333361	0.43000000000000022	0.43666666666666698	0.60666666666666669	0.6166666666666667	0.62000000000000044	0.63000000000000045	0.42333333333333334	0.62333333333333363	0.62666666666666671	0.39333333333333337	0.37000000000000022	0.4100000000000002	0.60666666666666669	0.61000000000000043	0.6166666666666667	0.62666666666666671	0.39333333333333337	0.39666666666666711	0.37000000000000022	0.37333333333333335	0.37000000000000022	0.36000000000000026	0.59333333333333327	0.36666666666666697	0.60666666666666669	0.36000000000000026	0.39333333333333331	0.39333333333333337	0.36000000000000026	0.3833333333333333	0.37666666666666704	0.38000000000000034	0.37666666666666704	0.34333333333333327	0.33333333333333331	Genotypes

PS (Fv/Fm ratio)


C	6.5000000000000002E-2	6.0999999999999999E-2	0.06	7.0999999999999994E-2	6.8000000000000005E-2	6.3E-2	7.0999999999999994E-2	7.2999999999999995E-2	7.2999999999999995E-2	7.0999999999999994E-2	7.1999999999999995E-2	7.0999999999999994E-2	7.1999999999999995E-2	7.3999999999999996E-2	7.0999999999999994E-2	7.2999999999999995E-2	7.1999999999999995E-2	7.1999999999999995E-2	7.0999999999999994E-2	7.1999999999999995E-2	6.5000000000000002E-2	6.0999999999999999E-2	0.06	7.0999999999999994E-2	6.8000000000000005E-2	6.3E-2	7.0999999999999994E-2	7.2999999999999995E-2	7.2999999999999995E-2	7.0999999999999994E-2	7.1999999999999995E-2	7.0999999999999994E-2	7.1999999999999995E-2	7.3999999999999996E-2	7.0999999999999994E-2	7.2999999999999995E-2	7.1999999999999995E-2	7.1999999999999995E-2	7.0999999999999994E-2	7.1999999999999995E-2	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	0.75333333000000002	0.74666666999999998	0.77	0.78333333000000005	0.77666667	0.78333333000000005	0.78333333000000005	0.78333333000000005	0.78	0.77333333000000004	0.78	0.77666667	0.77666667	0.78	0.77333333000000004	0.77333333000000004	0.77666667	0.76333333000000003	0.75	0.74666666999999998	HS	0.09	5.2999999999999999E-2	4.4999999999999998E-2	6.3E-2	5.6000000000000001E-2	6.0999999999999999E-2	5.8999999999999997E-2	3.1E-2	4.5999999999999999E-2	5.7000000000000002E-2	3.1E-2	2.8000000000000001E-2	2.9000000000000001E-2	4.9000000000000002E-2	5.2999999999999999E-2	5.1999999999999998E-2	6.5000000000000002E-2	6.0999999999999999E-2	6.3E-2	6.9000000000000006E-2	0.09	5.2999999999999999E-2	4.4999999999999998E-2	6.3E-2	5.6000000000000001E-2	6.0999999999999999E-2	5.8999999999999997E-2	3.1E-2	4.5999999999999999E-2	5.7000000000000002E-2	3.1E-2	2.8000000000000001E-2	2.9000000000000001E-2	4.9000000000000002E-2	5.2999999999999999E-2	5.1999999999999998E-2	6.5000000000000002E-2	6.0999999999999999E-2	6.3E-2	6.9000000000000006E-2	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	0.59666666999999995	0.43	0.43666666999999998	0.63333333000000003	0.63333333000000003	0.63666666999999999	0.63666666999999999	0.39	0.63	0.64333333000000004	0.36333333000000001	0.35333333	0.36	0.63	0.63	0.63333333000000003	0.34333332999999999	0.63666666999999999	0.34	0.33666667	Genotypes


PS (Fv/Fm ratio)



NS	1.23	1.6500000000000001	1.45	1.3800000000000001	1.56	1.45	1.48	1.35	1.43	1.25	1.34	1.54	1.4	1.4	1.4	1.54	1.36	1.45	1.43	1.34	1.44	1.34	1.43	1.25	1.35	1.33	1.25	1.43	1.32	1.32	1.35	1.32	1.28	1.32	1.43	1.34	1.29	1.32	1.29	1.23	1.6500000000000001	1.45	1.3800000000000001	1.56	1.45	1.48	1.35	1.43	1.25	1.34	1.54	1.4	1.4	1.4	1.54	1.36	1.45	1.43	1.34	1.44	1.34	1.43	1.25	1.35	1.33	1.25	1.43	1.32	1.32	1.35	1.32	1.28	1.32	1.43	1.34	1.29	1.32	1.29	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	15.333333333333334	18.3	16.7	15.6	17.333333333333304	17.399999999999999	17.966666666666669	13.233333333333333	13.766666666666673	12.233333333333333	12.933333333333332	12.966666666666676	13	12.800000000000002	13.933333333333332	13.333333333333334	11.9	13.833333333333334	12.866666666666678	13	13.833333333333334	12.666666666666675	13	14.366666666666678	14	13.333333333333334	14.200000000000001	14.300000000000002	11.866666666666678	12.733333333333333	13.666666666666675	12.966666666666677	13.166666666666675	14.966666666666676	14.966666666666677	13.766666666666673	14.200000000000001	13.5	14.466666666666676	LS	4.0999999999999996	3.6	3.9	2.7	5.8	5.9	3.3	3.7	3.8	3.2	5.9	3.2	3.5	4.3	5.3	3.9	2.9	2.8	2.9	2.4	5.9	6.4	6.6	5.9	5.7	5.5	2.9	5.8	2.9	5.6	5.7	5.4	5.8	5.9	5.5	5.9	5.8	6.3	5.9	4.0999999999999996	3.6	3.9	2.7	5.8	5.9	3.3	3.7	3.8	3.2	5.9	3.2	3.5	4.3	5.3	3.9	2.9	2.8	2.9	2.4	5.9	6.4	6.6	5.9	5.7	5.5	2.9	5.8	2.9	5.6	5.7	5.4	5.8	5.9	5.5	5.9	5.8	6.3	5.9	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	46.70000000000001	44.46666666666659	47.833333333333336	24.033333333333303	52.46666666666659	52.766666666666623	23.633333333333319	22.8	24.599999999999987	24.7	56.70000000000001	24.399999999999988	25.366666666666664	50.766666666666623	49.433333333333337	50.366666666666589	25	25.7	25.399999999999988	26.133333333333315	54.300000000000004	55.366666666666589	56.166666666666607	55.666666666666607	53.433333333333337	52	25.433333333333302	53.166666666666607	26.099999999999987	51.533333333333331	52.033333333333331	54.46666666666659	55	54.4	51.266666666666623	55.20000000000001	57.400000000000006	54.766666666666623	56.066666666666592	Genotypes

MDA (nmoles g-1 DW)


NS	1.3	1.6	1.2	1.4	1.2	1.3	1.2	1.4	1.2	1.4	1.2	1.1000000000000001	1.3	1.1000000000000001	1.1000000000000001	1.4	1.5	1.3	1.2	1.3	1.3	1.1000000000000001	1.2	1.3	1.1000000000000001	1.2	1.1000000000000001	1.2	1.1000000000000001	1.2	1.2	1.4	1.1000000000000001	1.2	1.3	1.2	1.2	1.3	1.2	1.3	1.6	1.2	1.4	1.2	1.3	1.2	1.4	1.2	1.4	1.2	1.1000000000000001	1.3	1.1000000000000001	1.1000000000000001	1.4	1.5	1.3	1.2	1.3	1.3	1.1000000000000001	1.2	1.3	1.1000000000000001	1.2	1.1000000000000001	1.2	1.1000000000000001	1.2	1.2	1.4	1.1000000000000001	1.2	1.3	1.2	1.2	1.3	1.2	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	15.893333333333336	15	13.866666666666678	17.72	13.733333333333333	14.1	14.466666666666677	14.366666666666678	14.633333333333333	13.466666666666677	14.133333333333335	14.6	14.233333333333333	13.633333333333335	13.833333333333334	15.466666666666676	14.8	14.133333333333333	15.233333333333333	16.276666666666667	13.75	11.15	14.466666666666677	14	12.086666666666677	14.366666666666678	13.166666666666675	14.366666666666678	14.333333333333334	15.433333333333332	12.926666666666677	14.333333333333334	13.383333333333336	14.933333333333332	14.433333333333332	13.386666666666676	14.283333333333333	13.1	14.133333333333333	LS	4.3	4.2	4.3	2.1	4.5	3.5	2.1	2.2000000000000002	1.8	1.7	4.5	1.8	2.1	4.3	3.1	3.6	2.1	1.7	1.8	2.1	3.8	4.2	4.4000000000000004	3.9	3.8	4.2	2.1	3.5	1.8	4.3	4.4000000000000004	4.2	4.2	4.5999999999999996	4.5999999999999996	4.9000000000000004	5.2	5.0999999999999996	3.5	4.3	4.2	4.3	2.1	4.5	3.5	2.1	2.2000000000000002	1.8	1.7	4.5	1.8	2.1	4.3	3.1	3.6	2.1	1.7	1.8	2.1	3.8	4.2	4.4000000000000004	3.9	3.8	4.2	2.1	3.5	1.8	4.3	4.4000000000000004	4.2	4.2	4.5999999999999996	4.5999999999999996	4.9000000000000004	5.2	5.0999999999999996	3.5	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	56.566666666666592	57.633333333333333	54.066666666666592	22.766666666666669	52.033333333333331	54.566666666666592	22.8	24.100000000000005	23.700000000000003	23	52.066666666666592	23.7	23.766666666666669	52.433333333333337	52	52.033333333333331	23.266666666666666	23.733333333333302	23.733333333333302	23.433333333333302	52.633333333333333	54.166666666666607	56.1	54.6	52.800000000000004	55.46666666666659	25	53.043333333333329	24	54.20000000000001	53.400000000000006	55.4	53.4	54.933333333333337	54.933333333333337	56.433333333333337	58.033333333333331	57.766666666666623	54.9	Genotypes

MDA (nmoles g-1 DW)


C	1.3	0.67000000000000071	0.12000000000000002	0.1	0.89	0.12000000000000002	0.89	0.91	0.87000000000000044	0.78	0.87000000000000044	0.89	1.2	1.1000000000000001	0.89	0.67000000000000071	0.78	0.81	0.89	0.79	1.3	0.67000000000000071	0.12000000000000002	0.1	0.89	0.12000000000000002	0.89	0.91	0.87000000000000044	0.78	0.87000000000000044	0.89	1.2	1.1000000000000001	0.89	0.67000000000000071	0.78	0.81	0.89	0.79	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	11.1	8.6	10.3	11.3	9.4	10.3	9.5	10.4	9.4	8.5	10.5	11.5	10.6	10.5	9.4	8.9	9.4	8.9	10.1	8.9	HS	1.3	2.1	2.4	1.6	1.4	1.4	1.3	2.2999999999999998	1.3	1.23	2.2999999999999998	2.2000000000000002	2.5	1.4	1.3	1.3	1.2	1.2	2.1	2.2999999999999998	1.3	2.1	2.4	1.6	1.4	1.4	1.3	2.2999999999999998	1.3	1.23	2.2999999999999998	2.2000000000000002	2.5	1.4	1.3	1.3	1.2	1.2	2.1	2.2999999999999998	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	18.399999999999999	24.5	32.4	19.399999999999999	15.4	18.399999999999999	16.399999999999999	30.6	15.3	14.6	30.3	32.300000000000004	32.300000000000004	16.5	14.6	17.3	14.5	15.3	29.4	31.3	Genotypes

MDA (nmoles g-1 DW)


NS	7.5	7.6	7.1	7.3	7.3	7.2	7.4	8.1	8.2000000000000011	7.5	7.1	7.3	7.3	7.1	7.2	7.1	7.3	7.3	7.4	7.2	7.3	7.3	7.2	7.1	7.8	7.2	8.1	7.6	8.1	7.3	8.3000000000000007	8.3000000000000007	7.6	7.3	7.8	7.6	7.8	7.2	7.3	7.5	7.6	7.1	7.3	7.3	7.2	7.4	8.1	8.2000000000000011	7.5	7.1	7.3	7.3	7.1	7.2	7.1	7.3	7.3	7.4	7.2	7.3	7.3	7.2	7.1	7.8	7.2	8.1	7.6	8.1	7.3	8.3000000000000007	8.3000000000000007	7.6	7.3	7.8	7.6	7.8	7.2	7.3	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	74.966666666666697	74.133333333333255	73.100000000000009	77.7	74.86666666666666	74.36666666666666	79.133333333333255	83.433333333333309	81.466666666666697	78.466666666666697	73.833333333333272	74.7	73.566666666666677	73.133333333333255	72.86666666666666	74.766666666666666	77.733333333333277	74.166666666666671	74.5	73.36666666666666	74.833333333333272	75.733333333333277	74.533333333333289	74.733333333333277	76.266666666666666	73.766666666666666	75.5	76.533333333333289	82.733333333333277	72.000000000000014	80.100000000000009	78.5	74.066666666666663	73.3	73.466666666666697	74.833333333333272	73.966666666666697	73.133333333333255	65.833333333333272	LS	4.0999999999999996	4.5999999999999996	3.1	6.3	5.8	3.7	5.8	6.1	5.8	6.3	3.2	5.9	6.2	3.6	3.2	3.2	5.9	5.8	6.1	6.1	3.1	2.9	2.6	2.9	3.1	2.9	4.8	2.9	4.8	2.5	2.5	2.5	2.4	2.4	2.2999999999999998	2.4	2.5	2.2999999999999998	2.6	4.0999999999999996	4.5999999999999996	3.1	6.3	5.8	3.7	5.8	6.1	5.8	6.3	3.2	5.9	6.2	3.6	3.2	3.2	5.9	5.8	6.1	6.1	3.1	2.9	2.6	2.9	3.1	2.9	4.8	2.9	4.8	2.5	2.5	2.5	2.4	2.4	2.2999999999999998	2.4	2.5	2.2999999999999998	2.6	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	37.266666666666609	34.266666666666623	28.8	52.233333333333356	53.96666666666659	31.633333333333319	54.066666666666592	52.800000000000004	54.1	53.9	26.766666666666666	55.033333333333331	55.4	29.400000000000002	24.333333333333304	26.766666666666666	51.666666666666607	53.133333333333333	58.70000000000001	50.666666666666607	32.4	31.966666666666669	31.133333333333319	28.166666666666668	32.333333333333336	28.433333333333302	55.433333333333337	31.2	52.1	26.3	27.333333333333304	24.3	25.166666666666668	25.933333333333302	26.900000000000002	29.566666666666663	26.266666666666669	24	29.2	Genotypes

Pollen viability (%)


NS	7.1	7	6.9	7.1	7.1	6.9	7.3	7.2	7.6	7.2	7.1	6.9	6.9	7.2	6.2	7.2	7.1	6.9	6.8	6.9	6.8	6.9	7.1	7.1	6.9	6.2	7.1	6.9	7.2	6.9	7.6	7.4	7.1	7.1	6.9	7.1	7.2	6.9	7.1	7.1	7	6.9	7.1	7.1	6.9	7.3	7.2	7.6	7.2	7.1	6.9	6.9	7.2	6.2	7.2	7.1	6.9	6.8	6.9	6.8	6.9	7.1	7.1	6.9	6.2	7.1	6.9	7.2	6.9	7.6	7.4	7.1	7.1	6.9	7.1	7.2	6.9	7.1	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	71.066666666666677	70.566666666666677	71.766666666666666	74.233333333333334	72.433333333333337	71.833333333333329	74.066666666666663	73.899999999999991	78.36666666666666	73.466666666666669	73.36666666666666	71.899999999999991	71.63333333333334	73.166666666666671	66.8	74.833333333333329	76.86666666666666	72.600000000000009	71.966666666666669	71.966666666666669	72.833333333333329	73.600000000000009	73.86666666666666	73.966666666666654	72.533333333333346	69.099999999999994	73.833333333333329	71.933333333333337	78.36666666666666	80.599999999999994	80.266666666666666	81.933333333333337	77.8	74.266666666666666	71.399999999999991	72.600000000000009	73.7	72.966666666666654	73.63333333333334	LS	3.1	2.9	2.7	5.3	5.0999999999999996	3.2	5.2	5.0999999999999996	5.0999999999999996	5.0999999999999996	3	5.2	5.3	2.5	2.13	2.2000000000000002	5.0999999999999996	5.0999999999999996	5.0999999999999996	5.0999999999999996	2.2999999999999998	2.6	2.4	2.2999999999999998	2.1	2.2000000000000002	4.3	2.6	4.5999999999999996	2.6	2.5	2.5	2.1	2.2000000000000002	2.2000000000000002	2.1	2.1	2.2000000000000002	2.1	3.1	2.9	2.7	5.3	5.0999999999999996	3.2	5.2	5.0999999999999996	5.0999999999999996	5.0999999999999996	3	5.2	5.3	2.5	2.13	2.2000000000000002	5.0999999999999996	5.0999999999999996	5.0999999999999996	5.0999999999999996	2.2999999999999998	2.6	2.4	2.2999999999999998	2.1	2.2000000000000002	4.3	2.6	4.5999999999999996	2.6	2.5	2.5	2.1	2.2000000000000002	2.2000000000000002	2.1	2.1	2.2000000000000002	2.1	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	36.133333333333333	30.533333333333331	31.433333333333334	54.699999999999996	53.166666666666664	34	54.1	54.733333333333327	52.866666666666667	54.29999999999999	31.233333333333331	55.833333333333336	55	28.933333333333334	23.466666666666669	24.966666666666669	53.79999999999999	53.4	53.70000000000001	53.766666666666673	24.599999999999998	30.333333333333332	26.433333333333334	25.2	25.566666666666666	25.333333333333332	48.666666666666664	27.266666666666669	51.466666666666669	29.766666666666666	29.066666666666666	26.433333333333334	23.5	24.2	23.733333333333331	24.166666666666668	25.5	24.899999999999995	26.566666666666663	Genotypes


Pollen viability (%)



C	6.4	5.9	6.3	6.5	7.1	7.3	7.3	7.4	7.3	7.2	7.1	7.3	7.6	7.3	7.3	6.9	7.1	7.3	7.3	7.4	6.4	5.9	6.3	6.5	7.1	7.3	7.3	7.4	7.3	7.2	7.1	7.3	7.6	7.3	7.3	6.9	7.1	7.3	7.3	7.4	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	72.433333300000001	77.766666700000002	76.400000000000006	73.599999999999994	74.533333299999995	75.099999999999994	78.733333299999998	75.933333300000001	75.433333300000001	78.066666699999999	74.933333300000001	79.333333300000007	77.400000000000006	78.733333299999998	79.833333300000007	77.666666699999993	76.933333300000001	77.266666700000002	74.533333299999995	76.400000000000006	HS	5.3	3.2	3.1	5.6	5.2	5.0999999999999996	5.3	3.6	5.0999999999999996	5.2	3.4	3.1	3.5	5.0999999999999996	4.9000000000000004	5.2	3.1	5.3	3.1	2.9	5.3	3.2	3.1	5.6	5.2	5.0999999999999996	5.3	3.6	5.0999999999999996	5.2	3.4	3.1	3.5	5.0999999999999996	4.9000000000000004	5.2	3.1	5.3	3.1	2.9	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	58.266666700000002	38.3333333	32.6666667	61.066666699999999	57.9	53.5	58.933333300000001	33.6	53.133333299999997	53.966666699999998	33.466666699999998	32.566666699999999	34.433333300000001	52.9	52.433333300000001	53.133333299999997	33.200000000000003	54.9	32.133333299999997	32.066666699999999	Genotypes


Pollen viability (%) 



NS	7.6	7.4	7.5	7.3	7.2	7.5	7.3	8.2000000000000011	7.6	6.9	7.2	7.4	7.6	7.4	6.9	7.1	7.3	7.1	7.3	7.1	7.2	7.3	7.1	8.1	7.4	7.3	7.2	6.7	7.1	7.2	8.3000000000000007	8.4	7.8	8.3000000000000007	8.1	7.6	8.2000000000000011	7.8	8.1	7.6	7.4	7.5	7.3	7.2	7.5	7.3	8.2000000000000011	7.6	6.9	7.2	7.4	7.6	7.4	6.9	7.1	7.3	7.1	7.3	7.1	7.2	7.3	7.1	8.1	7.4	7.3	7.2	6.7	7.1	7.2	8.3000000000000007	8.4	7.8	8.3000000000000007	8.1	7.6	8.2000000000000011	7.8	8.1	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	79	74.833333333333272	75.400000000000006	74.233333333333277	74.433333333333309	74.233333333333277	75.8	76.433333333333309	74.633333333333255	75.2	74.399999999999991	74	76.433333333333309	74.766666666666666	71.899999999999991	74.133333333333255	75	74.933333333333309	75.7	74.2	74.133333333333255	73.133333333333255	72.133333333333255	74.100000000000009	74.600000000000009	73.233333333333277	75.8	78.400000000000006	73.366666666666674	75.766666666666666	82.533333333333289	84.133333333333255	82.8	84.100000000000009	86.13333333333324	83.833333333333272	83.7	82.100000000000009	82.6	LS	4.0999999999999996	4.5999999999999996	4.2	6.1	4	3.7	6.2	6.1	6.4	6.3	3.5	6.2	6.1	4	3.6	3.2	6.2	6.1	6.3	6.1	2.4	2.6	2.5	3.1	3.2	3.3	6.8	4.0999999999999996	6.3	4	3.4	3.1	3.2	2.7	2.6	3.3	3.1	2.9	2.4	4.0999999999999996	4.5999999999999996	4.2	6.1	4	3.7	6.2	6.1	6.4	6.3	3.5	6.2	6.1	4	3.6	3.2	6.2	6.1	6.3	6.1	2.4	2.6	2.5	3.1	3.2	3.3	6.8	4.0999999999999996	6.3	4	3.4	3.1	3.2	2.7	2.6	3.3	3.1	2.9	2.4	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	42.5	43.933333333333337	42.566666666666613	61.4	40.9	37.633333333333333	63.266666666666623	62.833333333333336	66.166666666666671	65	36.366666666666589	63.033333333333331	64.7	40.533333333333339	36.5	34.1	65.100000000000009	63.133333333333333	65.099999999999994	64.466666666666697	26.366666666666664	29.866666666666664	33.133333333333333	32.70000000000001	33.46666666666659	34.4	64.526666666666657	41.833333333333336	64.399999999999991	40.266666666666609	36.166666666666607	33.733333333333356	33.46666666666659	27.533333333333299	26.2	33.033333333333339	32.766666666666623	31.633333333333319	24.5	Genotypes

Pollen germination (%)


NS	6.8	7.1	6.9	6.9	7.4	7.6	7.1	7.3	7.3	7.1	7.3	7	7.4	7.1	7	7.3	7.1	7.2	7.5	7.2	7.1	7.4	7.1	7.8	6.9	7.3	7.1	7.2	7.3	7.4	7.3	7.5	7.6	7.2	7.3	7.6	7.5	7.4	7.4	6.8	7.1	6.9	6.9	7.4	7.6	7.1	7.3	7.3	7.1	7.3	7	7.4	7.1	7	7.3	7.1	7.2	7.5	7.2	7.1	7.4	7.1	7.8	6.9	7.3	7.1	7.2	7.3	7.4	7.3	7.5	7.6	7.2	7.3	7.6	7.5	7.4	7.4	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	70.8	75.166666666666671	71.933333333333309	72.933333333333309	74.13333333333324	75.033333333333289	71.7	73.7	74.566666666666663	72.233333333333277	75.966666666666697	71.599999999999994	73.933333333333309	73.7	71.733333333333277	74.100000000000009	73.233333333333277	74.633333333333255	74.466666666666697	73.7	73	72.833333333333272	72.533333333333289	74.2	71.433333333333309	72.933333333333309	73.5	73.066666666666663	74.033333333333289	76.099999999999994	76.433333333333309	77.466666666666697	77.433333333333309	76.633333333333255	76.600000000000009	80.166666666666671	76.966666666666697	82.866666666666674	78.666666666666671	LS	5.6	5.0999999999999996	5.4	5.4	4.3	4	6	6	6	6	3.8	5.6	5.9	4.0999999999999996	4.0999999999999996	3.8	6.1	6.1	6.1	6.1	2.7	2.4	3.2	3.1	2.9	3.1	6	2.8	6.1	3.1	2.5	2.4	2.5	3	2.5	2.2999999999999998	2.2999999999999998	2.1	2	5.6	5.0999999999999996	5.4	5.4	4.3	4	6	6	6	6	3.8	5.6	5.9	4.0999999999999996	4.0999999999999996	3.8	6.1	6.1	6.1	6.1	2.7	2.4	3.2	3.1	2.9	3.1	6	2.8	6.1	3.1	2.5	2.4	2.5	3	2.5	2.2999999999999998	2.2999999999999998	2.1	2	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	52	46.266666666666623	46.266666666666623	58.533333333333331	43.133333333333333	41.133333333333333	60.866666666666589	61.70000000000001	60.9	60.733333333333356	36.366666666666589	58.933333333333337	61.433333333333337	42.833333333333336	42.566666666666592	38.133333333333333	62.6	64	63.033333333333331	62.6	30.866666666666671	24.45	35.70000000000001	32.93333333333333	31.333333333333304	35.033333333333331	61.666666666666607	28.600000000000005	62.066666666666592	33.933333333333337	26.7	26.766666666666666	26.866666666666664	31.5	25.833333333333304	24.099999999999987	24.399999999999988	23.133333333333319	21.366666666666664	Genotypes

Pollen germination (%)


c
C	6.5	6.7	6.8	6.2	6.9	6.6	6.8	6.2	6.8	6.9	6.8	6.8	6.2	7.1	6.9	7.1	6.9	6.9	7.3	7.1	6.5	6.7	6.8	6.2	6.9	6.6	6.8	6.2	6.8	6.9	6.8	6.8	6.2	7.1	6.9	7.1	6.9	6.9	7.3	7.1	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	78.333333299999978	76.966666700000076	75.5	76.666666699999993	75.366666699999996	74.366666699999996	75.866666699999996	74.766666700000059	74.2	74.099999999999994	80.733333299999998	84.066666700000027	80	76.900000000000006	77.566666700000027	79.666666699999993	76.8	77.2	82.666666699999993	78.166666699999993	HS	6.1	6.1	5.9	5.8	5.9	6.1	6.4	3.2	5.7	6	3.5	3.1	3.1	6.1	5.8	5.9	3.2	5.8	3.1	2.9	6.1	6.1	5.9	5.8	5.9	6.1	6.4	3.2	5.7	6	3.5	3.1	3.1	6.1	5.8	5.9	3.2	5.8	3.1	2.9	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	62.933333300000029	41.233333300000048	41.233333300000048	64.133333299999947	63.1666667	62	63.266666700000002	39.5	64.633333299999947	63.9	40.1666667	34.1666667	34.833333300000028	63.933333300000029	61.333333300000028	61.9	33.633333300000039	61.266666700000002	36.200000000000003	34.1666667	Genotypes

Pollen germination (%) 


NS	1.4	1.5	1.3	1.3	1.4	1.4	1.4	1.3	1.4	1.3	1.4	1.3	1.4	1.4	1.4	1.3	1.4	1.3	1.5	1.3	1.5	1.4	1.4	1.4	1.3	1.3	1.4	1.3	1.4	1.4	1.3	1.3	1.2	1.3	1.3	1.4	1.3	1.5	1.3	1.4	1.5	1.3	1.3	1.4	1.4	1.4	1.3	1.4	1.3	1.4	1.3	1.4	1.4	1.4	1.3	1.4	1.3	1.5	1.3	1.5	1.4	1.4	1.4	1.3	1.3	1.4	1.3	1.4	1.4	1.3	1.3	1.2	1.3	1.3	1.4	1.3	1.5	1.3	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	13.366666666666678	13.333333333333334	13.3	12.733333333333333	12.633333333333333	13.8	13.033333333333331	12.466666666666676	13.666666666666675	12.9	13	12.566666666666677	12.700000000000001	13.433333333333332	12.333333333333334	12	13.79666666666667	12.433333333333332	13.83	12.633333333333335	12.033333333333333	13.236666666666666	12.333333333333334	13.233333333333333	12.033333333333333	12.933333333333332	13.8	12.533333333333333	13.066666666666675	13.566666666666677	11.566666666666677	12.466666666666677	11.300000000000002	11.666666666666675	12	12.566666666666675	11.400000000000002	12.933333333333332	12.166666666666675	LS	2.5	2.4	2.9	1.9000000000000001	2.7	2.8	1.6700000000000008	1.7600000000000005	1.6500000000000001	1.7600000000000005	2.21	1.7100000000000004	1.81	2.54	2.3499999999999988	2.63	1.7000000000000004	1.6	1.7000000000000004	1.6	2.6	2.5	2.6	2.7	2.5	2.6	1.6	2.7	1.7000000000000004	2.7	2.7	2.7	2.7	2.6	2.7	2.7	2.7	2.8	2.7	2.5	2.4	2.9	1.9000000000000001	2.7	2.8	1.6700000000000008	1.7600000000000005	1.6500000000000001	1.7600000000000005	2.21	1.7100000000000004	1.81	2.54	2.3499999999999988	2.63	1.7000000000000004	1.6	1.7000000000000004	1.6	2.6	2.5	2.6	2.7	2.5	2.6	1.6	2.7	1.7000000000000004	2.7	2.7	2.7	2.7	2.6	2.7	2.7	2.7	2.8	2.7	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	23.399999999999988	25.100000000000005	23.7	16.833333333333304	24.7	23.766666666666669	15.333333333333334	16.400000000000002	16.433333333333302	17.7	25.666666666666668	16.7	17.166666666666668	24.366666666666664	25.413333333333298	25.7	16.599999999999987	15.633333333333335	16.099999999999987	15.633333333333333	25.033333333333299	24.7	24.966666666666669	25.633333333333319	24.033333333333299	25.066666666666666	15.433333333333335	26.666666666666668	16.333333333333304	26.599999999999987	26	26.733333333333299	26.366666666666664	25.8	26.066666666666666	26.399999999999988	26.599999999999987	27.333333333333304	26.733333333333302	Genotypes


Electrolyte Leakage (%)



NS	1.3	1.2	1.3	1.3	1.1000000000000001	1.2	1.3	1.3	1.3	1.2	1.2	1.1000000000000001	1.1000000000000001	1.4	1.1000000000000001	1.3	1.3	1.3	1.4	1.2	1.4	1.2	1.2	1.4	1.2	1.3	1.2	1.2	1.3	1.2	1.2	1.1000000000000001	1.1000000000000001	1.2	1.1000000000000001	1.2	1.3	1.2	1.2	1.3	1.2	1.3	1.3	1.1000000000000001	1.2	1.3	1.3	1.3	1.2	1.2	1.1000000000000001	1.1000000000000001	1.4	1.1000000000000001	1.3	1.3	1.3	1.4	1.2	1.4	1.2	1.2	1.4	1.2	1.3	1.2	1.2	1.3	1.2	1.2	1.1000000000000001	1.1000000000000001	1.2	1.1000000000000001	1.2	1.3	1.2	1.2	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	12.8	13.8	11.666666666666675	10.8	11.166666666666675	12.866666666666678	12.366666666666678	13.166666666666675	12.400000000000002	12.166666666666675	12.366666666666676	12.466666666666676	12.4	12.6	12.6	12.666666666666675	12.600000000000001	12.633333333333333	12.6	12.566666666666677	12.233333333333333	12.466666666666676	12.700000000000001	12.866666666666676	12.5	12.633333333333333	12.6	12.866666666666676	12.566666666666677	13.133333333333333	12.533333333333331	12.900000000000002	12.633333333333333	12.333333333333334	12.6	12.833333333333334	12.333333333333334	13.066666666666675	11.6	LS	2.1	2.4	2.4	1.6	2.1	2.4	1.3	1.4	1.2	1.2	2.2999999999999998	1.2	1.2	2.2999999999999998	2.1	2.2999999999999998	1.4	1.4	1.3	1.2	2.1	2.3199999999999981	2.1	2.2999999999999998	2.2999999999999998	2.1	1.4	1.4	1.2	2.2999999999999998	2.1	2.2999999999999998	2.1	2.2000000000000002	2.1	1.4	1.6	1.5	2.1	2.1	2.4	2.4	1.6	2.1	2.4	1.3	1.4	1.2	1.2	2.2999999999999998	1.2	1.2	2.2999999999999998	2.1	2.2999999999999998	1.4	1.4	1.3	1.2	2.1	2.3199999999999981	2.1	2.2999999999999998	2.2999999999999998	2.1	1.4	1.4	1.2	2.2999999999999998	2.1	2.2999999999999998	2.1	2.2000000000000002	2.1	1.4	1.6	1.5	2.1	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	25.566666666666666	26.066666666666666	26.399999999999988	15.766666666666673	25.166666666666668	26.266666666666666	15.700000000000001	16.433333333333302	15.700000000000001	15.033333333333331	26.866666666666664	15.200000000000001	15.433333333333332	25.633333333333319	26.8	26.400000000000002	15.833333333333334	15.533333333333333	14.333333333333334	15.5	26.100000000000005	26.966666666666669	26.166666666666668	26.8	26.166666666666668	27	15.233333333333333	26.099999999999987	15.3	25.599999999999987	27.333333333333304	26.833333333333304	26.333333333333304	26.7	26.366666666666664	26.666666666666668	26.666666666666668	27.533333333333299	26.633333333333319	Genotypes

Electrolyte leakage (%) 


C	1.3	0.87000000000000044	0.81	1.2	0.87000000000000044	0.89	1.1000000000000001	1.8	0.89	0.87000000000000044	1.3	1.1000000000000001	1.1000000000000001	1.3	0.89	0.88	0.89	0.85000000000000042	0.88	0.88	1.3	0.87000000000000044	0.81	1.2	0.87000000000000044	0.89	1.1000000000000001	1.8	0.89	0.87000000000000044	1.3	1.1000000000000001	1.1000000000000001	1.3	0.89	0.88	0.89	0.85000000000000042	0.88	0.88	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	10.4	9.5	9.6666666700000068	10.6333333	9.2666666700000047	10.5	10	11.3	9.6333333299999993	9.0333333299999996	10.433333300000001	10.7333333	10.366666700000007	10.5	9.6666666700000068	9.7666666700000047	9.6666666700000068	9.1333333299999993	9.5666666700000071	9.2333333300000007	HS	1.3	2.1	2.2999999999999998	1.3	1.1000000000000001	1.4	1.2	2.8	1.4	1.3	2.7	2.5	2.2000000000000002	1.3	1.4	1.3	1.2	1.1000000000000001	2.8	2.2999999999999998	1.3	2.1	2.2999999999999998	1.3	1.1000000000000001	1.4	1.2	2.8	1.4	1.3	2.7	2.5	2.2000000000000002	1.3	1.4	1.3	1.2	1.1000000000000001	2.8	2.2999999999999998	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	ICC-92944	ICC-10685	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	17.600000000000001	27.1	28.37	18.07	15.53	17.829999999999988	15.83	27.8	15.3	14.83	26.8	28.7	27.67	15.93	16.100000000000001	16.630000000000013	15.17	15.370000000000006	28.7	29.67	Genotypes

Electrolyte leakage (%) 


NS	10.6	13.4	14.2	11.4	15.6	16.3	13.6	14.5	16.399999999999999	15.3	16.3	12.3	13.4	14.3	12.5	13.5	14.3	13.4	15.3	12.3	14.3	15.3	13.2	12.3	13.2	13.4	14.3	12.3	12.3	13.2	12.3	13.2	11.4	14.3	12.3	13.2	14.3	12.3	11.3	10.6	13.4	14.2	11.4	15.6	16.3	13.6	14.5	16.399999999999999	15.3	16.3	12.3	13.4	14.3	12.5	13.5	14.3	13.4	15.3	12.3	14.3	15.3	13.2	12.3	13.2	13.4	14.3	12.3	12.3	13.2	12.3	13.2	11.4	14.3	12.3	13.2	14.3	12.3	11.3	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	346.3	311.36666666666684	354.09999999999974	433.06666666666672	430.5	421.5333333333333	431.89999999999969	460.0333333333333	425.26666666666671	453.09999999999974	410	450.0333333333333	434.16666666666697	458.93333333333339	450.33333333333331	429.89999999999969	469.7	464.7	435.83333333333331	445.90000000000003	470.4666666666667	421.90000000000003	447.7	440.4666666666667	430.73333333333335	428.9666666666667	460.10000000000008	414.10000000000008	418.26666666666671	430.06666666666672	436.87666666666672	430.23333333333335	445.56666666666672	471.5	485.26666666666671	412.26666666666671	414.89999999999969	444.76666666666671	433.83333333333331	LS	13.2	12.3	11.3	12.4	12.3	11.5	12.4	12.4	14.3	12	13.5	14.3	13.4	14.3	12.3	14.3	11.3	13.2	12.5	13.4	14.3	12.3	13.4	15.3	13.2	11.6	14.3	12.8	14.3	12.4	14.3	13.2	12.4	14.4	13.2	11.3	13.4	14.3	13.6	13.2	12.3	11.3	12.4	12.3	11.5	12.4	12.4	14.3	12	13.5	14.3	13.4	14.3	12.3	14.3	11.3	13.2	12.5	13.4	14.3	12.3	13.4	15.3	13.2	11.6	14.3	12.8	14.3	12.4	14.3	13.2	12.4	14.4	13.2	11.3	13.4	14.3	13.6	GNG-1581	GNG-1958	GNG-2144	GNG-2171	GNG-2207	GNG-2299	GNG-1969	GNG-1499	GNG-1488	GNG-469	GNG-663	RSG-888	CSJ-515	RSG-931	DCP-92-3	CSG-8962	PUSA-547	RSG-945	KW-108	Pant G-186	IPC 014-9	IPC 13-8	IPC 14-39	IPC 11-29	IPC 11-49	IPC 12-59	ICC-92944	ICC-10685	RVG-202	PDG-3	ICC-96030	ICCV-10	GL 12021	GL 13001	GL 13042	GL 14001	GL 15017	GL 15026	PDG4	312.93333333333334	308.7	310.2	490.7	410.66666666666697	340.06666666666672	528.86666666666667	522.86666666666667	525.9	524.99999999999989	338.56666666666672	521.16666666666663	536.06666666666672	424.5333333333333	417.13333333333338	440.4666666666667	565.6	571.9	553.79999999999995	537.4666666666667	451.86666666666684	440.83333333333331	357.9666666666667	330.8	333.09999999999974	334.5333333333333	540.76666666666665	363.0333333333333	458.9666666666667	421.83333333333331	449.16666666666697	423.36666666666696	336.56666666666672	400.56666666666672	414.4666666666667	353.2	383.86666666666684	358.8	333.59999999999974	Genotypes

gs (mmol m-2 s-1)
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